
    

HIV Helper T-cell Epitopes

II-94
DEC 97

gp120 Epitope 1
Epitope 1 VYYGVPVWKEA

CONSENSUS-B vyyGVPVWkea

CONSENSUS-A ---------d-
U455 ---------D-
SF1703 ---------D-
AG_IBNG ---------T-
92RW020.5 ---------D-
92UG031.7 -----------
92UG037.8 ---------D-
TZ017 ---------D-
UG275A --------RD-
UG273A --------RD-
DJ264A --------RD-
DJ263A --------RNT
DJ258A --------RD-
KENYA ---------N-
CARGAN ---------N-
CARSAS ---------D-
CAR4054 --------R--
CAR286A ---------DR
CAR4023 --------RD-
CAR423A --------RD-
VI191A -F-------D-
Q23-17 --------RD-

CONSENSUS-B -----------
C18MBC --------R--
LW123 -----------
WR27 -----------
YU2 -----------
YU10 -----------
AC-3 -----------
JB -----------
M23470 -----------
M26864 -----------
M30156 -----------
M737677 -----------
M737685 -----------
WB -----------
MA201 -----------
SF128A I----------
BAL2A -----------
GUNAA -----------
CM237X -----------
MFA -----------
B1BR002W -----------
BZ -----------
92BR014.1 -----------
168C -----------
LW851 -----------
MA202 -----------
IND9 L.---------
93-17305.3 -----------
93-17305.18 -----------
94-24612.17 -----------
94-24612.13 ----------T
93-26807.2 -----------
94-27290.3 -----------
94-27481.6 -----------
94-4995.48 -----------
93-08020.18 ---------D-
QZ4589 -----------
91US006.10 -----------
92TH014.12 -----------
91HT651.11 -----------
SF2 -----------
SF2B13 -----------
LAI -----------
HXB2R -----------
GP160EN ----------T
ENVB -----------
NY5CG -----------
NL43 -----------
JRCSF ----------T
JRFL -----------
ALA1 -----------
JH32 -----------

CONSENSUS-B -----------

BAL1 -----------
BRVA -----------
91US005.11 ----------T
BZ167A -----------
MA208 -----------
ETR -----------
BA1A -----------
MN -----------
CAM1 -----------
ADA -----------
JFL -----------
SIMI84 -----------
BCSG3C -----------
D31 -----------
SF162 -----------
OYI -----------
SF33 ---------D-
CDC42 -----------
HAN -----------
RF -----------
WMJ22 -----------
TB132 -----------
92BR020.4 -----------
92US711.14 -----------
91US712.4 -----------
92US714.1 -----------
92US715.6 -----------
92US716.6 -----------
92US657.1 -----------
92HT593.1 -----------
92HT594.10 -----------
92HT596.4 -----------
92HT599.24 ---------D-
SC -----------
92TH026.6 -----------
92BR021.6 -----------
ACH9 ....-------
ACP1 ....-------
JM ....-------
WM ....-------
P896 I-------R--
VE1 -----------
VE2 -----------
VE3 -----------
VE4 -----------
VE5 -----------
VE6 -----------
VE7 -----------
VE8 -----------
RJS4-6 -----------
ENVVA ----------T
ENVVB -----------
ENVVE -----------
US1 -----------
US2 -----------
US3 -----------
US4 -----------
92BR028.8 --F--------
91HT652.11 -----------
3202A12 -----------
3202A21 -----------
MANC -----------
WEAU160 -----------
SAL1 -----------
94CU053 -----------
93TH067A -----------
AD8 -----------

CONSENSUS-C -----------
92BR025.9 -----------
ETH2220 ---------D-
BU910112 -----------
BR911513 -----------
93MW959.18 ---------D-
93MW960.3 -----------
93MW965.26 I----------
UG268A2 -----------
SM145A --------R--
D1024 -----------
ZAM18A -----------

CONSENSUS-C -----------

ZAM20A -----------
DJ259A ---------D-
DJ373A --------Q--
SE364A -----------
UIND1 -----------
UIND2 -----------
UIND3 -----------
UIND4 --------TRS
UIND5 --M-YLCG.-N
UIND6 -----------
UIND7 --------E--
UIND8 -----------
BU910905A -----------
BU91007A -----------
BU91003A --------RD-
BU91002A --------Q--
BR91015A -----------
BU91001A -----------
BU91006B -----------
BU91008A -----------
BU91004A -----------

CONSENSUS-D -----------
84ZR085 -----------
92UG021.16 -----------
D2UG024W -----------
UG-AMK-3 -----------
93-43425-10 -----------
93-43424 -----------
43424E -----------
C971-416 -----------
WHO15-726 -----------
87TZ4622 -----------
94UG1141 -----------
ELI -----------
Z2Z6 -----------
Z6 -----------
NDK ------I----
92UG046.8 -----------
92UG024.2 -----------
92UG038.1 -----------
JY1 -----------
UG269A -----------
UG274A2 -----------
SE365A2 -----------
CAR4020 -----------
93ZR001.3 -----------
GP120AA -----------
GP120AB -----------

CONSENSUS-E --------rd-
92TH011A --------RD-
KHO3 --------RD-
KH08 --------RD-
93TH966.8 --------RD-
93TH975.15 --------RD-
92TH006.5 G-------RD-
TN235 --------RD-
TN239 --------RD-
TN241 ...x-------
TN242 --------RD-
TN243 --------RD-
TN244 ...x-------
92TH022.4 ---------D-
93TH976.17 ---------D-
CM238X --------RD-
CM240 --------RD-
CARELO ------A-RD-
CAR4017 ------A--D-
CAR4071 --------RD-
CARMBA ---------D-
AE_90CF402 --------RD-
AE_93TH253 --------RD-

CONSENSUS-F -----------
BF_93BR029.4 -----------
93BR020.1 -----------
BZ163A ---------D-
BZ126A -----------
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CONSENSUS-G --------ed-

92RU131.9 --------ED-
VI525A2 --------ED-
AG_92NG083.2 --------ED-
AG_93NG003.1 --------ED-
KI4803 -----------
LBV217 ------A-ED-
94-47621-7 --------ED-
94-47622 --------ED-
92UG975.10 ------A-ED-
CAR4067 --------EDR

CONSENSUS-H -----------
90CR056 -----------

CONSENSUS-O --?-----Ed-
ANT70 --A-----ED-
MVP5180 --S-----E--
VAU --S-----ED-
VI686 --A-----ED-

CONSENSUS-CPZ -?------??-
CPZGAB --------HD-
CPZANT -F------RN-

gp120 Epitope 2
Epitope 2 GVPVWKEATTLFC

CONSENSUS-B GVPVWkeatTTLFc

CONSENSUS-A ------d-e-----
U455 ------D-V-----
SF1703 ------D-E-----
AG_IBNG ------T-E-----
92RW020.5 ------D-E----G
92UG031.7 --------E-----
92UG037.8 ------D-E-----
TZ017 ------D-E-----
UG275A -----RD-E-----
UG273A -----RD-E-----
DJ264A -----RD-E-----
DJ263A -----RNTE-----
DJ258A -----RD-K-----
KENYA ------N-E-----
CARGAN ------N-D-----
CARSAS ------D-K-----
CAR4054 -----R--N-----
CAR286A ------DRE-----
CAR4023 -----RD-N-----
CAR423A -----RD-N-----
VI191A ------D-E-----
Q23-17 -----RD-D-----

CONSENSUS-B --------------
C18MBC -----R--------
LW123 --------------
WR27 --------------
YU2 --------------
YU10 --------------
AC-3 --------------
JB --------------
M23470 -------------Y
M26864 --------------
M30156 --------------
M737677 --------------
M737685 --------------
WB --------------
MA201 --------------
SF128A --------------
BAL2A --------------
GUNAA --------------
CM237X --------------
MFA --------------
B1BR002W --------------
BZ --------S-----
92BR014.1 --------------
168C --------------
LW851 --------------
MA202 --------------
IND9 --------------
93-17305.3 --------------
93-17305.18 --------------
94-24612.17 --------------
94-24612.13 -------T------
93-26807.2 --------------
94-27290.3 --------------
94-27481.6 --------------
94-4995.48 --------------
93-08020.18 ------D-------
QZ4589 --------------
91US006.10 --------------
92TH014.12 --------------
91HT651.11 --------------
SF2 --------------
SF2B13 --------------
LAI --------------
HXB2R --------------
GP160EN -------T------
ENVB --------------
NY5CG --------------
NL43 --------------
JRCSF -------T------
JRFL --------------
ALA1 --------------
JH32 --------A-----

CONSENSUS-B --------------

BAL1 --------------
BRVA --------N-----
91US005.11 -------T------
BZ167A --------------
MA208 --------------
ETR --------------
BA1A --------------
MN --------------
CAM1 --------------
ADA --------------
JFL --------------
SIMI84 --------------
BCSG3C --------------
D31 --------------
SF162 --------------
OYI --------------
SF33 ------D-------
CDC42 --------------
HAN --------------
RF --------------
WMJ22 --------------
TB132 --------------
92BR020.4 -------------G
92US711.14 --------I-----
91US712.4 --------------
92US714.1 --------------
92US715.6 --------N-----
92US716.6 --------------
92US657.1 --------D-----
92HT593.1 --------------
92HT594.10 --------------
92HT596.4 --------------
92HT599.24 ------D-I-----
SC --------------
92TH026.6 -------------G
92BR021.6 --------------
ACH9 .-------------
ACP1 .-------------
JM .-------------
WM .-------------
P896 -----R--------
VE1 --------------
VE2 --------------
VE3 --------S-----
VE4 --------------
VE5 --------------
VE6 --------------
VE7 --------I-----
VE8 --------------
RJS4-6 --------------
ENVVA -------T------
ENVVB --------------
ENVVE --------N-----
US1 -------------G
US2 -------------G
US3 -------------G
US4 --------------
92BR028.8 --------S-----
91HT652.11 --------------
3202A12 --------------
3202A21 --------------
MANC --------------
WEAU160 --------------
SAL1 --------------
94CU053 --------------
93TH067A --------N-----
AD8 --------------

CONSENSUS-C --------k-----
92BR025.9 --------K-----
ETH2220 ------D-SP----
BU910112 --------------
BR911513 --------K-----
93MW959.18 ------D-K-----
93MW960.3 --------K-----
93MW965.26 --------K-----
UG268A2 --------------
SM145A -----R--K-----
D1024 --------K-----
ZAM18A --------K-----
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CONSENSUS-C --------k-----

ZAM20A --------K-----
DJ259A ------D-NPP---
DJ373A -----Q--NP----
SE364A --------K-----
UIND1 --------K-----
UIND2 --------K-----
UIND3 --------K-----
UIND4 -----TRSK---C-
UIND5 -YLCG.-NEKLPI-
UIND6 --------K-----
UIND7 -----E--K-----
UIND8 --------K-----
BU910905A --------KPIPTL
BU91007A --------K-----
BU91003A -----RD-K-----
BU91002A -----Q--K-----
BR91015A --------K-----
BU91001A --------------
BU91006B ---------P----
BU91008A --------K-----
BU91004A --------K-----

CONSENSUS-D --------------
84ZR085 --------------
92UG021.16 --------------
D2UG024W --------------
UG-AMK-3 --------------
93-43425-10 --------------
93-43424 --------------
43424E --------------
C971-416 --------------
WHO15-726 --------------
87TZ4622 --------------
94UG1141 --------------
ELI --------------
Z2Z6 --------------
Z6 --------------
NDK ---I----------
92UG046.8 --------------
92UG024.2 --------------
92UG038.1 --------N-----
JY1 --------------
UG269A --------------
UG274A2 --------------
SE365A2 --------------
CAR4020 --------E-----
93ZR001.3 --------------
GP120AA --------------
GP120AB --------------

CONSENSUS-E -----rd-d-----
92TH011A -----RD-D-----
KHO3 -----RD-E-----
KH08 -----RD-D-----
93TH966.8 -----RD-D-----
93TH975.15 -----RD-D-----
92TH006.5 -----RD-D----G
TN235 -----RD-D-----
TN239 -----RD-D-----
TN241 x-------D-----
TN242 -----RD-D-----
TN243 -----RD-D-----
TN244 x-------D-----
92TH022.4 ------D-D-----
93TH976.17 ------D-D-----
CM238X -----RD-D-----
CM240 -----RD-D----G
CARELO ---A-RD-E-----
CAR4017 ---A--D-D-----
CAR4071 -----RD-D-----
CARMBA ------D-D---C-
AE_90CF402 -----RD-D-I---
AE_93TH253 -----RD-D-----

CONSENSUS-F --------------
BF_93BR029.4 --------------
93BR020.1 --------------
BZ163A ------D-------
BZ126A --------------

CONSENSUS-G -----ed-d-----

92RU131.9 -----ED-D-----
VI525A2 -----ED-E-P---
AG_92NG083.2 -----ED-D-P---
AG_93NG003.1 -----ED-D-P---
KI4803 --------------
LBV217 ---A-ED-D-----
RU511B ...--ED-D-----
RU570 ...--ED-D-----
94-47621-7 -----ED-D-----
94-47622 -----ED-D-----
92UG975.10 ---A-ED-D-I---
CAR4067 -----EDRDAP---

CONSENSUS-H --------K-----
90CR056 --------K-----

CONSENSUS-O -----Ed-?Pv---
ANT70 -----ED--PV---
MVP5180 -----E--APV---
VAU -----ED-KP----
VI686 -----ED-NPV---

CONSENSUS-CPZ -----??-?P?---
CPZGAB -----HD-DPV---
CPZANT -----RN--P----

gp120 Epitope 3
Epitope 3 CVPTDPNPQEVV?

CONSENSUS-B cvPTdPnPqEvv

CONSENSUS-A ----------ih
U455 ----------ID
SF1703 ------D---IY
AG_IBNG ----------IH
92RW020.5 ----------IH
92UG031.7 ------S---MH
92UG037.8 ----------IY
TZ017 ----------IH
UG275A ----------IN
UG273A ----------IR
DJ264A ----------IH
DJ263A ----------IH
DJ258A ----------IY
KENYA ----------IH
CARGAN ----------IN
CARSAS ----------MD
CAR4054 ----------IK
CAR286A ----------IP
CAR4023 ------D-R-IP
CAR423A ----------IL
VI191A ------D-K-IN
Q23-17 ----------IH

CONSENSUS-B ------------
C18MBC -----------E
LW123 ------------
WR27 -----------R
YU2 -----------K
YU10 -----------K
AC-3 -----------K
JB ----------L-
M23470 ----------IK
M26864 ------------
M30156 ------------
M737677 ------------
M737685 ------D----E
WB ------D----A
MA201 ----------LP
SF128A ------------
BAL2A -----------K
GUNAA ----N-------
CM237X ------S-----
MFA -----------I
B1BR002W ------------
BZ ------------
92BR014.1 R-----------
168C ------------
LW851 ------------
MA202 ----------LP
IND9 -----------K
93-17305.3 ----------I-
93-17305.18 ----------I-
94-24612.17 ------------
94-24612.13 ------------
93-26807.2 -----------R
94-27290.3 ----------I-
94-27481.6 ------------
94-4995.48 ------------
93-08020.18 ------------
QZ4589 ------S-----
91US006.10 ------------
92TH014.12 ------------
91HT651.11 ----------ME
SF2 ------------
SF2B13 ------------
LAI ------------
HXB2R ------------
GP160EN ------------
ENVB ----------IA
NY5CG ------------
NL43 ------------
JRCSF ------------
JRFL ------------
ALA1 ----------I-
JH32 ------------
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CONSENSUS-B ------------

BAL1 -----------E
BRVA ----------L-
91US005.11 -----------E
BZ167A ----------IE
MA208 ----------LP
ETR ------------
BA1A -----------E
MN -----------E
CAM1 ------------
ADA ------------
JFL -----------K
SIMI84 ------S---I-
BCSG3C -I--------I-
D31 ------D-----
SF162 ----------I-
OYI ------------
SF33 ------------
CDC42 ----N-------
HAN ------------
RF -----------L
WMJ22 -----------I
TB132 ------S----A
92BR020.4 ----------I-
92US711.14 ------------
91US712.4 ------------
92US714.1 ------------
92US715.6 ------D----E
92US716.6 ------------
92US657.1 ----------M-
92HT593.1 -----------L
92HT594.10 ------------
92HT596.4 ------------
92HT599.24 ------------
SC ------------
92TH026.6 ------------
92BR021.6 ------------
ACH9 ------S----L
ACP1 --------R--T
JM --------H-IP
WM ------------
P896 ------------
VE1 ------------
VE2 ----------IK
VE3 ------------
VE4 ----------IF
VE5 ----------IL
VE6 ------------
VE7 R-------H--N
VE8 ------------
RJS4-6 -----------K
ENVVA ------------
ENVVB ----N-------
ENVVE --------R-II
US1 ----------IA
US2 ------D-K-LP
US3 ------S-----
US4 -----------N
92BR028.8 ----------I-
91HT652.11 ------------
3202A12 ------------
3202A21 -----------A
MANC ----------I-
WEAU160 ------------
SAL1 ------S---IH
94CU053 ------D---II
93TH067A ------------
AD8 ------------

CONSENSUS-C ----------m-
92BR025.9 ----------M-
ETH2220 ------S---LG
BU910112 ----------M-
BR911513 ----------M-
93MW959.18 ----------I-
93MW960.3 ------------
93MW965.26 ----------M-
UG268A2 ----------I-
SM145A ------S---ML
D747 ----------M-
D760 ----G-D---I-

CONSENSUS-C ----------m-

D1024 ----------M-
ZAM18A ----------I-
ZAM20A ------S---M-
DJ259A ------S---LA
DJ373A ------S---L-
SE364A ----------M-
UIND1 ----------M-
UIND2 ----------M-
UIND3 ----------I-
UIND4 ----------I-
UIND5 ----------LW
UIND6 ----------M-
UIND7 ----------IF
UIND8 ----------IA
BU910905A --------H-L-
BU91007A ----------I-
BU91003A ----------L-
BU91002A ------S---M-
BR91015A ----------M-
BU91001A ----------M-
BU91006B ----------I-
BU91008A ----------L-
BU91004A ------S---MH

CONSENSUS-D ----------ie
84ZR085 ----------IE
92UG021.16 ----------I-
D2UG024W --------R-IQ
UG-AMK-3 ----------IK
93-43425-10 ----------IE
93-43424 ------S---IH
43424E ----------IE
C971-416 --------R-II
WHO15-726 --------R-IE
87TZ4622 ----------IK
94UG1141 ----------IK
ELI ----------IA
Z2Z6 ----------IE
Z6 ----------IE
NDK ----------IE
92UG046.8 --------R-IK
92UG024.2 --------R-IQ
92UG038.1 --------R-IE
JY1 --------R-IE
UG269A --------R-#K
UG274A2 ------D-R-IR
SE365A2 ----------IE
CAR4020 ----------ME
93ZR001.3 ----------IK
GP120AA --------R-IE
GP120AB --------R-IE

CONSENSUS-E ----------ih
92TH011A ----------IH
KHO3 ----------IH
KH08 ----------IH
93TH966.8 ----------IH
93TH975.15 ----------IH
92TH006.5 ----------IH
TN235 ----------IH
TN239 ----------IY
TN241 ----------IH
TN242 ----------IH
TN243 ----------IY
TN244 ----------ID
92TH022.4 ----E-----IY
93TH976.17 ----------IH
CM238X ----------IY
CM240 ----------IH
CARELO ----------IY
CAR4017 ----------IY
CAR4071 ----------IF
CARMBA ---##--#---Y
AE_90CF402 ----------IY
AE_93TH253 -I--------MH

CONSENSUS-F ------------
BF_93BR029.4 ------------
93BR020.1 ------------
BZ163A ------------
BZ126A ------------

CONSENSUS-G ----------it

92RU131.9 ----------IT
VI525A2 ----------IS
AG_92NG083.2 ----------IA
AG_93NG003.1 ----------IT
KI4803 ------------
LBV217 ----------IS
RU511B ----------IT
RU570 ----------IP
94-47621-7 ----------LD
94-47622 ----------LD
92UG975.10 ----------LP
CAR4067 ----------I-

CONSENSUS-H ----------M-
90CR056 ----------M-

CONSENSUS-O ------t-?-yp
ANT70 ------T-Y-YP
MVP5180 --------H-FP
VAU ------S-N-YE
VI686 ------T-L-YP

CONSENSUS-CPZ ---?--?-??-?
CPZGAB ------S----F
CPZANT ---I--D-IV-R
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gp120 Epitope 4
Epitope 4 IISLWDQSLKPC?

CONSENSUS-B iisLWdqslKpC

CONSENSUS-A ------------
U455 ------------
SF1703 ------------
AG_IBNG ------------
92RW020.5 ------------
92UG031.7 ------------
92UG037.8 ------------
TZ017 ------------
UG275A ------------
UG273A ------------
DJ264A ------------
DJ263A ------------
DJ258A ------------
KENYA ------------
CARGAN -T-------Q--
CARSAS ------------
CAR4054 ------E-----
CAR286A ------E-----
CAR4023 ------E-----
CAR423A ------E-----
VI191A ------------
Q23-17 ------------

CONSENSUS-B ------------
C18MBC ------------
LW123 ------------
WR27 --x---------
YU2 ------------
YU10 ------------
AC-3 ------------
JB ------------
M23470 ------------
M26864 ------------
M30156 ------------
M737677 ------------
M737685 ------------
WB ------------
MA201 ------E-----
SF128A ------------
BAL2A ------------
GUNAA ------E-----
CM237X ------------
MFA ------------
B1BR002W ------------
BZ ------------
92BR014.1 ------------
168C ------------
LW851 ------------
MA202 ------E-----
IND9 ------------
93-17305.3 ------------
93-17305.18 ------------
94-24612.17 ------------
94-24612.13 ------------
93-26807.2 ------------
94-27290.3 ------------
94-27481.6 ------------
94-4995.48 ------------
93-08020.18 ------------
QZ4589 ------------
91US006.10 ------------
92TH014.12 ------------
91HT651.11 ------------
SF2 ------------
SF2B13 ------------
LAI ------------
HXB2R ------------
GP160EN ------------
ENVB ------------
NY5CG ------------
NL43 ------------
JRCSF V-N---------
JRFL ------------
ALA1 ------------
JH32 ------------

CONSENSUS-B ------------

BAL1 ------------
BRVA ------------
91US005.11 -----NEA----
BZ167A ------------
MA208 ------E-----
ETR ------------
BA1A ------------
MN ------------
CAM1 ------------
ADA ------------
JFL ------------
SIMI84 ------------
BCSG3C ------------
D31 ------------
SF162 ------------
OYI ------------
SF33 -V----------
CDC42 ------------
HAN ------------
RF ------------
WMJ22 ------------
TB132 ------------
92BR020.4 ------------
92US711.14 -S----------
91US712.4 ------------
92US714.1 ------------
92US715.6 ------------
92US716.6 ------------
92US657.1 ------------
92HT593.1 ------------
92HT594.10 ------------
92HT596.4 ------------
92HT599.24 ------------
SC ------------
92TH026.6 ------------
92BR021.6 ------------
ACH9 ------------
ACP1 ------------
JM ------------
WM --N---------
P896 ------E-----
VE1 ------------
VE2 ------------
VE3 ------------
VE4 ------------
VE5 ------------
VE6 V-N---E-----
VE7 ------------
VE8 ------------
RJS4-6 ------------
ENVVA ------------
ENVVB ------------
ENVVE --N---------
US1 V-----------
US2 ------------
US3 ------------
US4 -------R----
92BR028.8 ------------
91HT652.11 ------------
3202A12 ------------
3202A21 --N---------
MANC V-----------
WEAU160 ------------
SAL1 -----G------
94CU053 ----------R-
93TH067A ------------
AD8 ------------

CONSENSUS-C ------------
92BR025.9 ------------
ETH2220 -------G----
BU910112 ------------
BR911513 ------------
93MW959.18 ------------
93MW960.3 V-----------
93MW965.26 ------------
UG268A2 V-----------
SM145A ------------
D747 V-----------
D760 V-----------

CONSENSUS-C ------------

D1024 V-----------
ZAM18A --R---------
ZAM20A ------------
DJ259A ------------
DJ373A ------EG----
SE364A ------------
UIND1 V-----------
UIND2 V-----------
UIND3 V---------S-
UIND4 V-----------
UIND5 V-----------
UIND6 V-----E-----
UIND7 V-----------
UIND8 V-----------
BU910905A ------------
BU91007A V-----------
BU91003A ------------
BU91002A ------------
BR91015A -------N----
BU91001A ------------
BU91006B ------------
BU91008A ------------
BU91004A ------------

CONSENSUS-D ------------
84ZR085 ------------
92UG021.16 --------I---
D2UG024W V-----------
UG-AMK-3 ------------
93-43425-10 --------S-A-
93-43424 -------R----
43424E ------------
C971-416 ------------
WHO15-726 ------------
87TZ4622 ------------
94UG1141 ------------
ELI ------------
Z2Z6 ------------
Z6 ------------
NDK ------------
92UG046.8 V-----------
92UG024.2 V-----------
92UG038.1 ----R-------
JY1 -------N----
UG269A ------E-----
UG274A2 ------------
SE365A2 ------------
CAR4020 ------------
93ZR001.3 ------------
GP120AA ------------
GP120AB ------------

CONSENSUS-E v-----------
92TH011A V-----------
KHO3 V-----------
KH08 V-----------
93TH966.8 V-----------
93TH975.15 V-----------
92TH006.5 V-----------
TN235 V-----------
TN239 V-----------
TN241 V-----------
TN242 V-----------
TN243 V-----------
TN244 V-----------
92TH022.4 V-----------
93TH976.17 V-----------
CM238X V-----------
CM240 V-----------
CARELO V-----------
CAR4017 ------ER----
CAR4071 V-----------
CARMBA ------E-----
AE_90CF402 V--------Q--
AE_93TH253 V-----------

CONSENSUS-F ------------
BF_93BR029.4 ------------
93BR020.1 ------------
BZ163A ------------
BZ126A ------------
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CONSENSUS-G ------e-----

92RU131.9 ------E-----
VI525A2 ------E-----
AG_92NG083.2 -----EE-----
AG_93NG003.1 ------E-----
KI4803 ------------
LBV217 ------E-----
RU511B ------E-----
RU570 ------E-----
94-47621-7 ------EG----
94-47622 ------EG----
92UG975.10 ------E-----
CAR4067 ------E--E--

CONSENSUS-H ------------
90CR056 ------------

CONSENSUS-O -----?------
ANT70 ------------
MVP5180 -----E------
VAU --D---------
VI686 -----E------

CONSENSUS-CPZ ???-??--?---
CPZGAB ------------
CPZANT MxQ-FQ--H---

gp120 Epitope 5
Epitope 5 HEDIISLWDQSLK

CONSENSUS-B hEdiisLWdqslK

CONSENSUS-A -------------
U455 -------------
SF1703 -T-----------
AG_IBNG -------------
92RW020.5 -T-----------
92UG031.7 -T-----------
92UG037.8 -T-----------
TZ017 -T-----------
UG275A -------------
UG273A -T-----------
DJ264A -------------
DJ263A -------------
DJ258A -------------
KENYA -T-----------
CARGAN -T--T-------Q
CARSAS -T-----------
CAR4054 ---------E---
CAR286A D--------E---
CAR4023 Q--------E---
CAR423A ---------E---
VI191A Q------------
Q23-17 -T-----------

CONSENSUS-B --------------
C18MBC -------------
LW123 -------------
WR27 -----x-------
YU2 -------------
YU10 -------------
AC-3 -------------
JB -------------
M23470 -------------
M26864 -------------
M30156 Q------------
M737677 -------------
M737685 -------------
WB -------------
MA201 ---------E---
SF128A -------------
BAL2A -------------
GUNAA ---------E---
CM237X -------------
MFA -------------
B1BR002W -------------
BZ -------------
92BR014.1 -------------
168C -------------
LW851 -------------
MA202 ---------E---
IND9 Q------------
93-17305.3 -------------
93-17305.18 -------------
94-24612.17 -------------
94-24612.13 -------------
93-26807.2 -------------
94-27290.3 -------------
94-27481.6 -------------
94-4995.48 -------------
93-08020.18 -------------
QZ4589 -------------
91US006.10 -------------
92TH014.12 -------------
91HT651.11 -------------
SF2 Q------------
SF2B13 Q------------
LAI -------------
HXB2R -------------
GP160EN -------------
ENVB -------------
NY5CG -------------
NL43 -------------
JRCSF Q--V-N-------
JRFL Q------------
ALA1 -------------
JH32 -------------

CONSENSUS-B --------------

BAL1 -------------
BRVA -------------
91US005.11 --------NEA--
BZ167A Q------------
MA208 ---------E---
ETR --N----------
BA1A -------------
MN -------------
CAM1 -------------
ADA -------------
JFL -------------
SIMI84 -------------
BCSG3C Q------------
D31 -------------
SF162 -------------
OYI Q------------
SF33 ----V--------
CDC42 -------------
HAN Q------------
RF -------------
WMJ22 -------------
TB132 -------------
92BR020.4 -------------
92US711.14 ----S--------
91US712.4 -------------
92US714.1 -------------
92US715.6 -------------
92US716.6 -------------
92US657.1 -------------
92HT593.1 Q------------
92HT594.10 -------------
92HT596.4 -------------
92HT599.24 N------------
SC -------------
92TH026.6 Q------------
92BR021.6 Y------------
ACH9 -------------
ACP1 -------------
JM -------------
WM -----N-------
P896 ---------E---
VE1 -------------
VE2 -------------
VE3 -------------
VE4 -------------
VE5 -------------
VE6 ---V-N---E---
VE7 -------------
VE8 -------------
RJS4-6 -------------
ENVVA -------------
ENVVB -------------
ENVVE -----N-------
US1 ---V---------
US2 -------------
US3 -------------
US4 ----------R--
92BR028.8 -------------
91HT652.11 -------------
3202A12 -------------
3202A21 -----N-------
MANC Q--V---------
WEAU160 -------------
SAL1 --G-----G----
94CU053 -------------
93TH067A -------------
AD8 -------------

CONSENSUS-C -------------
92BR025.9 -Q-----------
ETH2220 -Q--------G--
BU910112 -Q-----------
BR911513 -Q-----------
93MW959.18 -------------
93MW960.3 ---V---------
93MW965.26 -------------
UG268A2 -Q-V---------
SM145A -------------
D747 ---V---------
D760 ---V---------
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CONSENSUS-C -------------

D1024 ---V---------
ZAM18A -----R-------
ZAM20A -------------
DJ259A -Q-----------
DJ373A -Q-------EG--
SE364A -------------
UIND1 ---V---------
UIND2 ---V---------
UIND3 ---V---------
UIND4 ---V---------
UIND5 ---V---------
UIND6 ---V-----E---
UIND7 ---V---------
UIND8 ---V---------
BU910905A -Q-----------
BU91007A -Q-V---------
BU91003A -Q-----------
BU91002A -Q-----------
BR91015A -Q--------N--
BU91001A -Q-----------
BU91006B -Q-----------
BU91008A YQ-----------
BU91004A -Q-----------

CONSENSUS-D -------------
84ZR085 -------------
92UG021.16 -D---------I-
D2UG024W ---V---------
UG-AMK-3 -------------
93-43425-10 -----------S-
93-43424 ----------R--
43424E -------------
C971-416 -------------
WHO15-726 -------------
87TZ4622 -------------
94UG1141 -------------
ELI -------------
Z2Z6 -------------
Z6 -------------
NDK -------------
92UG046.8 ---V---------
92UG024.2 ---V---------
92UG038.1 -------R-----
JY1 ----------N--
UG269A ---------E---
UG274A2 -------------
SE365A2 -------------
CAR4020 -------------
93ZR001.3 -------------
GP120AA -------------
GP120AB -------------

CONSENSUS-E q--v---------
92TH011A Q--V---------
KHO3 Q--V---------
KH08 Q--V---------
93TH966.8 Q--V---------
93TH975.15 Q--V---------
92TH006.5 Q--V---------
TN235 Q--V---------
TN239 Q--V---------
TN241 Q--V---------
TN242 Q--V---------
TN243 Q--V---------
TN244 Q--V---------
92TH022.4 Q--V---------
93TH976.17 Q--V---------
CM238X Q--V---------
CM240 Q--V---------
CARELO Q--V---------
CAR4017 Q--------ER--
CAR4071 Q--V---------
CARMBA ---------E---
AE_90CF402 Q--V--------Q
AE_93TH253 Q--V---------

CONSENSUS-F -T-----------
BF_93BR029.4 -T-----------
93BR020.1 -T-----------
BZ163A -T-----------
BZ126A -T-----------

CONSENSUS-G ---------e---

92RU131.9 ---------E---
VI525A2 ---------E---
AG_92NG083.2 Q-------EE---
AG_93NG003.1 ---------E---
KI4803 -------------
LBV217 ---------E---
RU511B ---------E---
RU570 ---------E---
94-47621-7 ---------EG--
94-47622 ---------EG--
92UG975.10 ---------E---
CAR4067 ---------E--E

CONSENSUS-H -T-----------
90CR056 -T-----------

CONSENSUS-O ?-------?----
ANT70 Q------------
MVP5180 --------E----
VAU -----D-------
VI686 Q-------E----

CONSENSUS-CPZ ?--???-??--?-
CPZGAB -------------
CPZANT T--MxQ-FQ--H-

gp120 Epitope 6
Epitope 6 SLKPCVKLTPLC?

CONSENSUS-B slKpCvkltPlc

CONSENSUS-A ------------
U455 ------------
SF1703 ------------
AG_IBNG ------------
92RW020.5 ------------
92UG031.7 ------------
92UG037.8 ------Q-----
TZ017 ------------
UG275A ------------
UG273A ------------
DJ264A ------E-----
DJ263A ------------
DJ258A ------------
KENYA ------------
CARGAN --Q---------
CARSAS ------Q-----
CAR4054 ------------
CAR286A -----IE-----
CAR4023 ------------
CAR423A ------------
VI191A ------------
Q23-17 ------------

CONSENSUS-B ------------
C18MBC ------------
LW123 ------------
WR27 ------------
YU2 ------------
YU10 ------------
AC-3 ------------
JB ------R-----
M23470 ------------
M26864 ------------
M30156 ------------
M737677 ------------
M737685 ------------
WB -------I----
MA201 ------------
SF128A ------------
BAL2A ------------
GUNAA ------------
CM237X ------------
MFA ------------
B1BR002W -------I--I-
BZ ------------
92BR014.1 ------------
168C ------------
LW851 ------------
MA202 -----A------
IND9 ------------
93-17305.3 ------------
93-17305.18 ------------
94-24612.17 ------------
94-24612.13 ------------
93-26807.2 ------------
94-27290.3 ------------
94-27481.6 ------------
94-4995.48 ------------
93-08020.18 ------------
QZ4589 ------------
91US006.10 ----------I-
92TH014.12 ------------
91HT651.11 ------------
SF2 ------------
SF2B13 ------------
LAI ------------
HXB2R ------------
GP160EN ------------
ENVB ------------
NY5CG ------------
NL43 ------------
JRCSF ------------
JRFL ------------
ALA1 ------------
JH32 ------------
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CONSENSUS-B ------------

BAL1 ------------
BRVA ------------
91US005.11 A-----------
BZ167A ------------
MA208 ------------
ETR ------------
BA1A ------------
MN ------------
CAM1 ------------
ADA ------------
JFL ------------
SIMI84 ------------
BCSG3C ------------
D31 ------------
SF162 ------------
OYI ------------
SF33 ------------
CDC42 ------------
HAN ------------
RF ------------
WMJ22 ------------
TB132 ------------
92BR020.4 ------------
92US711.14 ------------
91US712.4 ------------
92US714.1 ------------
92US715.6 ------------
92US716.6 ------------
92US657.1 ------------
92HT593.1 ------------
92HT594.10 ------------
92HT596.4 --------A---
92HT599.24 ------TI----
SC ------------
92TH026.6 ------------
92BR021.6 ------------
ACH9 ------------
ACP1 ------------
JM ------------
WM ------------
P896 ------------
VE1 ------------
VE2 ------------
VE3 ------------
VE4 ------------
VE5 ------------
VE6 ------------
VE7 ------------
VE8 ------------
RJS4-6 ------------
ENVVA ------------
ENVVB -----------Y
ENVVE ------------
US1 --------P---
US2 ------------
US3 ------------
US4 R-----------
92BR028.8 ------------
91HT652.11 ------------
3202A12 ------------
3202A21 ------------
MANC ------------
WEAU160 ------------
SAL1 ------------
94CU053 ---R--------
93TH067A ------------
AD8 ------------

CONSENSUS-C ------------
92BR025.9 ------------
ETH2220 G-----------
BU910112 ------------
BR911513 ------------
93MW959.18 ------------
93MW960.3 ------------
93MW965.26 ------------
UG268A2 ------------
SM145A ------------
D747 ------------
D760 ------------

CONSENSUS-C ------------

D1024 ------------
ZAM18A ------------
ZAM20A -------M----
DJ259A ------------
DJ373A G-----------
SE364A ------------
UIND1 ------------
UIND2 ------------
UIND3 ---S--------
UIND4 ------------
UIND5 ------------
UIND6 ------------
UIND7 ------------
UIND8 ------------
BU910905A ------------
BU91007A ------------
BU91003A ------------
BU91002A ------------
BR91015A N-----------
BU91001A ------------
BU91006B ------------
BU91008A ------------
BU91004A ------------

CONSENSUS-D ------------
84ZR085 ----------R-
92UG021.16 -I----------
D2UG024W ------------
UG-AMK-3 ------------
93-43425-10 -S-A--------
93-43424 R-----------
43424E ------------
C971-416 ------------
WHO15-726 ------------
87TZ4622 ------------
94UG1141 ------------
ELI ------------
Z2Z6 ------------
Z6 ------------
NDK ------------
92UG046.8 ------------
92UG024.2 ------------
92UG038.1 ------------
JY1 N-----------
UG269A ------------
UG274A2 ------------
SE365A2 ------------
CAR4020 ------------
93ZR001.3 ------------
GP120AA ------------
GP120AB ------------

CONSENSUS-E ------------
92TH011A ------------
KHO3 ------T-----
KH08 ------T-----
93TH966.8 ------------
93TH975.15 ------------
92TH006.5 ------------
TN235 ------------
TN239 ------------
TN241 ------------
TN242 ------------
TN243 ------------
TN244 ----------P-
92TH022.4 ------------
93TH976.17 ------------
CM238X ------------
CM240 ------------
CARELO ------------
CAR4017 R-----------
CAR4071 ------------
CARMBA ------------
AE_90CF402 --Q---------
AE_93TH253 ------------

CONSENSUS-F ------------
BF_93BR029.4 ------------
93BR020.1 ------------
BZ163A ------------
BZ126A ------------

CONSENSUS-G ------------

92RU131.9 ------------
VI525A2 ------E-----
AG_92NG083.2 ------------
AG_93NG003.1 ------------
KI4803 ------------
LBV217 ------------
RU511B ------------
RU570 ------------
94-47621-7 G-----------
94-47622 G-----------
92UG975.10 ------------
CAR4067 --E---------

CONSENSUS-H ------------
90CR056 ------------

CONSENSUS-O ------qM-F--
ANT70 ------QM-F--
MVP5180 -----E-M-F--
VAU ------QM-F--
VI686 ------QM-F--

CONSENSUS-CPZ -?--------?-
CPZGAB ------------
CPZANT -H--------M-
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gp120 Epitope 7-8
Epitope 7 SLWDQSLKPCVKLTPL
Epitope 8 LWDQSLKPCVKLT

CONSENSUS-B sLWdqslKpCvkltPl

CONSENSUS-A ----------------
U455 ----------------
SF1703 ----------------
AG_IBNG ----------------
92RW020.5 ----------------
92UG031.7 ----------------
92UG037.8 -----------Q----
TZ017 ----------------
UG275A ----------------
UG273A ----------------
DJ264A -----------E----
DJ263A ----------------
DJ258A ----------------
KENYA ----------------
CARGAN -------Q--------
CARSAS -----------Q----
CAR4054 ----E-----------
CAR286A ----E-----IE----
CAR4023 ----E-----------
CAR423A ----E-----------
VI191A ----------------
Q23-17 ----------------

CONSENSUS-B -----------------
C18MBC ----------------
LW123 ----------------
WR27 x---------------
YU2 ----------------
YU10 ----------------
AC-3 ----------------
JB -----------R----
M23470 ----------------
M26864 ----------------
M30156 ----------------
M737677 ----------------
M737685 ----------------
WB ------------I---
MA201 ----E-----------
SF128A ----------------
BAL2A ----------------
GUNAA ----E-----------
CM237X ----------------
MFA ----------------
B1BR002W ------------I--I
BZ ----------------
92BR014.1 ----------------
168C ----------------
LW851 ----------------
MA202 ----E-----A-----
IND9 ----------------
93-17305.3 ----------------
93-17305.18 ----------------
94-24612.17 ----------------
94-24612.13 ----------------
93-26807.2 ----------------
94-27290.3 ----------------
94-27481.6 ----------------
94-4995.48 ----------------
93-08020.18 ----------------
QZ4589 ----------------
91US006.10 ---------------I
92TH014.12 ----------------
91HT651.11 ----------------
SF2 ----------------
SF2B13 ----------------
LAI ----------------
HXB2R ----------------
GP160EN ----------------
ENVB ----------------
NY5CG ----------------
NL43 ----------------
JRCSF N---------------
JRFL ----------------
ALA1 ----------------

CONSENSUS-B -----------------

JH32 ----------------
BAL1 ----------------
BRVA ----------------
91US005.11 ---NEA----------
BZ167A ----------------
MA208 ----E-----------
ETR ----------------
BA1A ----------------
MN ----------------
CAM1 ----------------
ADA ----------------
JFL ----------------
SIMI84 ----------------
BCSG3C ----------------
D31 ----------------
SF162 ----------------
OYI ----------------
SF33 ----------------
CDC42 ----------------
HAN ----------------
RF ----------------
WMJ22 ----------------
TB132 ----------------
92BR020.4 ----------------
92US711.14 ----------------
91US712.4 ----------------
92US714.1 ----------------
92US715.6 ----------------
92US716.6 ----------------
92US657.1 ----------------
92HT593.1 ----------------
92HT594.10 ----------------
92HT596.4 -------------A--
92HT599.24 -----------TI---
SC ----------------
92TH026.6 ----------------
92BR021.6 ----------------
ACH9 ----------------
ACP1 ----------------
JM ----------------
WM N---------------
P896 ----E-----------
VE1 ----------------
VE2 ----------------
VE3 ----------------
VE4 ----------------
VE5 ----------------
VE6 N---E-----------
VE7 ----------------
VE8 ----------------
RJS4-6 ----------------
ENVVA ----------------
ENVVB ----------------
ENVVE N---------------
US1 -------------P--
US2 ----------------
US3 ----------------
US4 -----R----------
92BR028.8 ----------------
91HT652.11 ----------------
3202A12 ----------------
3202A21 N---------------
MANC ----------------
WEAU160 ----------------
SAL1 ---G------------
94CU053 --------R-------
93TH067A ----------------
AD8 ----------------

CONSENSUS-C ----------------
92BR025.9 ----------------
ETH2220 -----G----------
BU910112 ----------------
BR911513 ----------------
93MW959.18 ----------------
93MW960.3 ----------------
93MW965.26 ----------------
UG268A2 ----------------
SM145A ----------------
D747 ----------------

CONSENSUS-C ----------------

D760 ----------------
D1024 ----------------
ZAM18A R---------------
ZAM20A ------------M---
DJ259A ----------------
DJ373A ----EG----------
SE364A ----------------
UIND1 ----------------
UIND2 ----------------
UIND3 --------S-------
UIND4 ----------------
UIND5 ----------------
UIND6 ----E-----------
UIND7 ----------------
UIND8 ----------------
BU910905A ----------------
BU91007A ----------------
BU91003A ----------------
BU91002A ----------------
BR91015A -----N----------
BU91001A ----------------
BU91006B ----------------
BU91008A ----------------
BU91004A ----------------

CONSENSUS-D ----------------
84ZR085 ---------------R
92UG021.16 ------I---------
D2UG024W ----------------
UG-AMK-3 ----------------
93-43425-10 ------S-A-------
93-43424 -----R----------
43424E ----------------
C971-416 ----------------
WHO15-726 ----------------
87TZ4622 ----------------
94UG1141 ----------------
ELI ----------------
Z2Z6 ----------------
Z6 ----------------
NDK ----------------
92UG046.8 ----------------
92UG024.2 ----------------
92UG038.1 --R-------------
JY1 -----N----------
UG269A ----E-----------
UG274A2 ----------------
SE365A2 ----------------
CAR4020 ----------------
93ZR001.3 ----------------
GP120AA ----------------
GP120AB ----------------

CONSENSUS-E ----------------
92TH011A ----------------
KHO3 -----------T----
KH08 -----------T----
93TH966.8 ----------------
93TH975.15 ----------------
92TH006.5 ----------------
TN235 ----------------
TN239 ----------------
TN241 ----------------
TN242 ----------------
TN243 ----------------
TN244 ---------------P
92TH022.4 ----------------
93TH976.17 ----------------
CM238X ----------------
CM240 ----------------
CARELO ----------------
CAR4017 ----ER----------
CAR4071 ----------------
CARMBA ----E-----------
AE_90CF402 -------Q--------
AE_93TH253 ----------------

CONSENSUS-F ----------------
BF_93BR029.4 ----------------
93BR020.1 ----------------
BZ163A ----------------
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CONSENSUS-F ----------------

BZ126A ----------------

CONSENSUS-G ----e-----------
92RU131.9 ----E-----------
VI525A2 ----E------E----
AG_92NG083.2 ---EE-----------
AG_93NG003.1 ----E-----------
KI4803 ----------------
LBV217 ----E-----------
RU511B ----E-----------
RU570 ----E-----------
94-47621-7 ----EG----------
94-47622 ----EG----------
92UG975.10 ----E-----------
CAR4067 ----E--E--------

CONSENSUS-H ----------------
90CR056 ----------------

CONSENSUS-O ---?-------qM-F-
ANT70 -----------QM-F-
MVP5180 ---E------E-M-F-
VAU D----------QM-F-
VI686 ---E-------QM-F-

CONSENSUS-CPZ ?-??--?--------?
CPZGAB ----------------
CPZANT Q-FQ--H--------M

gp120 Epitope 9
Epitope 9 SLKPCVKLTPLCVSL (HLA-DR)

CONSENSUS-B slKpCvkltPlcVtL

CONSENSUS-A ---------------
U455 ---------------
SF1703 ---------------
AG_IBNG ---------------
92RW020.5 ---------------
92UG031.7 ---------------
92UG037.8 ------Q--------
TZ017 ---------------
UG275A ---------------
UG273A ---------------
DJ264A ------E--------
DJ263A ---------------
DJ258A ---------------
KENYA ---------------
CARGAN --Q------------
CARSAS ------Q--------
CAR4054 ---------------
CAR286A -----IE--------
CAR4023 ---------------
CAR423A ---------------
VI191A ---------------
Q23-17 ---------------

CONSENSUS-B ---------------
C18MBC -------------S-
LW123 -------------S-
WR27 ---------------
YU2 ---------------
YU10 ---------------
AC-3 ---------------
JB ------R------S-
M23470 ---------------
M26864 ---------------
M30156 ---------------
M737677 ---------------
M737685 ---------------
WB -------I-------
MA201 ---------------
SF128A ---------------
BAL2A ---------------
GUNAA ---------------
CM237X ---------------
MFA -------------N-
B1BR002W -------I--I----
BZ ---------------
92BR014.1 ---------------
168C ---------------
LW851 -------------S-
MA202 -----A---------
IND9 ---------------
93-17305.3 ---------------
93-17305.18 ---------------
94-24612.17 ---------------
94-24612.13 ---------------
93-26807.2 ---------------
94-27290.3 ---------------
94-27481.6 ---------------
94-4995.48 ---------------
93-08020.18 ---------------
QZ4589 ---------------
91US006.10 ----------I----
92TH014.12 ---------------
91HT651.11 ---------------
SF2 ---------------
SF2B13 ---------------
LAI -------------S-
HXB2R -------------S-
GP160EN -------------S-
ENVB ---------------
NY5CG ---------------
NL43 -------------S-
JRCSF ---------------
JRFL ---------------
ALA1 ---------------
JH32 ---------------

CONSENSUS-B ---------------

BAL1 ---------------
BRVA ---------------
91US005.11 A--------------
BZ167A ---------------
MA208 ---------------
ETR ---------------
BA1A ---------------
MN ---------------
CAM1 ---------------
ADA ---------------
JFL ---------------
SIMI84 ---------------
BCSG3C ---------------
D31 ---------------
SF162 ---------------
OYI ---------------
SF33 ---------------
CDC42 ---------------
HAN ---------------
RF ---------------
WMJ22 ---------------
TB132 ---------------
92BR020.4 ---------------
92US711.14 ---------------
91US712.4 ---------------
92US714.1 ---------------
92US715.6 ---------------
92US716.6 ---------------
92US657.1 ---------------
92HT593.1 ---------------
92HT594.10 ---------------
92HT596.4 --------A------
92HT599.24 ------TI-------
SC ---------------
92TH026.6 ---------------
92BR021.6 ---------------
ACH9 ---------------
ACP1 ---------------
JM ---------------
WM ---------------
P896 ---------------
VE1 ---------------
VE2 ---------------
VE3 ---------------
VE4 ---------------
VE5 ---------------
VE6 ---------------
VE7 -------------S-
VE8 ---------------
RJS4-6 ---------------
ENVVA ---------------
ENVVB -----------Y---
ENVVE ---------------
US1 --------P------
US2 ---------------
US3 ---------------
US4 R--------------
92BR028.8 ---------------
91HT652.11 ---------------
3202A12 ---------------
3202A21 ---------------
MANC ---------------
WEAU160 ---------------
SAL1 -------------S-
94CU053 ---R-----------
93TH067A ---------------
AD8 ---------------

CONSENSUS-C ---------------
92BR025.9 ---------------
ETH2220 G--------------
BU910112 ---------------
BR911513 ---------------
93MW959.18 ---------------
93MW960.3 ---------------
93MW965.26 ---------------
UG268A2 ---------------
SM145A ---------------
D747 ---------------
D760 ---------------
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CONSENSUS-C ---------------

D1024 ---------------
ZAM18A ---------------
ZAM20A -------M-------
DJ259A ---------------
DJ373A G--------------
SE364A ---------------
UIND1 ---------------
UIND2 ---------------
UIND3 ---S-----------
UIND4 ---------------
UIND5 ---------------
UIND6 ---------------
UIND7 ---------------
UIND8 ---------------
BU910905A ---------------
BU91007A ---------------
BU91003A ---------------
BU91002A ---------------
BR91015A N--------------
BU91001A ---------------
BU91006B ---------------
BU91008A ---------------
BU91004A ---------------

CONSENSUS-D ---------------
84ZR085 ----------R----
92UG021.16 -I-------------
D2UG024W ---------------
UG-AMK-3 ---------------
93-43425-10 -S-A-----------
93-43424 R------------S-
43424E ---------------
C971-416 ---------------
WHO15-726 ---------------
87TZ4622 ---------------
94UG1141 ---------------
ELI ---------------
Z2Z6 ---------------
Z6 ---------------
NDK ---------------
92UG046.8 ---------------
92UG024.2 ---------------
92UG038.1 ---------------
JY1 N--------------
UG269A ---------------
UG274A2 ---------------
SE365A2 ---------------
CAR4020 ---------------
93ZR001.3 ---------------
GP120AA ---------------
GP120AB ---------------

CONSENSUS-E ---------------
92TH011A ---------------
KHO3 ------T--------
KH08 ------T--------
93TH966.8 ---------------
93TH975.15 ---------------
92TH006.5 ---------------
TN235 ---------------
TN239 ---------------
TN241 ---------------
TN242 ---------------
TN243 ---------------
TN244 ----------P----
92TH022.4 ---------------
93TH976.17 ---------------
CM238X ---------------
CM240 ---------------
CARELO ---------------
CAR4017 R--------------
CAR4071 ---------------
CARMBA ---------------
AE_90CF402 --Q------------
AE_93TH253 ---------------

CONSENSUS-F ---------------
BF_93BR029.4 ---------------
93BR020.1 ---------------
BZ163A ---------------
BZ126A ---------------

CONSENSUS-F ---------------

CONSENSUS-G ---------------
92RU131.9 ---------------
VI525A2 ------E--------
AG_92NG083.2 ------------I--
AG_93NG003.1 ---------------
KI4803 ---------------
LBV217 ---------------
RU511B ---------------
RU570 ---------------
94-47621-7 G--------------
94-47622 G--------------
92UG975.10 ---------------
CAR4067 --E------------

CONSENSUS-H ---------------
90CR056 ---------------

CONSENSUS-O ------qM-F---QM
ANT70 ------QM-F---QM
MVP5180 -----E-M-F---QM
VAU ------QM-F---QM
VI686 ------QM-F---QM

CONSENSUS-CPZ -?--------?-???
CPZGAB ---------------
CPZANT -H--------M-IKM

gp120 Epitope 10
Epitope 10 KNCSFNISTSIRGKV (HLA-DR)

CONSENSUS-B kncsfnittsirdkv

CONSENSUS-A ------m--el---k
U455 ------M--EL---K
SF1703 ----Y-M--EL---K
AG_IBNG ---------EV---K
92RW020.5 R--------ELK--K
92UG031.7 ----Y-M--EL---K
92UG037.8 ------M--EL---N
TZ017 R--------E---RK
UG275A ------M--EL---Q
UG273A ------M--EL---T
DJ264A ------M--EL---K
DJ263A ------M--EL---K
DJ258A ------M--EL---Q
KENYA ----Y----EL--RR
CARGAN T-----M--EL---K
CARSAS R---Y-M--KLN--R
CAR4054 ---------E-N-RK
CAR286A ---------E--NRK
CAR4023 ------M-SE---RK
CAR423A ------T--E-I--R
VI191A T--TY-M--EL----
Q23-17 ------M--EL---R

CONSENSUS-B ---------------
C18MBC ---------------
LW123 -------S----G--
WR27 -----S---------
YU2 ---------------
YU10 ---------------
AC-3 ---------NM--RR
JB -------------E-
M23470 --------SN----W
M26864 ---------N-K--M
M30156 -----K-----S---
M737677 ---------R-GE--
M737685 -------S-D----L
WB ------V--N--NQ-
MA201 ------V--N-K-RM
SF128A ---------------
BAL2A ---------N--G--
GUNAA Q--------RK-N--
CM237X ------------T--
MFA -------S----N--
B1BR002W -----------GK--
BZ R-WL-QCNHRH-K-G
92BR014.1 ------V-----N-M
168C ----------R---G
LW851 -------S----G--
MA202 ------V--N-K-RM
IND9 ---------G-----
93-17305.3 ---------DL----
93-17305.18 -----K---DL----
94-24612.17 ---------N--N-L
94-24612.13 ---------N--N-F
93-26807.2 ---------N-----
94-27290.3 ------V--N---RL
94-27481.6 ------V--N----M
94-4995.48 -------S-NL---Y
93-08020.18 ----------L--R-
QZ4589 --------SG--N-M
91US006.10 --------S---N-M
92TH014.12 -----------KT--
91HT651.11 Q-----V----K---
SF2 --------------I
SF2B13 -----Y--------I
LAI -------S----G--
HXB2R -------S----G--
GP160EN -------G-------
ENVB A------N-N-----
NY5CG R-----V--I--N-I
NL43 -------S-------
JRCSF --------K------
JRFL -------------E-
ALA1 --------------M
JH32 ---------------
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CONSENSUS-B ---------------

BAL1 ---------N--G--
BRVA --------------M
91US005.11 -----K---------
BZ167A ---------N--N-M
MA208 ---------N-K-RM
ETR ------V--N-----
BA1A -----K---N--G--
MN --------------M
CAM1 ------V-----N--
ADA ---------------
JFL ------T----KN-M
SIMI84 ------V----KN--
BCSG3C ------V...LG--K
D31 ---------------
SF162 -----KV-----N-M
OYI ------T-------M
SF33 ---------G-----
CDC42 R--------------
HAN Q----KV--N-----
RF -----QV---R---T
WMJ22 ----------R----
TB132 -----K--------L
92BR020.4 ------T---VK--E
92US711.14 ---------------
91US712.4 ------V-A-----M
92US714.1 ---------DV---M
92US715.6 ---------------
92US716.6 --------------M
92US657.1 ------V--A-----
92HT593.1 ---------N----M
92HT594.10 ------V----K--T
92HT596.4 --R---V-A--K--T
92HT599.24 ---------N-KG-I
SC T-----------S--
92TH026.6 -----------ST--
92BR021.6 -----------K---
ACH9 ----------RGG-M
ACP1 -----Y---N--N-M
JM ---------NMGG-M
WM -----Y------N-R
P896 -----Y------N--
VE1 T---------L----
VE2 ----------SGE-M
VE4 ------V--N--N-L
VE5 -----KA--N-----
VE6 ------G--ELI--M
VE7 -------S-M--N--
VE8 -----EVS-TV---T
RJS4-6 ------------N-L
ENVVA ---------A-----
ENVVB ---------A-----
ENVVE -----K-N-NMK--A
US1 --------KNM----
US2 ---------EV---I
US3 ------V----KN--
US4 ----------V----
92BR028.8 ------V--G-EN-R
91HT652.11 ---------N----L
3202A12 ---------------
3202A21 -----K-N-NMK--A
MANC ---------N-----
WEAU160 ------V--L--N-R
SAL1 ---------N--N--
94CU053 T-----V-K--GN--
93TH067A ------------T--
AD8 ---------------

CONSENSUS-C ------a--el---k
92BR025.9 ------M--EV---R
ETH2220 ---------EL---K
BU910112 ---------ELK--K
BR911513 ------M--EV---K
93MW959.18 ------A--EL---R
93MW960.3 ------A--E----K
93MW965.26 ------M--EL---K
UG268A2 ------V--E----K
SM145A ------A--ELS--K
D747 ------T--EL---K
D760 ---P--A--E---RQ
D1024 ------A--E---RK

CONSENSUS-C ------a--el---k

ZAM18A ------A--ELK--K
ZAM20A R-----A--V-N--T
DJ259A ------V--EL---R
DJ373A R--------EL---K
SE364A ---------EL---R
UIND1 R-----T--E---RK
UIND2 R----YA--E-K-RK
UIND3 ---T--A--EL---S
UIND4 ------A--EL---K
UIND5 R-----T--E----K
UIND6 ---T--V--E--NRK
UIND7 ------S--E---RK
UIND8 ------A--E---RK
BU910905A ---T--M--EL---R
BU91007A ---------EL---K
BU91003A ------T--EL---S
BU91002A ------V--ELK--T
BR91015A ------M--EV---K
BU91001A ------V--ELK--K
BU91006B ---------E---TR
BU91008A ---------E----K
BU91004A ---------E----R

CONSENSUS-D ---------vv---k
84ZR085 ---------VVT--R
92UG021.16 -----...-EV---K
D2UG024W ------V--EV---K
UG-AMK-3 R-----V--VV---Q
93-43425-10 ---------VV---K
93-43424 ---------N-Q--I
43424E RK----V--A----Q
C971-416 R--------EV---K
WHO15-726 ---------VV---Q
87TZ4622 ---------E----K
94UG1141 .--------E----K
ELI ------V--VLK--K
Z2Z6 ---------VV---T
Z6 ---------VV---T
NDK ------....V---R
92UG046.8 ------V--KVI--K
92UG024.2 ------V--EV---K
92UG038.1 -------S-IV---Q
JY1 ---------V-S--K
UG269A -D-Y--V--E----K
UG274A2 R--------EL---K
SE365A2 Q--------E----R
CAR4020 T-----V--V----K
93ZR001.3 R-----V--VV---Q
GP120AA ---------V----K
GP120AB ------V--VV---R

CONSENSUS-E r-----m--el---k
92TH011A R--------VL---E
KHO3 R----KM--EL---Q
KH08 R-----M--ELI--K
93TH966.8 R-----M--E----K
93TH975.15 R-----M--E-I--K
92TH006.5 R-----M--EL---K
TN235 R-----M--EL---K
TN239 R-----M--EL---K
TN241 R-----M--E----K
TN242 R-----M--EL---K
TN243 R-----M--EL---K
TN244 R-----M--EL---K
92TH022.4 R--T--M--E----Q
93TH976.17 R----HM--EL---K
CM238X ---T--M--EL---K
CM240 R--T--M--ELT--K
CARELO ------M--ELG--H
CAR4017 R-----V--EL--RK
CAR4071 S--------EL---E
CARMBA ------M--EL---K
AE_90CF402 R-----M--ELQ--K
AE_93TH253 R-----M--ELI--K

CONSENSUS-F Q-----m--ev---q
BF_93BR029.4 Q-----M--EV---Q
93BR020.1 Q-----T--E----Q
BZ163A Q-----V-MEV#--Q
BZ126A Q-----MS-EV#N-Q

CONSENSUS-G ---------e----k

92RU131.9 ------V--E----K
VI525A2 T-----V--EL---Q
AG_92NG083.2 -----K---ERGG-K
AG_93NG003.1 ---------E----K
KI4803 ---------NL--R-
LBV217 ---------EV---S
RU511B ---------EV---K
RU570 ---------EL---K
94-47621-7 ---------E----E
94-47622 ---------E----K
92UG975.10 -----KV--EL-N-Q
CAR4067 ---------E----R

CONSENSUS-H T-----V--VL---Q
90CR056 T-----V--VL---Q

CONSENSUS-O -q-e--v--Vlk--k
ANT70 -K-E--V--V-K--K
MVP5180 R-----V--VLT--K
VAU -Q-D--V--VLK--Q
VI686 -Q-E-----VLK--K

CONSENSUS-CPZ ??-?--??-???--K
CPZGAB ------V--EL---K
CPZANT QE-N--QS-GFK--K



    

HIV Helper T-cell Epitopes

II-106
DEC 97

gp120 Epitope 11
Epitope 11 SVITQACSKVSFE

CONSENSUS-B svitQacPkvsFe

CONSENSUS-A -a-----------
U455 -T-----------
SF1703 -A-----------
AG_IBNG -A-----------
92RW020.5 -A-----------
92UG031.7 -A--------T--
92UG037.8 -AL-------T--
TZ017 -A-----------
UG275A -A-----------
UG273A -A-----------
DJ264A -A-K------T--
DJ263A -A--K-----T--
DJ258A -A--------T--
KENYA -A--------T--
CARGAN -A--------T--
CARSAS -T-----------
CAR4054 -TAK---------
CAR286A -T-K------T--
CAR4023 -AVK-----IT--
CAR423A -TVK---------
VI191A -A-----------
Q23-17 -A-----------

CONSENSUS-B -------------
C18MBC -I-------I---
LW123 -------------
WR27 -T-----------
YU2 -------------
YU10 -------------
AC-3 ----------T--
JB --------QI--V
M23470 -------------
M26864 -------------
M30156 ---------IT--
M737677 -I-----------
M737685 --L----------
WB -------------
MA201 -------------
SF128A -T-----------
BAL2A -------------
GUNAA -------------
CM237X -------------
MFA -------------
B1BR002W ---------I---
BZ -------------
92BR014.1 -------------
168C -------------
LW851 -------------
MA202 -------------
IND9 -------------
93-17305.3 -I-----------
93-17305.18 -T-----------
94-24612.17 ---------I--D
94-24612.13 ---------I--D
93-26807.2 ------------D
94-27290.3 --L---------D
94-27481.6 ---------I--D
94-4995.48 ----------T-D
93-08020.18 ----------T--
QZ4589 -------------
91US006.10 -------------
92TH014.12 -------------
91HT651.11 -------------
SF2 -------------
SF2B13 -------------
LAI -------------
HXB2R -------------
GP160EN ----------T--
ENVB -------------
NY5CG -------------
NL43 -------------
JRCSF -------------
JRFL ---------I---
ALA1 ------------Q
JH32 ---------I---

CONSENSUS-B -------------

BAL1 -------------
BRVA ----------T--
91US005.11 ----------T--
BZ167A -------------
MA208 -------------
ETR -------------
BA1A ---------I---
MN ---------I---
CAM1 -------------
ADA -T-----------
JFL -T-----------
SIMI84 -------------
BCSG3C --T------I---
D31 -------------
SF162 -------------
OYI -T-------I---
SF33 -----T-------
CDC42 -------------
HAN -------------
RF -------------
WMJ22 -------------
TB132 -I-----------
92BR020.4 ----------T--
92US711.14 --------R----
91US712.4 -------------
92US714.1 -------------
92US715.6 --L----------
92US716.6 ---------I---
92US657.1 -I--------T--
92HT593.1 -------------
92HT594.10 -T-----------
92HT596.4 -T-----------
92HT599.24 T-VK---------
SC -------------
92TH026.6 -------------
92BR021.6 ----------T--
ACH9 -------------
ACP1 -------------
JM ---------I---
WM -------------
P896 ------------Q
VE1 ---------I---
VE2 -------------
VE3 -I-----------
VE4 ----------T--
VE5 -------------
VE6 -T-----------
VE7 -L----Y------
VE8 -------------
RJS4-6 -------------
ENVVA ---------I---
ENVVB ---------I---
ENVVE -------------
US1 --V----------
US2 ----------T--
US3 -------------
US4 -------------
92BR028.8 ----------T--
91HT652.11 -------------
3202A12 -------------
3202A21 -------------
MANC -T-----------
WEAU160 -T-----------
SAL1 ---------I---
94CU053 ----------T--
93TH067A -------------
AD8 -T-----------

CONSENSUS-C -a----------d
92BR025.9 -A----------D
ETH2220 -T---------LD
BU910112 -A----------D
BR911513 -A----------D
93MW959.18 -TV---------D
93MW960.3 -T----------D
93MW965.26 ----------T-D
UG268A2 -A--------TLD
SM145A -A----------D
D747 -A----------D
D760 -A--------T-D

CONSENSUS-C -a----------d

D1024 -A--------T-D
ZAM18A -A--------TLD
ZAM20A -T---------LG
DJ259A -A---------LD
DJ373A -S-----------
SE364A -A---------LD
UIND1 -A----------D
UIND2 -A----------D
UIND4 -A--------T-D
UIND5 -A----------D
UIND6 -A--------T-D
UIND7 -A--------T-D
UIND8 -A----------D
BU910905A -A-----------
BU91007A -T----------D
BU91003A -T----------D
BU91002A -AT---------D
BR91015A -A----------D
BU91001A -A----------D
BU91006B -A----------D
BU91008A -A----------D
BU91004A -AV---------D

CONSENSUS-D -a--------?--
84ZR085 -A-----------
92UG021.16 -T-------I---
D2UG024W -A---E----T--
UG-AMK-3 -A-------I---
93-43425-10 -A-----------
93-43424 ---------I---
43424E -A-----------
C971-416 -A-----------
WHO15-726 -A--------T--
87TZ4622 -A-------IT--
94UG1141 -A-------MT--
ELI -A-----------
Z2Z6 -A-----------
Z6 -A-----------
NDK -T-------I---
92UG046.8 ----------T--
92UG024.2 -A---E----T--
92UG038.1 -T-------IT--
JY1 -A--------T--
UG269A -A-------IT--
UG274A2 -A--------T--
SE365A2 ---K------N--
CAR4020 -A---S----N--
93ZR001.3 -A-------I---
GP120AA -A--------T--
GP120AB -A--------T--

CONSENSUS-E ---K-----i--d
92TH011A ---K--------D
KHO3 ---K-----I--D
KH08 ---K--------N
93TH966.8 ---K-----I--D
93TH975.15 ---K-----I--D
92TH006.5 ---K-----I--D
TN235 ---K-----I--D
TN239 ---K-----I--D
TN241 ---K-----I--D
TN242 ---K-----M--D
TN243 ---K-----I--D
TN244 ---K-P---I--D
92TH022.4 ---K-----I--D
93TH976.17 ---K-----I--D
CM238X ---K-----I--D
CM240 ---K-----I--D
CARELO ---K--------D
CAR4017 ---K--------D
CAR4071 ---K---Q----D
CARMBA ---K--------D
AE_90CF402 ---K--------D
AE_93TH253 ---K--------D

CONSENSUS-F -T---------Wd
BF_93BR029.4 -TL--------WD
93BR020.1 -T---------WD
BZ163A -T---------WG
BZ126A -T---------WD
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CONSENSUS-G -t-k------?-d

92RU131.9 -T-K------N-D
VI525A2 -T-K---------
AG_92NG083.2 -T-K------N-D
AG_93NG003.1 -T-K--------D
KI4803 -------------
LBV217 -T-K------T-D
RU511B -T-K------N-D
RU570 -T-K------T-D
94-47621-7 -T-K------N-D
94-47622 -T-K----Q-NLD
92UG975.10 -T-K---------
CAR4067 -T-K------T--

CONSENSUS-H -------------
90CR056 -------------

CONSENSUS-O Tt-k---------
ANT70 TT-----------
MVP5180 TI-K---------
VAU TT-R---------
VI686 TT-K---------

CONSENSUS-CPZ T?---?-?-??--
CPZGAB TA-------T---
CPZANT TT---S-E-ST--

gp120 Epitope 12
Epitope 12 VITQACPKVSFEPIP (HLA-DR)

CONSENSUS-B vitQacPkvsFepip

CONSENSUS-A a--------------
U455 T--------------
SF1703 A--------------
AG_IBNG A--------------
92RW020.5 A--------------
92UG031.7 A--------T-----
92UG037.8 AL-------T-----
TZ017 A--------------
UG275A A--------------
UG273A A--------------
DJ264A A-K------T-----
DJ263A A--K-----T-----
DJ258A A--------T-----
KENYA A--------T-----
CARGAN A--------T-----
CARSAS T--------------
CAR4054 TAK------------
CAR286A T-K------T-----
CAR4023 AVK-----IT-----
CAR423A TVK------------
VI191A A--------------
Q23-17 A--------------

CONSENSUS-B ---------------
C18MBC I-------I------
LW123 ---------------
WR27 T--------------
YU2 ---------------
YU10 ---------------
AC-3 ---------T-----
JB -------QI--V---
M23470 ---------------
M26864 ---------------
M30156 --------IT-----
M737677 I--------------
M737685 -L-------------
WB --------------L
MA201 ---------------
SF128A T--------------
BAL2A ---------------
GUNAA ---------------
CM237X ---------------
MFA ---------------
B1BR002W --------I------
BZ ---------------
92BR014.1 ---------------
168C ---------------
LW851 ---------------
MA202 ---------------
IND9 ---------------
93-17305.3 I--------------
93-17305.18 T--------------
94-24612.17 --------I--D-V-
94-24612.13 --------I--D-V-
93-26807.2 -----------D---
94-27290.3 -L---------D--L
94-27481.6 --------I--D-V-
94-4995.48 ---------T-D---
93-08020.18 ---------T-----
QZ4589 ---------------
91US006.10 ---------------
92TH014.12 ---------------
91HT651.11 ---------------
SF2 ---------------
SF2B13 ---------------
LAI ---------------
HXB2R ---------------
GP160EN ---------T-----
ENVB ---------------
NY5CG ---------------
NL43 ---------------
JRCSF ---------------
JRFL --------I------
ALA1 -----------Q---
JH32 --------I------

CONSENSUS-B ---------------

BAL1 ---------------
BRVA ---------T-----
91US005.11 ---------T-----
BZ167A ---------------
MA208 ---------------
ETR ---------------
BA1A --------I------
MN --------I------
CAM1 ---------------
ADA T--------------
JFL T--------------
SIMI84 ---------------
BCSG3C -T------I------
D31 ---------------
SF162 ---------------
OYI T-------I------
SF33 ----T----------
CDC42 ---------------
HAN ---------------
RF ---------------
WMJ22 ---------------
TB132 I--------------
92BR020.4 ---------T-----
92US711.14 -------R-------
91US712.4 ---------------
92US714.1 ---------------
92US715.6 -L-------------
92US716.6 --------I------
92US657.1 I--------T-----
92HT593.1 ---------------
92HT594.10 T--------------
92HT596.4 T--------------
92HT599.24 -VK------------
SC ---------------
92TH026.6 ---------------
92BR021.6 ---------T-----
ACH9 ---------------
ACP1 ---------------
JM --------I------
WM ---------------
P896 -----------Q---
VE1 --------I------
VE2 ---------------
VE3 I--------------
VE4 ---------T-----
VE5 ---------------
VE6 T--------------
VE7 L----Y-------V-
VE8 ---------------
RJS4-6 ---------------
ENVVA --------I------
ENVVB --------I------
ENVVE ---------------
US1 -V-------------
US2 ---------T-----
US3 ---------------
US4 ---------------
92BR028.8 ---------T----S
91HT652.11 ---------------
3202A12 ---------------
3202A21 ---------------
MANC T--------------
WEAU160 T--------------
SAL1 --------I------
94CU053 ---------T-----
93TH067A ---------------
AD8 T--------------

CONSENSUS-C a----------d---
92BR025.9 A----------D---
ETH2220 T---------LD---
BU910112 A----------D---
BR911513 A----------D---
93MW959.18 TV---------D---
93MW960.3 T----------D---
93MW965.26 ---------T-D---
UG268A2 A--------TLD---
SM145A A----------D---
D747 A----------D---
D760 A--------T-D---
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CONSENSUS-C a----------d---

D1024 A--------T-D---
ZAM18A A--------TLD---
ZAM20A T---------LG---
DJ259A A---------LD---
DJ373A S--------------
SE364A A---------LD---
UIND1 A----------D---
UIND2 A----------D---
UIND4 A--------T-D---
UIND5 A----------D---
UIND6 A--------T-D---
UIND7 A--------T-D---
UIND8 A----------D---
BU910905A A--------------
BU91007A T----------D---
BU91003A T----------D---
BU91002A AT---------D---
BR91015A A----------D---
BU91001A A----------D---
BU91006B A----------D---
BU91008A A----------D---
BU91004A AV---------D---

CONSENSUS-D a--------?-----
84ZR085 A--------------
92UG021.16 T-------I------
D2UG024W A---E----T-----
UG-AMK-3 A-------I------
93-43425-10 A--------------
93-43424 --------I------
43424E A--------------
C971-416 A--------------
WHO15-726 A--------T-----
87TZ4622 A-------IT-----
94UG1141 A-------MT-----
ELI A--------------
Z2Z6 A--------------
Z6 A--------------
NDK T-------I------
92UG046.8 ---------T-----
92UG024.2 A---E----T-----
92UG038.1 T-------IT-----
JY1 A--------T-----
UG269A A-------IT-----
UG274A2 A--------T-----
SE365A2 --K------N-----
CAR4020 A---S----N-----
93ZR001.3 A-------I------
GP120AA A--------T-----
GP120AB A--------T-----

CONSENSUS-E --K-----i--d---
92TH011A --K--------D---
KHO3 --K-----I--D---
KH08 --K--------N---
93TH966.8 --K-----I--D---
93TH975.15 --K-----I--D---
92TH006.5 --K-----I--D---
TN235 --K-----I--D---
TN239 --K-----I--D---
TN241 --K-----I--D---
TN242 --K-----M--D---
TN243 --K-----I--D---
TN244 --K-P---I--D---
92TH022.4 --K-----I--D---
93TH976.17 --K-----I--D---
CM238X --K-----I--D---
CM240 --K-----I--D---
CARELO --K--------D---
CAR4017 --K--------D---
CAR4071 --K---Q----D---
CARMBA --K--------D---
AE_90CF402 --K--------D---
AE_93TH253 --K--------D---

CONSENSUS-F T---------Wd---
BF_93BR029.4 TL--------WD---
93BR020.1 T---------WD---
BZ163A T---------WG---
BZ126A T---------WD---

CONSENSUS-G t-k------?-d---

92RU131.9 T-K------N-D---
VI525A2 T-K------------
AG_92NG083.2 T-K------N-D---
AG_93NG003.1 T-K--------D-L-
KI4803 ---------------
LBV217 T-K------T-D---
RU511B T-K------N-D---
RU570 T-K------T-D---
94-47621-7 T-K------N-D---
94-47622 T-K----Q-NLD---
92UG975.10 T-K------------
CAR4067 T-K------T-----

CONSENSUS-H ---------------
90CR056 ---------------

CONSENSUS-O t-k------------
ANT70 T--------------
MVP5180 I-K------------
VAU T-R------------
VI686 T-K------------

CONSENSUS-CPZ ?---?-?-??-----
CPZGAB A-------T------
CPZANT T---S-E-ST-----

gp120 Epitope 13-15

CONSENSUS-B pagfailkCndkkfnG
Epitope 13 PAGFAILKCNNKTFNY (DR2)
Epitope 14 PAGFAILKCNNKTFN
Epitope 15 FAILKCNNK (DR2,6)

CONSENSUS-B pagfailkCndkkfnG

CONSENSUS-A ------------e---
U455 ---------K-PE---
SF1703 -----------AE---
AG_IBNG ---------K--G---
92RW020.5 ---------K-TE---
92UG031.7 -------R--EDD---
92UG037.8 ---Y--------E---
TZ017 ---------K-EE-K-
UG275A -----------QE---
UG273A ------------E---
DJ264A ----------------
DJ263A ----------------
DJ258A ----------------
KENYA ---------K------
CARGAN ----------E-----
CARSAS ---------K-TE-K-
CAR4054 -----------T----
CAR286A --#------R--E---
CAR4023 -----------T--S-
CAR423A ---------R-E----
VI191A ---------R--E---
Q23-17 ---------K-EG---

CONSENSUS-B ----------------
C18MBC ---------K--R---
LW123 ----------N-T---
WR27 ----------------
YU2 ----------------
YU10 ----------------
AC-3 ---------K--Q---
JB ---------K----Q-
M23470 -----L-------S--
M26864 ----------N-T---
M30156 ----------------
M737677 ----------N-T-D-
M737685 ----------N-T---
WB ---------K------
MA201 -----L-----T----
SF128A ----------------
BAL2A ---------K------
GUNAA -----L----------
CM237X -G-LG-----N-----
MFA ------------T---
B1BR002W ----------------
BZ ------I---N-T---
92BR014.1 ----V-----N-M---
168C ----------N-T---
LW851 ----------N-T---
MA202 -----L-----T----
IND9 ----------------
93-17305.3 -----L------E-S-
93-17305.18 -----L------E-S-
94-24612.17 ----------------
94-24612.13 --------------H-
93-26807.2 ---------K------
94-27290.3 -----------N----
94-27481.6 ----------------
94-4995.48 ----------N-T---
93-08020.18 ----------------
QZ4589 ----------------
91US006.10 ---------K------
92TH014.12 -------Q--N-----
91HT651.11 ---------R-P--K-
SF2 ----------N-T---
SF2B13 ----------N-T---
LAI ----------N-T---
HXB2R ----------N-T---
GP160EN ----------N-T---
ENVB ---------K------
NY5CG ----------------
NL43 ----------N-T---
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CONSENSUS-B ----------------

JRCSF ----------N-T---
JRFL ------------T---
ALA1 ---------K------
JH32 ------I---------
BAL1 ---------K------
BRVA ----------N-----
91US005.11 ---------K------
BZ167A ----------N-T---
MA208 -----L-----T----
ETR -----L----N-T---
BA1A ---------K------
MN --------------S-
CAM1 ----------------
ADA ---------K------
JFL ----------------
SIMI84 ----------------
BCSG3C ---------K------
D31 -----M---K--R---
SF162 ----------------
OYI ----------------
SF33 ----------N---S-
CDC42 -T---L----------
HAN ----------------
RF ----------------
WMJ22 ----------------
TB132 ---------R----S-
92BR020.4 ---Y------G-----
92US711.14 ----------N-T---
91US712.4 ----------------
92US714.1 ---------K------
92US715.6 ---------K------
92US716.6 ----------------
92US657.1 ----------N-T---
92HT593.1 -----------RN---
92HT594.10 ----------N-T---
92HT596.4 ----------N-T---
92HT599.24 ----------------
SC ###----N--N-----
92TH026.6 ------I---------
92BR021.6 ------------N-T-
ACH9 ---------K------
ACP1 ---------K------
JM ---------R-EQ---
WM ----------N-T-S-
P896 -----M----N-T---
VE1 ----------------
VE2 ---------REN----
VE3 ---------K--T---
VE4 ----------------
VE5 -----------T----
VE6 ----------E-----
VE7 ----------------
VE8 ----------N-T---
RJS4-6 ----V----K--N---
ENVVA -----M----N-T-S-
ENVVB ----------N-T-S-
ENVVE -----L----------
US1 ----G----K------
US2 ---------K--T---
US3 -----------E----
US4 ---------K------
92BR028.8 ---L------------
91HT652.11 -------Q-K------
3202A12 ----T-----N-T-D-
3202A21 -----L----------
MANC ----------N---D-
WEAU160 ----------------
SAL1 -------R--NQT---
94CU053 -----M------E---
93TH067A ----------N-----
AD8 ---------K------

CONSENSUS-C ---y------n-t---
92BR025.9 ---Y------N-T---
ETH2220 ---Y-----R--T-T-
BU910112 ---Y------N-T---
BR911513 ---Y------N-T---
93MW959.18 ---Y------N-T---
93MW960.3 ---Y------N-T-D-
93MW965.26 ---Y------N-T-T-

CONSENSUS-C ---y------n-t---

UG268A2 ---Y------N-T---
SM145A ---Y------NET---
D747 G--Y------N-T---
D760 ---Y------N-T---
D1024 ---Y------N-T---
ZAM18A ---Y------N-T---
ZAM20A ----G----TN-T---
DJ259A ---Y-----R--N---
DJ373A ---Y-----R-T----
SE364A ---Y------N-T---
UIND1 ---Y------N-T---
UIND2 ---YR-----N-T---
UIND4 ---YSL------T---
UIND5 ---Y-----K-ET---
UIND6 ---Y------N-T---
UIND7 ---Y--------T---
UIND8 ---Y--------T---
BU910905A ---Y------NET---
BU91007A ---Y--------T---
BU91003A ---Y------N-T---
BU91002A ---Y------N-T---
BR91015A ---Y------N-T---
BU91001A ---Y------N-T---
BU91006B ---Y------N-T---
BU91008A ---Y------N-A---
BU91004A ---Y------N-T---

CONSENSUS-D ----------------
84ZR085 ------------R---
92UG021.16 ----------------
D2UG024W ----------N-M---
UG-AMK-3 ----------------
93-43425-10 ---------R------
93-43424 -------R--N-T---
43424E ---------R------
C971-416 ------------E---
WHO15-726 ---------K------
87TZ4622 ----------------
94UG1141 ----------E-----
ELI ---------R------
Z2Z6 ---------R--R---
Z6 ---------R--R---
NDK ---------R------
92UG046.8 ----------------
92UG024.2 ----------N-M---
92UG038.1 ---------K------
JY1 ---------K------
UG269A ---------T------
UG274A2 ---Y------------
SE365A2 ---------K------
CAR4020 ---------K--N---
93ZR001.3 ----------------
GP120AA ---------R------
GP120AB ---------R------

CONSENSUS-E ---y--------n---
92TH011A ---Y--------N---
KHO3 ---Y--------N---
KH08 ---YV-----E-N---
93TH966.8 ---Y--------N---
93TH975.15 ---Y--------N-T-
92TH006.5 ---Y--------N---
TN235 ---Y--------N---
TN239 ---Y--------N---
TN241 ---Y--------N---
TN242 ---Y--------N---
TN243 ---Y--F-----N---
TN244 ---Y--------N---
92TH022.4 ---Y--------N-T-
93TH976.17 ---Y--------N---
CM238X ---Y--------N---
CM240 ---Y--------N---
CARELO --D---------E---
CAR4017 ---Y------N-N---
CAR4071 ---Y--------N-I-
CARMBA ---Y------S-T---
AE_90CF402 ---Y--------N---
AE_93TH253 ---Y--I-----N---

CONSENSUS-F ---y------------

BF_93BR029.4 ---Y------------
93BR020.1 ---Y------E-N-T-
BZ163A ---Y------------
BZ126A ---Y------------

CONSENSUS-G ---------r--n---
92RU131.9 ---------R--N-T-
VI525A2 ---------RE-N-T-
AG_92NG083.2 ---------R--EY--
AG_93NG003.1 ---------RG-N-T-
KI4803 ---------K------
LBV217 -------T-R------
RU511B ---------R--N---
RU570 ---------R--N---
94-47621-7 ---------K-AE---
94-47622 ---------K-AE---
92UG975.10 -----L---K------
CAR4067 ---Y-----R--N---

CONSENSUS-H ----------N-T---
90CR056 ----------N-T---

CONSENSUS-O ---y--F---?Te---
ANT70 ---Y--F---STE---
MVP5180 -T-Y--F----TD---
VAU ---C--F---ETG---
VI686 ---Y--F---NTE---

CONSENSUS-CPZ ---?---?-?-?D-?-
CPZGAB ------------D-S-
CPZANT ---Y---R-E-ED-T-
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gp120 Epitope 16
Epitope 16 NKTFNGKGPCTNVSTY

CONSENSUS-B dkkfnGtgpctnvStv

CONSENSUS-A --e-------k-----
U455 -PE---K---R-----
SF1703 -AE-------K-----
AG_IBNG --G-------K-----
92RW020.5 -TE-------K-----
92UG031.7 EDD-----L-K-----
92UG037.8 --E-----L-K-----
TZ017 -EE-K-A---K-----
UG275A -QE-----I-N-----
UG273A --E-----L-K---S-
DJ264A ----------K-----
DJ263A --------L-K-----
DJ258A ----------K-----
KENYA ----------------
CARGAN E---------R---S-
CARSAS -TE-K-----K-----
CAR4054 -T--------K-----
CAR286A --E-------K-#---
CAR4023 -T--S-----K-----
CAR423A -E--------N-----
VI191A --E-------R---S-
Q23-17 -EG-----L-K-----

CONSENSUS-B ----------------
C18MBC --R---K----S----
LW123 N-T-------------
WR27 --------Q-K-----
YU2 ----------------
YU10 ----------------
AC-3 --Q---S----K----
JB ----Q-K---N-----
M23470 ---S------------
M26864 N-T---K---K-----
M30156 ----------------
M737677 N-T-D-K-R-P-----
M737685 N-T-------------
WB ----------K---I-
MA201 -T--------K-----
SF128A ------K---K-----
BAL2A ------K---S-----
GUNAA ----------K-----
CM237X N---------------
MFA --T-------------
B1BR002W ----------------
BZ N-T-------------
92BR014.1 N-M-------------
168C N-T---K---------
LW851 N-T-------------
MA202 -T----I---K-----
IND9 ----------------
93-17305.3 --E-S-K---------
93-17305.18 --E-S-K---------
94-24612.17 ----------------
94-24612.13 ----H----WR---A-
93-26807.2 ----------K-----
94-27290.3 -N--------------
94-27481.6 ----------------
94-4995.48 N-T---K---------
93-08020.18 ----------K-----
QZ4589 ----------K-----
91US006.10 ----------K-----
92TH014.12 N---------------
91HT651.11 -P--K-----------
SF2 N-T---K---------
SF2B13 N-T---K---------
LAI N-T-------------
HXB2R N-T-------------
GP160EN N-T-------------
ENVB ----------K-----
NY5CG ----------------
NL43 N-T-------------
JRCSF N-T---K-Q-K-----
JRFL --T---K---K-----
ALA1 ------K-T-K-----
JH32 ----------------

CONSENSUS-B ----------------

BAL1 ------K---------
BRVA N---------------
91US005.11 ----------K-----
BZ167A N-T-------NK----
MA208 -T--------K-----
ETR N-T-------K-----
BA1A ------K---S-----
MN ----S-K-S-K-----
CAM1 ------K---------
ADA ----------K-----
JFL ------K---K-----
SIMI84 ----------K-----
BCSG3C --------S-K-----
D31 --R---K-Q-K-----
SF162 ------S---------
OYI ----------------
SF33 N---S-K-Q-------
CDC42 ----------------
HAN ------K---K-----
RF ----------K-----
WMJ22 ----------------
TB132 ----S-N---K-----
92BR020.4 G---------------
92US711.14 N-T---K---------
91US712.4 ----------K-----
92US714.1 ----------K-----
92US715.6 ----------------
92US716.6 --------S-------
92US657.1 N-T---K---------
92HT593.1 -RN-------K-----
92HT594.10 N-T-------------
92HT596.4 N-T-------------
92HT599.24 ------S---K-----
SC N---------------
92TH026.6 ----------------
92BR021.6 --N-T-K-T-K-----
ACH9 ----------K-----
ACP1 ----------K-----
JM -EQ---K-T-------
WM N-T-S-K---------
P896 N-T---S---------
VE1 ----------------
VE2 EN----K---KD----
VE3 --T-------------
VE4 ----------S-----
VE5 -T----S---------
VE6 E-----S---K-----
VE7 ------SET-K-----
VE8 N-T---K---------
RJS4-6 --N-------------
ENVVA N-T-S-K---------
ENVVB N-T-S-K---------
ENVVE ----------K-----
US1 --------Q-K-----
US2 --T-------------
US3 -E--------------
US4 ----------K-----
92BR028.8 ----------R-----
91HT652.11 ----------K-----
3202A12 N-T-D-K-L-------
3202A21 ----------K-----
MANC N---D-K-Q------I
WEAU160 ------K---K-----
SAL1 NQT-------------
94CU053 --E---K-K-H-----
93TH067A N---------------
AD8 ----------K-----

CONSENSUS-C n-t-------h-----
92BR025.9 N-T-------N----I
ETH2220 --T-T-----H-----
BU910112 N-T-----Q-N-----
BR911513 N-T-------N-----
93MW959.18 N-T-------H-----
93MW960.3 N-T-D-----H-----
93MW965.26 N-T-T-I---K-----
UG268A2 N-T-------N-----
SM145A NET-------RY----
D747 N-T-------H-I---
D760 N-T-------H-----

CONSENSUS-C n-t-------h-----

D1024 N-T-------H-----
ZAM18A N-T-------H-----
ZAM20A N-T-------H-----
DJ259A --N-------N-----
DJ373A -T--------K-----
SE364A N-T-------N-----
UIND1 N-T-------H-----
UIND2 N-T-------H-----
UIND4 --T---I---H-----
UIND5 -ET-------K-----
UIND6 N-T-------N-----
UIND7 --T-------H-----
UIND8 --T-------H-----
BU910905A NET-------------
BU91007A --T-------N-----
BU91003A N-T-------N-----
BU91002A N-T-------N-----
BR91015A N-T-------N-----
BU91001A N-T-----Q-N-----
BU91006B N-T-------------
BU91008A N-A-------N-----
BU91004A N-T-------N-----

CONSENSUS-D ----------k-----
84ZR085 --R-------K---S-
92UG021.16 ----------K-----
D2UG024W N-M-------N-----
UG-AMK-3 ----------K---S-
93-43425-10 ----------K-----
93-43424 N-T-------K-----
43424E ----------K-----
C971-416 --E-----A-K-----
WHO15-726 --------T-K-----
87TZ4622 ----------K-----
94UG1141 E---------K-----
ELI ----------------
Z2Z6 --R-------------
Z6 --R-------------
NDK ----------S-----
92UG046.8 ----------K-----
92UG024.2 N-M-------N-----
92UG038.1 ----------K-----
JY1 ----------KK----
UG269A ------K---K-----
UG274A2 ----------Q-----
SE365A2 ----------K-----
CAR4020 --N-----L-H-----
93ZR001.3 ----------K---S-
GP120AA --------T-E-----
GP120AB ------S---------

CONSENSUS-E --n-------k---S-
92TH011A --N-------K---S-
KHO3 --N-------K---S-
KH08 E-N---S-L-K---S-
93TH966.8 --N-----------S-
93TH975.15 --N-T-----K---S-
92TH006.5 --N-------K---S-
TN235 --N-------K---S-
TN239 --N-------K---S-
TN241 --N-----QRK---S-
TN242 --N-------K---S-
TN243 --N-------K---S-
TN244 --N-------K---S-
92TH022.4 --N-T-----K---S-
93TH976.17 --N-------K---S-
CM238X --N-------K---S-
CM240 --N-------K---S-
CARELO --E-------K---S-
CAR4017 N-N-------K---S-
CAR4071 --N-I-----KK--S-
CARMBA S-T-------K---S-
AE_90CF402 --N-------K---S-
AE_93TH253 --N-------K---S-

CONSENSUS-F ----------k-----
BF_93BR029.4 ----------R-----
93BR020.1 E-N-T---S-K-----
BZ163A ----------K--#--
BZ126A ----------K-----
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CONSENSUS-G --n-------k-----

92RU131.9 --N-T-----K-----
VI525A2 E-N-T---L-K-----
AG_92NG083.2 --EY------K-----
AG_93NG003.1 G-N-T---Q-K---S-
KI4803 ------K---------
LBV217 ----------K-----
RU511B --N-------K-----
RU570 --N-------K-----
94-47621-7 -AE-------K-----
94-47622 -AE-------K-----
92UG975.10 ----------Y-----
CAR4067 --N---R---K-----

CONSENSUS-H N-T-----L-------
90CR056 N-T-----L-------

CONSENSUS-O ?Te-----?-k-itV-
ANT70 STE-----T-R-ITV-
MVP5180 -TD-----L-H-I-V-
VAU ETG-----L-K--TV-
VI686 NTE-----T-K-ITV-

CONSENSUS-CPZ -?D-?-?-?-?---?-
CPZGAB --D-S-K-K-------
CPZANT -ED-T-V-M-K---V-

gp120 Epitope 17
Epitope 17 GTGPCTNVSTVQC

CONSENSUS-B GtgpctnvStvqc

CONSENSUS-A -----k-------
U455 -K---R-------
SF1703 -----K-------
AG_IBNG -----K-------
92RW020.5 -----K-------
92UG031.7 ---L-K-------
92UG037.8 ---L-K-------
TZ017 -A---K-------
UG275A ---I-N-------
UG273A ---L-K---S---
DJ264A -----K-------
DJ263A ---L-K-------
DJ258A -----K-------
KENYA -------------
CARGAN -----R---S---
CARSAS -----K-------
CAR4054 -----K-------
CAR286A -----K-#-----
CAR4023 -----K-------
CAR423A -----N-------
VI191A -----R---S---
Q23-17 ---L-K-------

CONSENSUS-B -------------
C18MBC -K----S------
LW123 -------------
WR27 ---Q-K-------
YU2 -------------
YU10 -------------
AC-3 -S----K-----Y
JB -K---N-----L-
M23470 -------------
M26864 -K---K-------
M30156 -------------
M737677 -K-R-P-----L-
M737685 -------------
WB -----K---I---
MA201 -----K-------
SF128A -K---K-------
BAL2A -K---S-------
GUNAA -----K-------
CM237X -------------
MFA -------------
B1BR002W -------------
BZ -------------
92BR014.1 -------------
168C -K-----------
LW851 -------------
MA202 -I---K-------
IND9 -------------
93-17305.3 -K-----------
93-17305.18 -K-----------
94-24612.17 -------------
94-24612.13 ----WR---A---
93-26807.2 -----K-------
94-27290.3 -------------
94-27481.6 -------------
94-4995.48 -K-----------
93-08020.18 -----K-------
QZ4589 -----K-------
91US006.10 -----K-------
92TH014.12 -------------
91HT651.11 -------------
SF2 -K-----------
SF2B13 -K-----------
LAI -------------
HXB2R -------------
GP160EN -------------
ENVB -----K-------
NY5CG -------------
NL43 -------------
JRCSF -K-Q-K-------
JRFL -K---K-------
ALA1 -K-T-K-------
JH32 -------------

CONSENSUS-B -------------

BAL1 -K-----------
BRVA -------------
91US005.11 -----K-------
BZ167A -----NK------
MA208 -----K-------
ETR -----K-------
BA1A -K---S-------
MN -K-S-K-------
CAM1 -K-----------
ADA -----K-------
JFL -K---K-------
SIMI84 -----K-------
BCSG3C ---S-K-------
D31 -K-Q-K-------
SF162 -S-----------
OYI -------------
SF33 -K-Q---------
CDC42 -------------
HAN -K---K-------
RF -----K-------
WMJ22 -------------
TB132 -N---K-------
92BR020.4 -------------
92US711.14 -K-----------
91US712.4 -----K-------
92US714.1 -----K-------
92US715.6 -------------
92US716.6 ---S---------
92US657.1 -K-----------
92HT593.1 -----K-------
92HT594.10 -------------
92HT596.4 -------------
92HT599.24 -S---K-------
SC -------------
92TH026.6 -------------
92BR021.6 -K-T-K-------
ACH9 -----K-------
ACP1 -----K-------
JM -K-T---------
WM -K-----------
P896 -S-----------
VE1 -------------
VE2 -K---KD------
VE3 -------------
VE4 -----S-------
VE5 -S-----------
VE6 -S---K-------
VE7 -SET-K-------
VE8 -K-----------
RJS4-6 -------------
ENVVA -K-----------
ENVVB -K-----------
ENVVE -----K-------
US1 ---Q-K-------
US2 -------------
US3 -------------
US4 -----K-------
92BR028.8 -----R-------
91HT652.11 -----K-------
3202A12 -K-L---------
3202A21 -----K-------
MANC -K-Q------I--
WEAU160 -K---K-------
SAL1 -------------
94CU053 -K-K-H-------
93TH067A -------------
AD8 -----K-------

CONSENSUS-C -----h-------
92BR025.9 -----N----I--
ETH2220 -----H-------
BU910112 ---Q-N-------
BR911513 -----N-------
93MW959.18 -----H-------
93MW960.3 -----H-------
93MW965.26 -I---K-------
UG268A2 -----N-------
SM145A -----RY------
D747 -----H-I-----
D760 -----H-------
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CONSENSUS-C -----h-------

D1024 -----H-------
ZAM18A -----H-------
ZAM20A -----H-------
DJ259A -----N-------
DJ373A -----K-------
SE364A -----N-------
UIND1 -----H-------
UIND2 -----H-------
UIND4 -I---H-------
UIND5 -----K-------
UIND6 -----N-------
UIND7 -----H-------
UIND8 -----H-------
BU910905A -------------
BU91007A -----N-------
BU91003A -----N-------
BU91002A -----N-------
BR91015A -----N-------
BU91001A ---Q-N-------
BU91006B -------------
BU91008A -----N-------
BU91004A -----N-----L-

CONSENSUS-D -----k-------
84ZR085 -----K---S---
92UG021.16 -----K-------
D2UG024W -----N-------
UG-AMK-3 -----K---S---
93-43425-10 -----K-------
93-43424 -----K-------
43424E -----K-------
C971-416 ---A-K-------
WHO15-726 ---T-K-------
87TZ4622 -----K-------
94UG1141 -----K-------
ELI -------------
Z2Z6 -------------
Z6 -------------
NDK -----S-------
92UG046.8 -----K-------
92UG024.2 -----N-------
92UG038.1 -----K-------
JY1 -----KK------
UG269A -K---K-------
UG274A2 -----Q-------
SE365A2 -----K-------
CAR4020 ---L-H-------
93ZR001.3 -----K---S---
GP120AA ---T-E-------
GP120AB -S-----------

CONSENSUS-E -----k---S---
92TH011A -----K---S---
KHO3 -----K---S---
KH08 -S-L-K---S---
93TH966.8 ---------S---
93TH975.15 -----K---S---
92TH006.5 -----K---S---
TN235 -----K---S---
TN239 -----K---S---
TN241 ---QRK---S---
TN242 -----K---S---
TN243 -----K---S---
TN244 -----K---S---
92TH022.4 -----K---S---
93TH976.17 -----K---S---
CM238X -----K---S---
CM240 -----K---S---
CARELO -----K---S---
CAR4017 -----K---S---
CAR4071 -----KK--S---
CARMBA -----K---S---
AE_90CF402 -----K---S---
AE_93TH253 -----K---S---

CONSENSUS-F -----k-------
BF_93BR029.4 -----R-------
93BR020.1 ---S-K-------
BZ163A -----K--#----
BZ126A -----K-------

CONSENSUS-G -----k-------

92RU131.9 -----K-------
VI525A2 ---L-K-------
AG_92NG083.2 -----K-------
AG_93NG003.1 ---Q-K---S---
KI4803 -K-----------
LBV217 -----K-------
RU511B -----K-------
RU570 -----K-------
94-47621-7 -----K-------
94-47622 -----K-------
92UG975.10 -----Y-------
CAR4067 -R---K-------

CONSENSUS-H ---L---------
90CR056 ---L---------

CONSENSUS-O ---?-k-itV-T-
ANT70 ---T-R-ITV-T-
MVP5180 ---L-H-I-V-T-
VAU ---L-K--TV-T-
VI686 ---T-K-ITV-T-

CONSENSUS-CPZ -?-?-?---?-H-
CPZGAB -K-K-------H-
CPZANT -V-M-K---V-H-

gp120 Epitope 18
Epitope 18 TNVSTVQCTHGRPIY

CONSENSUS-B tnvStvqctHgIrpv

CONSENSUS-A k-----------k--
U455 R-----------K--
SF1703 K--------------
AG_IBNG K-----------K--
92RW020.5 K--------------
92UG031.7 K---------.-K--
92UG037.8 K--------------
TZ017 K--------------
UG275A N-----------K--
UG273A K---S----------
DJ264A K-----------K--
DJ263A K-----------K--
DJ258A K-----------K-A
KENYA ------------K--
CARGAN R---S-------K--
CARSAS K--------------
CAR4054 K--------Y--K--
CAR286A K-#--------#K--
CAR4023 K-----------K--
CAR423A N-----------K--
VI191A R---S-------K--
Q23-17 K-----------K--

CONSENSUS-B ---------------
C18MBC -S-------------
LW123 ------------K--
WR27 K--------------
YU2 ---------------
YU10 ---------------
AC-3 -K-----Y-------
JB N-----L--------
M23470 ---------------
M26864 K--------------
M30156 ---------------
M737677 P-----L--------
M737685 ---------------
WB K---I----------
MA201 K--------------
SF128A K--------------
BAL2A S--------------
GUNAA K--------------
CM237X ---------------
MFA ---------------
B1BR002W ---------------
BZ ---------------
92BR014.1 ---------------
168C ---------------
LW851 ---------------
MA202 K--------------
IND9 ---------------
93-17305.3 ---------------
93-17305.18 ---------------
94-24612.17 ------------K--
94-24612.13 R---A-------K--
93-26807.2 K-----------K--
94-27290.3 ------------K--
94-27481.6 ------------K--
94-4995.48 ---------------
93-08020.18 K--------------
QZ4589 K--------------
91US006.10 K--------------
92TH014.12 ---------------
91HT651.11 ------------K--
SF2 --------------I
SF2B13 ------------K--
LAI ---------------
HXB2R ---------------
GP160EN ---------------
ENVB K--------------
NY5CG ------------K--
NL43 ---------------
JRCSF K--------------
JRFL K--------------
ALA1 K--------------
JH32 ------------K--
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CONSENSUS-B ---------------

BAL1 ---------------
BRVA ---------------
91US005.11 K--------------
BZ167A NK--------R----
MA208 K--------------
ETR K--------------
BA1A S--------------
MN K--------------
CAM1 ---------------
ADA K--------------
JFL K--------------
SIMI84 K-----------K--
BCSG3C K-----------K--
D31 K--------------
SF162 ---------------
OYI ------------K--
SF33 ------------K--
CDC42 ---------------
HAN K--------------
RF K--------------
WMJ22 ---------------
TB132 K-----------K--
92BR020.4 ------------K--
92US711.14 ---------------
91US712.4 K--------------
92US714.1 K--------------
92US715.6 ------------K--
92US716.6 ---------------
92US657.1 ---------------
92HT593.1 K-----------K--
92HT594.10 ---------------
92HT596.4 ---------------
92HT599.24 K-------------A
SC ---------------
92TH026.6 ---------------
92BR021.6 K--------------
ACH9 K--------------
ACP1 K--------------
JM ---------------
WM ---------------
P896 ---------------
VE1 ---------------
VE2 KD----------K--
VE3 ---------------
VE4 S--------------
VE5 ------------K--
VE6 K-----------K--
VE7 K--------------
VE8 ---------------
RJS4-6 ---------------
ENVVA ---------------
ENVVB ---------------
ENVVE K--------------
US1 K--------------
US2 ---------------
US3 --------A---K--
US4 K--------------
92BR028.8 R--------------
91HT652.11 K--------------
3202A12 ---------------
3202A21 K--------------
MANC -----I---------
WEAU160 K--------------
SAL1 ------------K--
94CU053 H-----------K--
93TH067A ---------------
AD8 K--------------

CONSENSUS-C h-----------k--
92BR025.9 N----I------K--
ETH2220 H-----------K--
BU910112 N-----------K--
BR911513 N-----------K--
93MW959.18 H-----------K--
93MW960.3 H-----------K--
93MW965.26 K-----------K--
UG268A2 N-----------K--
SM145A RY----------K--
D747 H-I---------K--
D760 H-----------S--

CONSENSUS-C h-----------k--

D1024 H-----------K--
ZAM18A H-----------K--
ZAM20A H-----------K--
DJ259A N-----------K--
DJ373A K-----------K--
SE364A N-----------K--
UIND1 H-----------K--
UIND2 H-----------NA-
UIND4 H-----------K--
UIND5 K-----------NRC
UIND6 N-----------K--
UIND7 H-----------K--
UIND8 H--------------
BU910905A -----------T---
BU91007A N-----------K--
BU91003A N-----------K--
BU91002A N-----------K--
BR91015A N-----------K--
BU91001A N-----------K--
BU91006B ----------R-K--
BU91008A N-----------K--
BU91004A N-----L-----K--

CONSENSUS-D k-----------k--
84ZR085 K---S----------
92UG021.16 K-----------K--
D2UG024W N--------------
UG-AMK-3 K---S-------K--
93-43425-10 K-----------K--
93-43424 K-----------K--
43424E K-----------K--
C971-416 K--------------
WHO15-726 K--------------
87TZ4622 K--------------
94UG1141 K-----------K--
ELI ---------------
Z2Z6 ---------------
Z6 ---------------
NDK S--------------
92UG046.8 K-----------S--
92UG024.2 N--------------
92UG038.1 K--------------
JY1 KK-------------
UG269A K-----------K--
UG274A2 Q--------------
SE365A2 K-----------K--
CAR4020 H-----------K--
93ZR001.3 K---S-------K--
GP120AA E-----------K--
GP120AB ------------K--

CONSENSUS-E k---S-------K--
92TH011A K---S-------K--
KHO3 K---S-------K--
KH08 K---S-------K--
93TH966.8 ----S-------K--
93TH975.15 K---S-------K--
92TH006.5 K---S-------K--
TN235 K---S-------K--
TN239 K---S-------K--
TN241 K---S-------K--
TN242 K---S-------K--
TN243 K---S-------K--
TN244 K---S-------K--
92TH022.4 K---S-------K--
93TH976.17 K---S-------K--
CM238X K---S-------K--
CM240 K---S-------K--
CARELO K---S-------K--
CAR4017 K---S-------K--
CAR4071 KK--S-------K--
CARMBA K---S-------K--
AE_90CF402 K---S-------K--
AE_93TH253 K---S-------K--

CONSENSUS-F k-----------K--
BF_93BR029.4 R-----------K--
93BR020.1 K-----------K--
BZ163A K--#--------K--
BZ126A K-----------K--

CONSENSUS-G k-----------k--

92RU131.9 K-----------K--
VI525A2 K-----------K--
AG_92NG083.2 K-----------K--
AG_93NG003.1 K---S-------K--
KI4803 ---------------
LBV217 K-----------K--
RU511B K-----------K--
RU570 K--------Q--K--
94-47621-7 K-----------K--
94-47622 K-----------K--
92UG975.10 Y-----------K--
CAR4067 K-----------K--

CONSENSUS-H ---------------
90CR056 ---------------

CONSENSUS-O k-itV-T-----k-T
ANT70 R-ITV-T-------T
MVP5180 H-I-V-T-----K-T
VAU K--TV-T-----K-T
VI686 K-ITV-T-----K-T

CONSENSUS-CPZ ?---?-H-----?-?
CPZGAB ------H-----K--
CPZANT K---V-H-----S-M
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gp120 Epitope 19
Epitope 19 VSTVQCTHGIRPVVSTQLLL
(DRB1*0406)

CONSENSUS-B vStvqctHgIrpvvstqlll

CONSENSUS-A ----------k---------
U455 ----------K---------
SF1703 -------------I------
AG_IBNG ----------K---------
92RW020.5 -------------I------
92UG031.7 --------.-K---------
92UG037.8 --------------------
TZ017 --------------------
UG275A ----------K---------
UG273A --S-----------------
DJ264A ----------K---------
DJ263A ----------K---------
DJ258A ----------K-A-------
KENYA ----------K---------
CARGAN --S-------K---T-----
CARSAS --------------------
CAR4054 -------Y--K---------
CAR286A #--------#K---------
CAR4023 ----------K---------
CAR423A ----------K---------
VI191A --S-------K---------
Q23-17 ----------K---------

CONSENSUS-B --------------------
C18MBC --------------------
LW123 ----------K---------
WR27 --------------------
YU2 --------------------
YU10 --------------------
AC-3 -----Y-------I------
JB ----L---------------
M23470 --------------------
M26864 --------------------
M30156 --------------------
M737677 ----L---------------
M737685 --------------------
WB --I-----------------
MA201 --------------------
SF128A --------------------
BAL2A --------------------
GUNAA --------------------
CM237X --------------------
MFA --------------------
B1BR002W --------------------
BZ --------------------
92BR014.1 --------------------
168C --------------------
LW851 --------------------
MA202 --------------------
IND9 --------------------
93-17305.3 --------------------
93-17305.18 --------------------
94-24612.17 ----------K---------
94-24612.13 --A-------K---------
93-26807.2 ----------K---------
94-27290.3 ----------K---------
94-27481.6 ----------K--------V
94-4995.48 --------------------
93-08020.18 --------------------
QZ4589 --------------------
91US006.10 --------------------
92TH014.12 --------------------
91HT651.11 ----------K---------
SF2 ------------I-------
SF2B13 ----------K---------
LAI --------------------
HXB2R --------------------
GP160EN --------------------
ENVB --------------------
NY5CG ----------K---------
NL43 --------------------
JRCSF --------------------
JRFL --------------------
ALA1 --------------------

CONSENSUS-B --------------------

JH32 ----------K---------
BAL1 --------------------
BRVA --------------------
91US005.11 --------------------
BZ167A --------R-----------
MA208 --------------------
ETR --------------------
BA1A --------------------
MN --------------------
CAM1 --------------------
ADA --------------------
JFL ----------------H---
SIMI84 ----------K--------S
BCSG3C ----------K---------
D31 --------------------
SF162 --------------------
OYI ----------K---------
SF33 ----------K---------
CDC42 --------------------
HAN --------------------
RF --------------------
WMJ22 --------------------
TB132 ----------K---------
92BR020.4 ----------K---------
92US711.14 --------------------
91US712.4 ---------------S----
92US714.1 --------------------
92US715.6 ----------K---------
92US716.6 --------------------
92US657.1 --------------------
92HT593.1 ----------K---------
92HT594.10 --------------------
92HT596.4 --------------------
92HT599.24 ------------A-------
SC ----------------H---
92TH026.6 --------------------
92BR021.6 --------------------
ACH9 --------------------
ACP1 --------------------
JM --------------------
WM --------------------
P896 --------------------
VE1 --------------------
VE2 ----------K---------
VE3 --------------------
VE4 -------------A------
VE5 ----------K---------
VE6 ----------K---------
VE7 --------------------
VE8 -----------------P--
RJS4-6 --------------------
ENVVA --------------------
ENVVB --------------------
ENVVE --------------------
US1 --------------------
US2 --------------------
US3 ------A---K---------
US4 --------------------
92BR028.8 --------------------
91HT652.11 --------------------
3202A12 --------------------
3202A21 --------------------
MANC ---I----------------
WEAU160 --------------------
SAL1 ----------K---------
94CU053 ----------K---------
93TH067A --------------------
AD8 --------------------

CONSENSUS-C ----------k---------
92BR025.9 ---I------K--M------
ETH2220 ----------K---------
BU910112 ----------K--I------
BR911513 ----------K--I------
93MW959.18 ----------K---------
93MW960.3 ----------K---------
93MW965.26 ----------K---------
UG268A2 ----------K--I------
SM145A ----------K---------
D747 I---------K---------

CONSENSUS-C ----------k---------

D760 ----------S---------
D1024 ----------K---------
ZAM18A ----------K---------
ZAM20A ----------K---------
DJ259A ----------K---------
DJ373A ----------K---------
SE364A ----------K---------
UIND1 ----------K---------
UIND2 ----------NA-I------
UIND4 ----------K---------
UIND5 ----------NRCG------
UIND6 ----------K---------
UIND7 ----------K---------
UIND8 --------------------
BU910905A ---------T----------
BU91007A ----------K---------
BU91003A ----------K---------
BU91002A ----------K---------
BR91015A ----------K--I------
BU91001A ----------K--I------
BU91006B --------R-K---T-----
BU91008A ----------K---------
BU91004A ----L-----K---------

CONSENSUS-D ----------k---------
84ZR085 --S-----------------
92UG021.16 ----------K---------
D2UG024W --------------------
UG-AMK-3 --S-------K---------
93-43425-10 ----------K---------
93-43424 ----------K---------
43424E ----------K---------
C971-416 --------------------
WHO15-726 --------------------
87TZ4622 --------------------
94UG1141 ----------K---------
ELI --------------------
Z2Z6 --------------------
Z6 --------------------
NDK --------------------
92UG046.8 ----------S---------
92UG024.2 --------------------
92UG038.1 ------------------PS
JY1 --------------------
UG269A ----------K---------
UG274A2 --------------------
SE365A2 ----------K---------
CAR4020 ----------K---------
93ZR001.3 --S-------K---------
GP120AA ----------K---------
GP120AB ----------K---------

CONSENSUS-E --S-------K---------
92TH011A --S-------K---------
KHO3 --S-------K---------
KH08 --S-------K---------
93TH966.8 --S-------K---------
93TH975.15 --S-------K---------
92TH006.5 --S-------K---------
TN235 --S-------K---------
TN239 --S-------K---------
TN241 --S-------K---------
TN242 --S-------K---------
TN243 --S-------K---------
TN244 --S-------K---------
92TH022.4 --S-------K---------
93TH976.17 --S-------K---------
CM238X --S-------K---------
CM240 --S-------K---------
CARELO --S-------K---------
CAR4017 --S-------K---------
CAR4071 --S-------K---------
CARMBA --S-------K---------
AE_90CF402 --S-------K---------
AE_93TH253 --S-------K---------

CONSENSUS-F ----------K---------
BF_93BR029.4 ----------K---------
93BR020.1 ----------K---------
BZ163A -#--------K---------
BZ126A ----------K---------



    

HIV Helper T-cell Epitopes

II-115
DEC 97

CONSENSUS-G ----------k---------

92RU131.9 ----------K---------
VI525A2 ----------K---------
AG_92NG083.2 ----------K---------
AG_93NG003.1 --S-------K---------
KI4803 --------------------
LBV217 ----------K---------
RU511B ----------K---------
RU570 -------Q--K---------
94-47621-7 ----------K--I------
94-47622 ----------K--I------
92UG975.10 ----------K------F--
CAR4067 ----------K---------

CONSENSUS-H --------------------
90CR056 --------------------

CONSENSUS-O itV-T-----k-T-----I-
ANT70 ITV-T-------T-----I-
MVP5180 I-V-T-----K-T-----I-
VAU -TV-T-----K-T-----I-
VI686 ITV-T-----K-T-----I-

CONSENSUS-CPZ --?-H-----?-?-?-?--?
CPZGAB ----H-----K---T----I
CPZANT --V-H-----S-M-A-W---

gp120 Epitope 20
Epitope 20 GIRPIVSTQLLLNGSC

CONSENSUS-B gIrpvvstqlllNGSl

CONSENSUS-A --k-------------
U455 --K-------------
SF1703 -----I----------
AG_IBNG --K-------------
92RW020.5 -----I----------
92UG031.7 .-K-------------
92UG037.8 ----------------
TZ017 ----------------
UG275A --K-------------
UG273A ----------------
DJ264A --K-------------
DJ263A --K-------------
DJ258A --K-A-----------
KENYA --K-------------
CARGAN --K---T---------
CARSAS ----------------
CAR4054 --K-------------
CAR286A -#K-------------
CAR4023 --K-------------
CAR423A --K-------------
VI191A --K-------------
Q23-17 --K-------------

CONSENSUS-B ----------------
C18MBC ----------------
LW123 --K-------------
WR27 ----------------
YU2 ----------------
YU10 ----------------
AC-3 -----I----------
JB ----------------
M23470 ----------------
M26864 ----------------
M30156 ----------------
M737677 ----------------
M737685 ----------------
WB ----------------
MA201 ----------------
SF128A ----------------
BAL2A ----------------
GUNAA ----------------
CM237X ----------------
MFA ----------------
B1BR002W ----------------
BZ ----------------
92BR014.1 ----------------
168C ----------------
LW851 ----------------
MA202 ----------------
IND9 ----------------
93-17305.3 ----------------
93-17305.18 ----------------
94-24612.17 --K-------------
94-24612.13 --K-------------
93-26807.2 --K-------------
94-27290.3 --K-------------
94-27481.6 --K--------V----
94-4995.48 ----------------
93-08020.18 ----------------
QZ4589 ----------------
91US006.10 ----------------
92TH014.12 ----------------
91HT651.11 --K-------------
SF2 ----I-----------
SF2B13 --K-------------
LAI ----------------
HXB2R ----------------
GP160EN ----------------
ENVB ----------------
NY5CG --K-------------
NL43 ----------------
JRCSF ----------------
JRFL ----------------
ALA1 ----------------
JH32 --K-------------

CONSENSUS-B ----------------

BAL1 ----------------
BRVA ----------------
91US005.11 ----------------
BZ167A R---------------
MA208 ----------------
ETR ----------------
BA1A ----------------
MN ----------------
CAM1 ----------------
ADA ----------------
JFL --------H-------
SIMI84 --K--------S----
BCSG3C --K-------------
D31 ----------------
SF162 ----------------
OYI --K-------------
SF33 --K-------------
CDC42 ----------------
HAN ----------------
RF ----------------
WMJ22 ----------------
TB132 --K-------------
92BR020.4 --K-------------
92US711.14 ----------------
91US712.4 -------S--------
92US714.1 ----------------
92US715.6 --K-------------
92US716.6 ----------------
92US657.1 ----------------
92HT593.1 --K-------------
92HT594.10 ----------------
92HT596.4 ----------------
92HT599.24 ----A-----------
SC --------H-------
92TH026.6 ----------------
92BR021.6 ----------------
ACH9 ----------------
ACP1 ----------------
JM ----------------
WM ----------------
P896 ----------------
VE1 ----------------
VE2 --K-------------
VE3 ----------------
VE4 -----A----------
VE5 --K------------Q
VE6 --K-------------
VE7 ----------------
VE8 ---------P------
RJS4-6 ----------------
ENVVA ----------------
ENVVB ----------------
ENVVE ----------------
US1 ----------------
US2 ----------------
US3 --K-------------
US4 ----------------
92BR028.8 ----------------
91HT652.11 ----------------
3202A12 ----------------
3202A21 ----------------
MANC ----------------
WEAU160 ----------------
SAL1 --K-------------
94CU053 --K-------------
93TH067A ----------------
AD8 ----------------

CONSENSUS-C --k-------------
92BR025.9 --K--M----------
ETH2220 --K------------I
BU910112 --K--I----------
BR911513 --K--I----------
93MW959.18 --K-------------
93MW960.3 --K-------------
93MW965.26 --K-------------
UG268A2 --K--I---------I
SM145A --K-------------
D747 --K-------------
D760 --S-------------



    

HIV Helper T-cell Epitopes

II-116
DEC 97

CONSENSUS-C --k-------------

D1024 --K-------------
ZAM18A --K-------------
ZAM20A --K-------------
DJ259A --K-------------
DJ373A --K------------T
SE364A --K-------------
UIND1 --K-------------
UIND2 --NA-I----------
UIND4 --K-------------
UIND5 --NRCG----------
UIND6 --K-------------
UIND7 --K-------------
UIND8 ----------------
BU910905A -T--------------
BU91007A --K-------------
BU91003A --K-------------
BU91002A --K-------------
BR91015A --K--I----------
BU91001A --K--I----------
BU91006B R-K---T---------
BU91008A --K-------------
BU91004A --K-------------

CONSENSUS-D --k-------------
84ZR085 ----------------
92UG021.16 --K-------------
D2UG024W ----------------
UG-AMK-3 --K-------------
93-43425-10 --K-------------
93-43424 --K-------------
43424E --K-------------
C971-416 ----------------
WHO15-726 ----------------
87TZ4622 ----------------
94UG1141 --K-------------
ELI ----------------
Z2Z6 ----------------
Z6 ----------------
NDK ----------------
92UG046.8 --S-------------
92UG024.2 ----------------
92UG038.1 ----------PS----
JY1 ----------------
UG269A --K-------------
UG274A2 ----------------
SE365A2 --K-------------
CAR4020 --K-------------
93ZR001.3 --K-------------
GP120AA --K-------------
GP120AB --K-------------

CONSENSUS-E --K-------------
92TH011A --K-------------
KHO3 --K-------------
KH08 --K-------------
93TH966.8 --K-------------
93TH975.15 --K-------------
92TH006.5 --K-------------
TN235 --K-------------
TN239 --K-------------
TN241 --K-------------
TN242 --K-------------
TN243 --K-------------
TN244 --K-------------
92TH022.4 --K-------------
93TH976.17 --K-------------
CM238X --K-------------
CM240 --K-------------
CARELO --K-------------
CAR4017 --K-------------
CAR4071 --K-------------
CARMBA --K-------------
AE_90CF402 --K-------------
AE_93TH253 --K-------------

CONSENSUS-F --K-------------
BF_93BR029.4 --K-------------
93BR020.1 --K-------------
BZ163A --K-------------
BZ126A --K-------------

CONSENSUS-G --k-------------

92RU131.9 --K-------------
VI525A2 --K-------------
AG_92NG083.2 --K-------------
AG_93NG003.1 --K-------------
KI4803 ----------------
LBV217 --K-------------
RU511B --K-------------
RU570 --K-------------
94-47621-7 --K--I----------
94-47622 --K--I----------
92UG975.10 --K------F------
CAR4067 --K-------------

CONSENSUS-H ----------------
90CR056 ----------------

CONSENSUS-O --k-T-----I---T-
ANT70 ----T-----I---T-
MVP5180 --K-T-----I---T-
VAU --K-T-----I---T-
VI686 --K-T-----I---T-

CONSENSUS-CPZ --?-?-?-?--?--??
CPZGAB --K---T----I----
CPZANT --S-M-A-W-----TY

gp120 Epitope 21
Epitope 21 EVVIRSANFTDNAKT

CONSENSUS-B evvirsenftdnakt

CONSENSUS-A --------i-n----
U455 -IR-------N----
SF1703 R-K-----I-N----
AG_IBNG --------I-N----
92RW020.5 GIQ-----I-N----
92UG031.7 G-R-----ISN----
92UG037.8 K-M-----I-N-V-N
TZ017 K-M-----I-N-V-N
UG275A K-K-----I-N---N
UG273A --K-K---IS-----
DJ264A --------I-N---N
DJ263A --------I-N--QN
DJ258A --------I-N---N
KENYA --M-----I-N---N
CARGAN --I-----I-N----
CARSAS KIM------SN----
CAR4054 --M------------
CAR286A G-I-----I-N----
CAR4023 G-M-----I-N----
CAR423A --K-------N----
VI191A KIM---------G--
Q23-17 NIT-----I-N---I

CONSENSUS-B ---------------
C18MBC ------D---N----
LW123 ------A-L---V--
WR27 ------A---N----
YU2 -I--------N----
YU10 -I--------N----
AC-3 ----------N----
JB ------D--S---N-
M23470 -I-------SN----
M26864 ---------------
M30156 ------A-------I
M737677 ------D--S-----
M737685 ---L------N----
WB ----------N-I-N
MA201 ----------E-H-I
SF128A ------D---N----
BAL2A ----------N----
GUNAA -I--------N----
CM237X ----K-S---G--RV
MFA -G----A--------
B1BR002W -II-------N----
BZ --I-----L---T-N
92BR014.1 ---L-----MN----
168C -I--------N---N
LW851 ------A--------
MA202 ----------E-H-I
IND9 -----------D--S
93-17305.3 ------------V--
93-17305.18 ------------V--
94-24612.17 ------Q--SND--I
94-24612.13 ------Q--SN---I
93-26807.2 ------Q--S--T--
94-27290.3 D-----Q-----T--
94-27481.6 D-----Q-L------
94-4995.48 ------D-L-N----
93-08020.18 G-M---A-------N
QZ4589 ----------N----
91US006.10 ------K--S-----
92TH014.12 ------S------RV
91HT651.11 --I------------
SF2 ------D---N----
SF2B13 ------D--------
LAI ------A--------
HXB2R ------V--------
GP160EN D-----A--------
ENVB ----------N----
NY5CG ----------N-V--
NL43 D-----A--------
JRCSF K-----D--------
JRFL ------D---N----
ALA1 ------D--------
JH32 ---------------



   

HIV Helper T-cell Epitopes

II-117
DEC 97

CONSENSUS-B ---------------

BAL1 ------A--A----V
BRVA ----------N-V--
91US005.11 -I----A--SN----
BZ167A G--------------
MA208 ----------E-H-I
ETR G-----------V--
BA1A ---------A-----
MN ---------------
CAM1 ----------N----
ADA ------S-------N
JFL ---------M-----
SIMI84 ---------------
BCSG3C ------A--S-----
D31 ------D--------
SF162 G--------------
OYI --I---S---N---I
SF33 ------D---N----
CDC42 ----------N----
HAN ------D-----T--
RF ------------V--
WMJ22 -I-------------
TB132 --x------------
92BR020.4 DI------L-N----
92US711.14 ----------N----
91US712.4 G-----A-LS----I
92US714.1 ---L--A--S----N
92US715.6 ------A-LS-----
92US716.6 -I--------N----
92US657.1 --IL------N----
92HT593.1 ----------N----
92HT594.10 ----------N----
92HT596.4 ----------N----
92HT599.24 --I--A---SN----
SC ---L-----------
92TH026.6 -----YS---N---I
92BR021.6 --------------I
ACH9 ----------N--R-
ACP1 ----------N---I
JM ---V--D---N----
WM ----------N----
P896 DI-------------
VE1 -II-------N----
VE2 ------V--S----I
VE3 --I-----L---T--
VE4 ------Q---N---I
VE5 ----------N----
VE6 -I--------N----
VE7 ----------N----
VE8 ------A--S---R-
RJS4-6 ----------N----
ENVVA D-----D--------
ENVVB D-----D--------
ENVVE ------A--SN----
US1 ---V--A---N---I
US2 ------V---N--R-
US3 ---------------
US4 -I-L-----------
92BR028.8 -I------L------
91HT652.11 -I--------N----
3202A12 ------D-----T--
3202A21 ------A--SN----
MANC ---L--D--------
WEAU160 DI------------N
SAL1 --I---A--S--T-S
94CU053 ---------------
93TH067A ------S------RV
AD8 ------S-------N

CONSENSUS-C -ii-----l-n-v--
92BR025.9 -II---K-L---V--
ETH2220 -TI--F--L-N---I
BU910112 -II-----L-N----
BR911513 -II---K-L---V--
93MW959.18 -II-----L-N-V--
93MW960.3 -II-----L-N--Q-
93MW965.26 -IIV----L---V--
UG268A2 -II-----L-N---I
SM145A -IM-----L-N----
D747 -II-----L-N-V--
D760 -II-----L---V--

CONSENSUS-C -ii-----l-n-v--

D1024 -II-----L-N-V--
ZAM18A -II-----L-N----
ZAM20A GII-----L-N--Q-
DJ259A DII-----L-N---I
DJ373A DII-----L-N---I
SE364A -II-----L-N----
UIND1 -II-----L-N----
UIND2 -II-----L-N-V--
UIND4 -I-----DLKS-V--
UIND5 -IIVS---L-N----
UIND6 -II-----L-E.V--
UIND7 -II-----L---V--
UIND8 -II-----L-N-V--
BU910905A -IK---K-L-----I
BU91007A N-T-----M-N-I-I
BU91003A -II-----L------
BU91002A KII-----L-N-V--
BR91015A -II---K-L---V--
BU91001A -II-----L-N----
BU91006B -I------L-N----
BU91008A G-I---K-LSN---I
BU91004A -II---K-LS----V

CONSENSUS-D -ii-----l-n---i
84ZR085 -I------L-N---I
92UG021.16 -II---K-L-N---I
D2UG024W -II-----I-N---I
UG-AMK-3 -II-----L-N----
93-43425-10 -II-----I---V-N
93-43424 -I----A--S--T-S
43424E -II-----I---V-N
C971-416 -IIT----I-N---I
WHO15-726 -II-----L-N---A
87TZ4622 D-I----SL-N---I
94UG1141 -II-----L-N---I
ELI --I-----L-N---N
Z2Z6 -II-----L-N---I
Z6 -II-----L-N---I
NDK -II-----L-N-V--
92UG046.8 -II-----L-N----
92UG024.2 -II-----I-N---I
92UG038.1 -II-----ISN----
JY1 -II-----L-N-V--
UG269A -II-----L-N---I
UG274A2 -II-----L-N---I
SE365A2 -II-----L-N----
CAR4020 -IIV----L------
93ZR001.3 -II-----L-N----
GP120AA -II-----L-N-V--
GP120AB -II-----L-N-V--

CONSENSUS-E -Ii-----L-n----
92TH011A -II-----L-N---I
KHO3 -II-----L-N----
KH08 -II-----L-N----
93TH966.8 -II-----L-N----
93TH975.15 -I------L-N--Q-
92TH006.5 -II-----L-N----
TN235 -II-----L-N----
TN239 -II-----L-N----
TN241 KII-----L-N----
TN242 -II-----L-N----
TN243 -II-----L------
TN244 -II-----L-N----
92TH022.4 -II-----L-N----
93TH976.17 -II-S---L-N----
CM238X -II-----L-N----
CM240 -II----DL-N----
CARELO -II-----L-N--R-
CAR4017 -II-----L-N----
CAR4071 -II-----L-N----
CARMBA -II-----LAN----
AE_90CF402 -II----DL------
AE_93TH253 KII-----L-N----

CONSENSUS-F dii---q-Is-----
BF_93BR029.4 DII---Q-IS-----
93BR020.1 -I----Q-IS-----
BZ163A DII---Q-IS-----
BZ126A DII---Q-IS-----

CONSENSUS-G -i?-----------v

92RU131.9 -IIV----------V
VI525A2 -II-------N---V
AG_92NG083.2 DIR---------T-V
AG_93NG003.1 -I------L-----V
KI4803 ----------N---I
LBV217 -IM-------N---N
RU511B -IIV----I--Y--V
RU570 -II-----I-----V
94-47621-7 -IM-----I-----I
94-47622 GIM-----I-----I
92UG975.10 -IM---K-L-----V
CAR4067 -IM-----L-N---I

CONSENSUS-H ?-i---k-I---T-N
90CR056 QII--TK-IS--T-N

CONSENSUS-O kIr-Mgk-I?-sg-N
ANT70 KIRMMAKDILEGG-N
MVP5180 KIR-MGK-I-ES--N
VAU NIT-MGK-IS-SGEN
VI686 KIR-MGK-IS-SG-N

CONSENSUS-CPZ ???V????K?????V
CPZGAB NITV-V--KSK-TDV
CPZANT TS-VMNGRKNESVLV



    

HIV Helper T-cell Epitopes

II-118
DEC 97

gp120 Epitope 22
Epitope 22 VVIRSDNFTNNAKTIC

CONSENSUS-B vvirsenftdnaktii

CONSENSUS-A -------i-n------
U455 IR-------N------
SF1703 -K-----I-N------
AG_IBNG -------I-N------
92RW020.5 IQ-----I-N------
92UG031.7 -R-----ISN------
92UG037.8 -M-----I-N-V-N--
TZ017 -M-----I-N-V-N--
UG275A -K-----I-N---N-L
UG273A -K-K---IS-----L-
DJ264A -------I-N---N--
DJ263A -------I-N--QN--
DJ258A -------I-N---N--
KENYA -M-----I-N---N--
CARGAN -I-----I-N------
CARSAS IM------SN------
CAR4054 -M--------------
CAR286A -I-----I-N------
CAR4023 -M-----I-N------
CAR423A -K-------N------
VI191A IM---------G----
Q23-17 IT-----I-N---I--

CONSENSUS-B ----------------
C18MBC -----D---N------
LW123 -----A-L---V----
WR27 -----A---N------
YU2 I--------N------
YU10 I--------N------
AC-3 ---------N------
JB -----D--S---N---
M23470 I-------SN------
M26864 ----------------
M30156 -----A-------I--
M737677 -----D--S-------
M737685 --L------N------
WB ---------N-I-N--
MA201 ---------E-H-I--
SF128A -----D---N------
BAL2A ---------N------
GUNAA I--------N------
CM237X ---K-S---G--RV--
MFA G----A----------
B1BR002W II-------N------
BZ -I-----L---T-N--
92BR014.1 --L-----MN------
168C I--------N---N--
LW851 -----A----------
MA202 ---------E-H-I--
IND9 ----------D--S--
93-17305.3 -----------V----
93-17305.18 -----------V----
94-24612.17 -----Q--SND--I--
94-24612.13 -----Q--SN---I--
93-26807.2 -----Q--S--T----
94-27290.3 -----Q-----T----
94-27481.6 -----Q-L--------
94-4995.48 -----D-L-N------
93-08020.18 -M---A-------N--
QZ4589 ---------N-----L
91US006.10 -----K--S-------
92TH014.12 -----S------RV--
91HT651.11 -I--------------
SF2 -----D---N------
SF2B13 -----D----------
LAI -----A----------
HXB2R -----V----------
GP160EN -----A----------
ENVB ---------N------
NY5CG ---------N-V----
NL43 -----A----------
JRCSF -----D----------
JRFL -----D---N------
ALA1 -----D----------
JH32 ----------------

CONSENSUS-B ----------------

BAL1 -----A--A----V--
BRVA ---------N-V----
91US005.11 I----A--SN------
BZ167A ---------------L
MA208 ---------E-H-I--
ETR -----------V----
BA1A --------A-------
MN ----------------
CAM1 ---------N------
ADA -----S-------N--
JFL --------M-------
SIMI84 ----------------
BCSG3C -----A--S-------
D31 -----D----------
SF162 ----------------
OYI -I---S---N---I--
SF33 -----D---N-----L
CDC42 ---------N------
HAN -----D-----T----
RF -----------V----
WMJ22 I---------------
TB132 -x--------------
92BR020.4 I------L-N------
92US711.14 ---------N------
91US712.4 -----A-LS----I--
92US714.1 --L--A--S----NML
92US715.6 -----A-LS-------
92US716.6 I--------N------
92US657.1 -IL------N------
92HT593.1 ---------N------
92HT594.10 ---------N------
92HT596.4 ---------N------
92HT599.24 -I--A---SN------
SC --L-------------
92TH026.6 ----YS---N---I--
92BR021.6 -------------I--
ACH9 ---------N--R---
ACP1 ---------N---I--
JM --V--D---N------
WM ---------N------
P896 I---------------
VE1 II-------N------
VE2 -----V--S----I--
VE3 -I-----L---T----
VE4 -----Q---N---I--
VE5 ---------N------
VE6 I--------N------
VE7 ---------N------
VE8 -----A--S---R---
RJS4-6 ---------N------
ENVVA -----D----------
ENVVB -----D----------
ENVVE -----A--SN------
US1 --V--A---N---I--
US2 -----V---N--R---
US3 ----------------
US4 I-L-------------
92BR028.8 I------L--------
91HT652.11 I--------N------
3202A12 -----D-----T----
3202A21 -----A--SN------
MANC --L--D----------
WEAU160 I------------N--
SAL1 -I---A--S--T-S--
94CU053 ----------------
93TH067A -----S------RV--
AD8 -----S-------N--

CONSENSUS-C ii-----l-n-v----
92BR025.9 II---K-L---V----
ETH2220 TI--F--L-N---I--
BU910112 II-----L-N------
BR911513 II---K-L---V----
93MW959.18 II-----L-N-V----
93MW960.3 II-----L-N--Q---
93MW965.26 IIV----L---V----
UG268A2 II-----L-N---I--
SM145A IM-----L-N------
D747 II-----L-N-V----
D760 II-----L---V----

CONSENSUS-C ii-----l-n-v----

D1024 II-----L-N-V----
ZAM18A II-----L-N------
ZAM20A II-----L-N--Q---
DJ259A II-----L-N---I--
DJ373A II-----L-N---I--
SE364A II-----L-N------
UIND1 II-----L-N------
UIND2 II-----L-N-V----
UIND4 I-----DLKS-V----
UIND5 IIVS---L-N------
UIND6 II-----L-E.V----
UIND7 II-----L---V----
UIND8 II-----L-N-V----
BU910905A IK---K-L-----I--
BU91007A -T-----M-N-I-I--
BU91003A II-----L--------
BU91002A II-----L-N-V----
BR91015A II---K-L---V----
BU91001A II-----L-N------
BU91006B I------L-N------
BU91008A -I---K-LSN---I--
BU91004A II---K-LS----V--

CONSENSUS-D ii-----l-n---i--
84ZR085 I------L-N---I--
92UG021.16 II---K-L-N---I--
D2UG024W II-----I-N---I--
UG-AMK-3 II-----L-N------
93-43425-10 II-----I---V-N--
93-43424 I----A--S--T-S--
43424E II-----I---V-N--
C971-416 IIT----I-N---I--
WHO15-726 II-----L-N---A--
87TZ4622 -I----SL-N---I--
94UG1141 II-----L-N---I--
ELI -I-----L-N---N--
Z2Z6 II-----L-N---I--
Z6 II-----L-N---I--
NDK II-----L-N-V----
92UG046.8 II-----L-N------
92UG024.2 II-----I-N---I--
92UG038.1 II-----ISN------
JY1 II-----L-N-V----
UG269A II-----L-N---I--
UG274A2 II-----L-N---I--
SE365A2 II-----L-N------
CAR4020 IIV----L--------
93ZR001.3 II-----L-N------
GP120AA II-----L-N-V----
GP120AB II-----L-N-V----

CONSENSUS-E Ii-----L-n------
92TH011A II-----L-N---I--
KHO3 II-----L-N------
KH08 II-----L-N------
93TH966.8 II-----L-N------
93TH975.15 I------L-N--Q---
92TH006.5 II-----L-N------
TN235 II-----L-N------
TN239 II-----L-N------
TN241 II-----L-N------
TN242 II-----L-N------
TN243 II-----L--------
TN244 II-----L-N------
92TH022.4 II-----L-N------
93TH976.17 II-S---L-N------
CM238X II-----L-N------
CM240 II----DL-N------
CARELO II-----L-N--R---
CAR4017 II-----L-N------
CAR4071 II-----L-N------
CARMBA II-----LAN------
AE_90CF402 II----DL--------
AE_93TH253 II-----L-N------

CONSENSUS-F ii---q-Is-------
BF_93BR029.4 II---Q-IS-------
93BR020.1 I----Q-IS-------
BZ163A II---Q-IS-------
BZ126A II---Q-IS-------
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II-119
DEC 97

CONSENSUS-G i?-----------v--

92RU131.9 IIV----------V--
VI525A2 II-------N---V--
AG_92NG083.2 IR---------T-V--
AG_93NG003.1 I------L-----V--
KI4803 ---------N---I--
LBV217 IM-------N---N--
RU511B IIV----I--Y--V--
RU570 II-----I-----V--
94-47621-7 IM-----I-----I--
94-47622 IM-----I-----I--
92UG975.10 IM---K-L-----V--
CAR4067 IM-----L-N---I--

CONSENSUS-H -i---k-I---T-N--
90CR056 II--TK-IS--T-N--

CONSENSUS-O Ir-Mgk-I?-sg-N--
ANT70 IRMMAKDILEGG-N--
MVP5180 IR-MGK-I-ES--N--
VAU IT-MGK-IS-SGEN-L
VI686 IR-MGK-IS-SG-N--

CONSENSUS-CPZ ??V????K?????V??
CPZGAB ITV-V--KSK-TDVW-
CPZANT S-VMNGRKNESVLVRF

gp120 Epitope 23
Epitope 23 SANFTDNAKTIIVQL

CONSENSUS-B senftdnaktiivql

CONSENSUS-A ---i-n---------
U455 -----N---------
SF1703 ---I-N---------
AG_IBNG ---I-N---------
92RW020.5 ---I-N---------
92UG031.7 ---ISN---------
92UG037.8 ---I-N-V-N-----
TZ017 ---I-N-V-N-----
UG275A ---I-N---N-L-$-
UG273A ---IS-----L----
DJ264A ---I-N---N-----
DJ263A ---I-N--QN-----
DJ258A ---I-N---N-----
KENYA ---I-N---N----F
CARGAN ---I-N---------
CARSAS ----SN---------
CAR4054 ---------------
CAR286A ---I-N---------
CAR4023 ---I-N---------
CAR423A -----N---------
VI191A -------G-------
Q23-17 ---I-N---I-----

CONSENSUS-B ---------------
C18MBC -D---N---------
LW123 -A-L---V-------
WR27 -A---N---------
YU2 -----N---------
YU10 -----N---------
AC-3 -----N---------
JB -D--S---N------
M23470 ----SN---------
M26864 -------------H-
M30156 -A-------I-----
M737677 -D--S----------
M737685 -----N---------
WB -----N-I-N-----
MA201 -----E-H-I-----
SF128A -D---N---------
BAL2A -----N---------
GUNAA -----N---------
CM237X -S---G--RV-----
MFA -A-------------
B1BR002W -----N---------
BZ ---L---T-N-----
92BR014.1 ----MN---------
168C -----N---N-----
LW851 -A-------------
MA202 -----E-H-I-----
IND9 ------D--S-----
93-17305.3 -------V------V
93-17305.18 -------V------V
94-24612.17 -Q--SND--I-----
94-24612.13 -Q--SN---I---H-
93-26807.2 -Q--S--T-------
94-27290.3 -Q-----T-------
94-27481.6 -Q-L-----------
94-4995.48 -D-L-N---------
93-08020.18 -A-------N-----
QZ4589 -----N-----L---
91US006.10 -K--S----------
92TH014.12 -S------RV-----
91HT651.11 ---------------
SF2 -D---N---------
SF2B13 -D-------------
LAI -A-------------
HXB2R -V-------------
GP160EN -A-------------
ENVB -----N---------
NY5CG -----N-V-------
NL43 -A-------------
JRCSF -D-------------
JRFL -D---N---------
ALA1 -D-------------
JH32 ---------------

CONSENSUS-B ---------------

BAL1 -A--A----V-----
BRVA -----N-V-------
91US005.11 -A--SN---------
BZ167A -----------L---
MA208 -----E-H-I-----
ETR -------V-------
BA1A ----A----------
MN -------------H-
CAM1 -----N---------
ADA -S-------N-----
JFL ----M----------
SIMI84 ---------------
BCSG3C -A--S----------
D31 -D-------------
SF162 ---------------
OYI -S---N---I-----
SF33 -D---N-----L---
CDC42 -----N---------
HAN -D-----T-----H-
RF -------V-------
WMJ22 -------------H-
TB132 ---------------
92BR020.4 ---L-N---------
92US711.14 -----N---------
91US712.4 -A-LS----I-----
92US714.1 -A--S----NML---
92US715.6 -A-LS----------
92US716.6 -----N---------
92US657.1 -----N---------
92HT593.1 -----N------I--
92HT594.10 -----N------I-P
92HT596.4 -----N------I--
92HT599.24 A---SN---------
SC ---------------
92TH026.6 YS---N---I-----
92BR021.6 ---------I-----
ACH9 -----N--R------
ACP1 -----N---I-----
JM -D---N---------
WM -----N---------
P896 ---------------
VE1 -----N---------
VE2 -V--S----I-----
VE3 ---L---T----I--
VE4 -Q---N---I-----
VE5 -----N---------
VE6 -----N---------
VE7 -----N---------
VE8 -A--S---R------
RJS4-6 -----N---------
ENVVA -D-------------
ENVVB -D-------------
ENVVE -A--SN-------H-
US1 -A---N---I-----
US2 -V---N--R------
US3 ---------------
US4 ---------------
92BR028.8 ---L-----------
91HT652.11 -----N---------
3202A12 -D-----T-------
3202A21 -A--SN---------
MANC -D-----------H-
WEAU160 ---------N-----
SAL1 -A--S--T-S---H-
94CU053 ---------------
93TH067A -S------RV-----
AD8 -S-------N-----

CONSENSUS-C ---l-n-v-----h-
92BR025.9 -K-L---V-----H-
ETH2220 F--L-N---I-----
BU910112 ---L-N-------H-
BR911513 -K-L---V-----H-
93MW959.18 ---L-N-V-----H-
93MW960.3 ---L-N--Q----HF
93MW965.26 ---L---V-----H-
UG268A2 ---L-N---I-----
SM145A ---L-N-------H-
D747 ---L-N-V-----H-
D760 ---L---V-----H-
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CONSENSUS-C ---l-n-v-----h-

D1024 ---L-N-V-----H-
ZAM18A ---L-N-------H-
ZAM20A ---L-N--Q------
DJ259A ---L-N---I-----
DJ373A ---L-N---I-----
SE364A ---L-N-------H-
UIND1 ---L-N-------H-
UIND2 ---L-N-V-----H-
UIND4 --DLKS-V-----H-
UIND5 ---L-N-------H-
UIND6 ---L-E.V-----H-
UIND7 ---L---V-----H-
UIND8 ---L-N-V-----H-
BU910905A -K-L-----I---H-
BU91007A ---M-N-I-I-----
BU91003A ---L--------I--
BU91002A ---L-N-V-------
BR91015A -K-L---V-----H-
BU91001A ---L-N-------H-
BU91006B ---L-N-------H-
BU91008A -K-LSN---I---H-
BU91004A -K-LS----V---H-

CONSENSUS-D ---l-n---i-----
84ZR085 ---L-N---I---H-
92UG021.16 -K-L-N---I---H-
D2UG024W ---I-N---I---H-
UG-AMK-3 ---L-N---------
93-43425-10 ---I---V-N-----
93-43424 -A--S--T-S---H-
43424E ---I---V-N-----
C971-416 ---I-N---I-----
WHO15-726 ---L-N---A---H-
87TZ4622 --SL-N---I-----
94UG1141 ---L-N---I-----
ELI ---L-N---N--AH-
Z2Z6 ---L-N---I-----
Z6 ---L-N---I-----
NDK ---L-N-V-------
92UG046.8 ---L-N---------
92UG024.2 ---I-N---I---H-
92UG038.1 ---ISN---------
JY1 ---L-N-V-----H-
UG269A ---L-N---I-----
UG274A2 ---L-N---I-----
SE365A2 ---L-N--------F
CAR4020 ---L-----------
93ZR001.3 ---L-N---------
GP120AA ---L-N-V-------
GP120AB ---L-N-V-----H-

CONSENSUS-E ---L-n-------h-
92TH011A ---L-N---I---H-
KHO3 ---L-N-------H-
KH08 ---L-N-------H-
93TH966.8 ---L-N-------H-
93TH975.15 ---L-N--Q----H-
92TH006.5 ---L-N-------Y-
TN235 ---L-N-------H-
TN239 ---L-N-------H-
TN241 ---L-N-------H-
TN242 ---L-N-------H-
TN243 ---L---------H-
TN244 ---L-N-------H-
92TH022.4 ---L-N-------H-
93TH976.17 ---L-N-------H-
CM238X ---L-N-------H-
CM240 --DL-N-------H-
CARELO ---L-N--R----H-
CAR4017 ---L-N-------H-
CAR4071 ---L-N-------H-
CARMBA ---LAN-------H-
AE_90CF402 --DL---------H-
AE_93TH253 ---L-N-------H-

CONSENSUS-F -q-Is--------h-
BF_93BR029.4 -Q-IS----------
93BR020.1 -Q-IS--------H-
BZ163A -Q-IS--------HF
BZ126A -Q-IS--------HF

CONSENSUS-G ---------v-----

92RU131.9 ---------V-----
VI525A2 -----N---V-----
AG_92NG083.2 -------T-V-----
AG_93NG003.1 ---L-----V-----
KI4803 -----N---I-----
LBV217 -----N---N----F
RU511B ---I--Y--V-----
RU570 ---I-----V-----
94-47621-7 ---I-----I-----
94-47622 ---I-----I-----
92UG975.10 -K-L-----V-----
CAR4067 ---L-N---I-----

CONSENSUS-H -k-I---T-N-----
90CR056 TK-IS--T-N-----

CONSENSUS-O gk-I?-sg-N---T-
ANT70 AKDILEGG-N---T-
MVP5180 GK-I-ES--N---T-
VAU GK-IS-SGEN-LIT-
VI686 GK-IS-SG-N---T-

CONSENSUS-CPZ ???K?????V?????
CPZGAB V--KSK-TDVW----
CPZANT NGRKNESVLVRFGKE

gp120 Epitope 24
Epitope 24 NAKTIIVQLNESVAIC

CONSENSUS-B naktiivqlnesvein

CONSENSUS-A ---------vkp-r--
U455 ---------VNP-K--
SF1703 ----------KT----
AG_IBNG ---------ANP-K--
92RW020.5 ---------DKA-K--
92UG031.7 ---------HTP-N-S
92UG037.8 -V-N-------T-T--
TZ017 -V-N-----T-P-Q--
UG275A ---N-L-$-TTP-T--
UG273A ----L----TTP-K--
DJ264A ---N-----VTP-G--
DJ263A --QN-----VAP-R--
DJ258A ---N-----VTP-R--
KENYA ---N----FA-P-K--
CARGAN ---------VKP-N-T
CARSAS ----------Q-----
CAR4054 ---------KNP-R--
CAR286A ---------DSP-G--
CAR4023 ---------DSP-I--
CAR423A ---------DSP-R--
VI191A -G-------V-P-K--
Q23-17 ---I-----VQP-T-K

CONSENSUS-B ----------------
C18MBC ---------SK----T
LW123 -V--------Q-----
WR27 ---------K------
YU2 -------------V--
YU10 -------------V--
AC-3 -----------T---S
JB --N-------K-----
M23470 ---------TKP-V--
M26864 -------H--------
M30156 ---I---------V--
M737677 ---------K---Q--
M737685 ---------K-A----
WB -I-N------------
MA201 -H-I-----K-P----
SF128A -------------V--
BAL2A ----------------
GUNAA ------------IV--
CM237X --RV-----D------
MFA ----------T-----
B1BR002W ----------S--V--
BZ -T-N-----K-A----
92BR014.1 ----------------
168C ---N------V--D--
LW851 ----------Q-I---
MA202 -H-I-----K-P----
IND9 D--S------A-----
93-17305.3 -V------V------K
93-17305.18 -V------V------K
94-24612.17 D--I------------
94-24612.13 ---I---H-----K-D
93-26807.2 -T--------------
94-27290.3 -T---------T----
94-27481.6 ---------K-P----
94-4995.48 ----------A-----
93-08020.18 ---N---------V--
QZ4589 -----L-------V--
91US006.10 -------------V--
92TH014.12 --RV------------
91HT651.11 ----------T-IQ--
SF2 -------------A--
SF2B13 -------------A--
LAI ----------Q-----
HXB2R ----------T-----
GP160EN ----------T-----
ENVB -------------A--
NY5CG -V--------------
NL43 ----------T-----
JRCSF -------------K--
JRFL ---------K------
ALA1 ----------------
JH32 ---------K-P-V--
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CONSENSUS-B ----------------

BAL1 ---V------------
BRVA -V--------------
91US005.11 ----------A--V--
BZ167A -----L---K-P----
MA208 -H-I-----K-P----
ETR -V---------T-K--
BA1A ----------------
MN -------H-----Q--
CAM1 ---------K-P----
ADA ---N-----K------
JFL ----------K-IA--
SIMI84 ----------K--V--
BCSG3C ---------K-A----
D31 ---------K------
SF162 ---------K------
OYI ---I------K-----
SF33 -----L----V-----
CDC42 ----------V-----
HAN -T-----H--------
RF -V--------A--Q--
WMJ22 -------H--------
TB132 ---------K-P----
92BR020.4 ---------KDP-D--
92US711.14 ---------K-A----
91US712.4 ---I----------M-
92US714.1 ---NML-------N-T
92US715.6 -------------QM-
92US716.6 ---------K----M-
92US657.1 -----------TIK--
92HT593.1 ------I----T----
92HT594.10 ------I-PK---V--
92HT596.4 ------I--K---V--
92HT599.24 ----------KA-L--
SC ---------K-A----
92TH026.6 ---I------------
92BR021.6 ---I-------T----
ACH9 --R-------------
ACP1 ---I------K--K--
JM ----------KT-V--
WM ---------K-P-Q--
P896 -------------V--
VE1 ----------D--V--
VE2 ---I------------
VE3 -T----I---------
VE4 ---I------------
VE5 -------------V--
VE6 ----------Q-I---
VE7 ---------K-A----
VE8 --R-------------
RJS4-6 ------------IV--
ENVVA -------------V--
ENVVB -------------V--
ENVVE -------H-----A--
US1 ---I---------Q--
US2 --R------R-A----
US3 ----------------
US4 ----------------
92BR028.8 ----------T-I---
91HT652.11 ------------IA-T
3202A12 -T-----------A--
3202A21 -------------A--
MANC -------H--------
WEAU160 ---N------V-I---
SAL1 -T-S---H-----K--
94CU053 -------------V--
93TH067A --RV------------
AD8 ---N-----K------

CONSENSUS-C -v-----h-------v
92BR025.9 -V-----H-----G--
ETH2220 ---I-----------T
BU910112 -------H-KDP---E
BR911513 -V-----H-K-P----
93MW959.18 -V-----H-------V
93MW960.3 --Q----HF------V
93MW965.26 -V-----H-------V
UG268A2 ---I------K-----
SM145A -------H--Q----R
D747 -V-----H--Q----V
D760 -V-----H--Q---VV

CONSENSUS-C -v-----h-------v

D1024 -V-----H--Q----V
ZAM18A -------H-------V
ZAM20A --Q-------K-I--V
DJ259A ---I---------A--
DJ373A ---I------Q-----
SE364A -------H----I--V
UIND1 -------H--Q----V
UIND2 -V-----H--K--D-V
UIND4 -V-----H-------E
UIND5 -------H-------R
UIND6 .V-----H--Q----V
UIND7 -V-----H--Q----V
UIND8 -V-----H--Q----E
BU910905A ---I---H-----Q--
BU91007A -I-I-----K-P----
BU91003A ------I--K-P----
BU91002A -V-------KDP---E
BR91015A -V-----H-K-P----
BU91001A -------H-KDP---E
BU91006B -------H--K----V
BU91008A ---I---H-DK----T
BU91004A ---V---H-K-P--TE

CONSENSUS-D ---i---------t--
84ZR085 ---I---H--Q-----
92UG021.16 ---I---H-----P--
D2UG024W ---I---H-----V--
UG-AMK-3 -------------S--
93-43425-10 -V-N---------P-T
93-43424 -T-S---H-----Q--
43424E -V-N---------L-T
C971-416 ---I---------T--
WHO15-726 ---A---H----IQ--
87TZ4622 ---I---------T--
94UG1141 ---I---------P--
ELI ---N--AH-----K-T
Z2Z6 ---I---------A--
Z6 ---I---------A--
NDK -V--------A-IV--
92UG046.8 -------------P--
92UG024.2 ---I---H-----V--
92UG038.1 -------------T-S
JY1 -V-----H--------
UG269A ---I------A--T-T
UG274A2 ---I---------T-D
SE365A2 --------F----M--
CAR4020 ---------K---N-S
93ZR001.3 -------------S--
GP120AA -V-------K---A--
GP120AB -V-----H-----T--

CONSENSUS-E -------h--k-----
92TH011A ---I---H--K-----
KHO3 -------H--K-----
KH08 -------H--K--A--
93TH966.8 -------H--K-----
93TH975.15 --Q----H--K-----
92TH006.5 -------Y--K-----
TN235 -------H--K-----
TN239 -------H--K-----
TN241 -------H--K-----
TN242 -------H--K-----
TN243 -------H--K--G--
TN244 -------H--K--V--
92TH022.4 -------H--K-----
93TH976.17 -------H--K----S
CM238X -------H--K-----
CM240 -------H--K-----
CARELO --R----H--K-----
CAR4017 -------H--KA----
CAR4071 -------H--K-----
CARMBA -------H--KP----
AE_90CF402 -------H--K-I---
AE_93TH253 -------H-H------

CONSENSUS-F -------h-----q--
BF_93BR029.4 ----------V--P--
93BR020.1 -------H-----Q--
BZ163A -------HF----Q--
BZ126A -------HF----Q--

CONSENSUS-G ---v------k-i---

92RU131.9 ---V------K----T
VI525A2 ---V-------T----
AG_92NG083.2 -T-V------N-I---
AG_93NG003.1 ---V------KTIG--
KI4803 ---I-----K------
LBV217 ---N----F-K-ID-V
RU511B Y--V------K----I
RU570 ---V------K----T
94-47621-7 ---I-----KTPIN-T
94-47622 ---I-----KTPIN-T
92UG975.10 ---V-------T---I
CAR4067 ---I------K----I

CONSENSUS-H -T-N-----K?P-?--
90CR056 -T-N-----KTP-N-T

CONSENSUS-O sg-N---T--?tinmt
ANT70 GG-N---T--STLNMT
MVP5180 S--N---T--TPINMT
VAU SGEN-LIT--TNIT-A
VI686 SG-N---T--S-ISMT

CONSENSUS-CPZ ???V??????-?????
CPZGAB -TDVW----V-A-SL-
CPZANT SVLVRFGKEF-NLT-T
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gp120 Epitope 25
Epitope 25 SVVEINCTRPNNNTRKS?

CONSENSUS-B sveinCtRp.nnntrksi

CONSENSUS-A p-r------?-------v
U455 P-K---S--.Y.----N-
SF1703 T--------.-------V
AG_IBNG P-K------.------GV
92RW020.5 A-K------.------GV
92UG031.7 P-N-S-I--.-------V
92UG037.8 T-T------.-------V
TZ017 P-Q------.S------V
UG275A P-T------.-----T-V
UG273A P-K------.G----T-V
DJ264A P-G------.-------V
DJ263A P-R------.-------V
DJ258A P-R---S--.G------V
KENYA P-K------.-----M--
CARGAN P-N-T-I--.SRT---RW
CARSAS ---------.-----RRM
CAR4054 P-R------.G-----G-
CAR286A P-G------.G-------
CAR4023 P-I------.-----R-M
CAR423A P-R------.--Y---M-
VI191A P-K------.S-----G-
Q23-17 P-T-K-I--.--------

CONSENSUS-B ---------.--------
C18MBC ----T-V--.--------
LW123 ---------.------R-
WR27 ---------.G-KI-RR-
YU2 --V------.--------
YU10 --V------.--------
AC-3 T---S----.------GV
JB ------I--.------G-
M23470 P-V------.--------
M26864 ---------.--K-KR-F
M30156 --V------.------R-
M737677 --Q------.--------
M737685 A--------.S-------
WB ---------.G----R--
MA201 P--------.G----R--
SF128A --V------.--------
BAL2A ---------.--------
GUNAA -IV------.--------
CM237X ---------.--------
MFA ---------.--------
B1BR002W --V------.--------
BZ A--------.--------
92BR014.1 ---------.---IQRR-
168C --D------.---I--R-
LW851 -I-------.------R-
MA202 P--------.G-------
IND9 ---------.--------
93-17305.3 ----K-I--.--------
93-17305.18 ----K-I--.--------
94-24612.17 ---------.------G-
94-24612.13 --K-D----.------G-
93-26807.2 --------A.------G-
94-27290.3 T--------.-----RG-
94-27481.6 P--------.------G-
94-4995.48 ---------.------G-
93-08020.18 --V------.S----R--
QZ4589 --V------.--------
91US006.10 --V------.--------
92TH014.12 ---------.--------
91HT651.11 -IQ------.--------
SF2 --A------.--------
SF2B13 --A------.------G-
LAI ---------.--------
HXB2R ---------.------R-
GP160EN ---------.Y--K----
ENVB --A---I--.--------
NY5CG ---------.------G-
NL43 ---------.--------
JRCSF --K------.S-------
JRFL ---------.--------
ALA1 ---------.-IYRKGR-
JH32 P-V------.SKT--RR-

CONSENSUS-B ---------.--------

BAL1 ---------.--------
BRVA ---------.------R-
91US005.11 --V------.G-------
BZ167A P--------.--KA-RR-
MA208 P--------.GH------
ETR T-K---I--.--K---RV
BA1A ---------.--------
MN --Q------.-Y-K--R-
CAM1 P-------L.--------
ADA ---------.--------
JFL -IA------.--------
SIMI84 --V------.--SK--TL
BCSG3C A--------.-KK---R-
D31 ---------.--Y-S-R-
SF162 ---------.--------
OYI ---------.-----NR-
SF33 ---------.---R-RR-
CDC42 ---------.--H---RV
HAN ---------.------G-
RF --Q------.--------
WMJ22 ---------.Y--V-R-L
TB132 P--------.--Y---x-
92BR020.4 P-D------.--------
92US711.14 A--------.--------
91US712.4 ---M--I--.--------
92US714.1 --N-T-I--.-----R--
92US715.6 --QM-----.--------
92US716.6 ---M-----.--------
92US657.1 TIK------.------G-
92HT593.1 T--------.----S-R-
92HT594.10 --V------.--S---R-
92HT596.4 --V------.------R-
92HT599.24 A-L------.-----R-V
SC A--------.----TR--
92TH026.6 ---------.--------
92BR021.6 T--------.--------
ACH9 ---------.--------
ACP1 --K---I--.------G-
JM T-V------.--------
WM P-Q---I--.------G-
P896 --V------.-----RRL
VE1 --V------.--------
VE2 ---------.-----QG-
VE3 ---------.------G-
VE4 ---------.-----R--
VE5 --V---I--.------G-
VE6 -I-------.------R-
VE7 A--------.-----RG-
VE8 ---------.--Y-A-R-
RJS4-6 -IV------.Y-TKKIRH
ENVVA --V------.------G-
ENVVB --V------.------G-
ENVVE --A------.------G-
US1 --Q---I--.--------
US2 A--------.S-------
US3 ---------.--------
US4 ------I--.--------
92BR028.8 -I-------.------G-
91HT652.11 -IA-T-I--.--------
3202A12 --A------.------G-
3202A21 --A------.------G-
MANC ---------.S--S----
WEAU160 -I-------.------K-
SAL1 --K------.--------
94CU053 --V------.------N-
93TH067A ---------.--------
AD8 ---------.--------

CONSENSUS-C ----v----.--------
92BR025.9 --G------.--------
ETH2220 ----T----.S----E--
BU910112 P---E----.--------
BR911513 P--------.--------
93MW959.18 ----V----.-----R--
93MW960.3 ----V----.--------
93MW965.26 ----V----.-------V
UG268A2 ------A--.-----E--
SM145A ----R---Y.A------V
D747 ----VY---.------GV
D760 ---VV----.--------

CONSENSUS-C ----v----.--------

D1024 ----V----.--------
ZAM18A ----V----.S-------
ZAM20A -I--V-A--.G-------
DJ259A --A------.-----E--
DJ373A ---------.-----Q--
SE364A -I--V-A--.-------M
UIND1 ----V----.--------
UIND2 --D-V----.--------
UIND4 ----E----.S-------
UIND5 ----R-A--.--------
UIND6 ----V-A--.--------
UIND7 ----V----.--------
UIND8 ----E----.--------
BU910905A --Q------.-----T--
BU91007A P--------.------G-
BU91003A P--------.-----R--
BU91002A P---E-I--.-----E--
BR91015A P--------.--------
BU91001A P---E----.--------
BU91006B ----V----.----KE--
BU91008A ----T----.-----T--
BU91004A P--TE----.-----E--

CONSENSUS-D --t------?y----qrt
84ZR085 ---------.YKKE-QRT
92UG021.16 --P------YDK.VSYRT
D2UG024W --V------Y--.I-QRT
UG-AMK-3 --S------YSK.E-LKT
93-43425-10 --P-T-V--Y--.--Q-T
93-43424 --Q------N--.-----
43424E --L-T-A--.S----Q-T
C971-416 --T------.-T-I-QKT
WHO15-726 -IQ------.YH---QRT
87TZ4622 --T------.YIKY-QKT
94UG1141 --P---I--.Y----Q-T
ELI --K-T-A--.YQ---QRT
Z2Z6 --A------.YR-I-QRT
Z6 --A------.YK---Q-T
NDK -IV------.YKY--QRT
92UG046.8 --P---S--.YE-K-RRT
92UG024.2 --V------.Y--I-QRT
92UG038.1 --T-S-A--FYA.IERQK
JY1 ---------D-KI--Q-T
UG269A --T-T----.YTK--HR.
UG274A2 --T-D-A--.YE-I-QRT
SE365A2 --M------.Y--K-QRT
CAR4020 --N-S----.--YK-QGT
93ZR001.3 --S------.YSKE-LKT
GP120AA --A------.-----Q-T
GP120AB --T------.-----Q-T

CONSENSUS-E ---------.s----t--
92TH011A ---------.S----T--
KHO3 ---------.SDRM-TPM
KH08 --A------.S-KI-T-M
93TH966.8 ---------.S----T-T
93TH975.15 ---------.S----T-V
92TH006.5 ---------.S----T--
TN235 ---------.S----T--
TN239 ---------.S----T--
TN241 ---------.S----T--
TN242 ---------.S----T--
TN243 --G------.S---xP--
TN244 --V------.S----T--
92TH022.4 ---------.S----T--
93TH976.17 ----S----.ST---T--
CM238X ---------.S----T--
CM240 ---------.S----T--
CARELO ---------.YK---T-A
CAR4017 A--------.SKKI-T-V
CAR4071 ---------.FKKM-T-V
CARMBA P--------.S----T-V
AE_90CF402 -I-------.FKKV-I-A
AE_93TH253 ---------.FY-K-TRT

CONSENSUS-F --q------.--------
BF_93BR029.4 --P------.--------
93BR020.1 --Q------.------R-
BZ163A --Q------.------G-
BZ126A --Q------.--Y-----



    

HIV Helper T-cell Epitopes

II-123
DEC 97

CONSENSUS-G -i-------.--------

92RU131.9 ----T----.--------
VI525A2 T--------.--------
AG_92NG083.2 -I----I--.--------
AG_93NG003.1 TIG------.--------
KI4803 ---------.H--IKRR-
LBV217 -ID-V----.--------
RU511B ----I----.--------
RU570 ----T----.--------
94-47621-7 PIN-T-V--.--------
94-47622 PIN-T-V--.--------
92UG975.10 T---I----.--------
CAR4067 ----I----.--------

CONSENSUS-H P-?------.-----?--
90CR056 P-N-T----.-----T--

CONSENSUS-O tinmt-e--.g-h-vQe-
ANT70 TLNMT-E--.QI.DIQEM
MVP5180 PINMT-I-E.GIAEVQD-
VAU NIT-A-E--.G-Q-IQK-
VI686 -ISMT-E--.G-H-VQEM

CONSENSUS-CPZ ?????-?--.G-?-????
CPZGAB A-SL--H--.G----GEV
CPZANT NLT-T-I--.G-R-VRNL

gp120 Epitope 26
Epitope 26 NESVAINCT

CONSENSUS-B nesveinCt

CONSENSUS-A vkp-r----
U455 VNP-K---S
SF1703 -KT------
AG_IBNG ANP-K----
92RW020.5 DKA-K----
92UG031.7 HTP-N-S-I
92UG037.8 --T-T----
TZ017 T-P-Q----
UG275A TTP-T----
UG273A TTP-K----
DJ264A VTP-G----
DJ263A VAP-R----
DJ258A VTP-R---S
KENYA A-P-K----
CARGAN VKP-N-T-I
CARSAS -Q-------
CAR4054 KNP-R----
CAR286A DSP-G----
CAR4023 DSP-I----
CAR423A DSP-R----
VI191A V-P-K----
Q23-17 VQP-T-K-I

CONSENSUS-B ---------
C18MBC SK----T-V
LW123 -Q-------
WR27 K--------
YU2 ----V----
YU10 ----V----
AC-3 --T---S--
JB -K------I
M23470 TKP-V----
M26864 ---------
M30156 ----V----
M737677 K---Q----
M737685 K-A------
WB ---------
MA201 K-P------
SF128A ----V----
BAL2A ---------
GUNAA ---IV----
CM237X D--------
MFA -T-------
B1BR002W -S--V----
BZ K-A------
92BR014.1 ---------
168C -V--D----
LW851 -Q-I-----
MA202 K-P------
IND9 -A-------
93-17305.3 ------K-I
93-17305.18 ------K-I
94-24612.17 ---------
94-24612.13 ----K-D--
93-26807.2 ---------
94-27290.3 --T------
94-27481.6 K-P------
94-4995.48 -A-------
93-08020.18 ----V----
QZ4589 ----V----
91US006.10 ----V----
92TH014.12 ---------
91HT651.11 -T-IQ----
SF2 ----A----
SF2B13 ----A----
LAI -Q-------
HXB2R -T-------
GP160EN -T-------
ENVB ----A---I
NY5CG ---------
NL43 -T-------
JRCSF ----K----
JRFL K--------
ALA1 ---------
JH32 K-P-V----

CONSENSUS-B ---------

BAL1 ---------
BRVA ---------
91US005.11 -A--V----
BZ167A K-P------
MA208 K-P------
ETR --T-K---I
BA1A ---------
MN ----Q----
CAM1 K-P------
ADA K--------
JFL -K-IA----
SIMI84 -K--V----
BCSG3C K-A------
D31 K--------
SF162 K--------
OYI -K-------
SF33 -V-------
CDC42 -V-------
HAN ---------
RF -A--Q----
WMJ22 ---------
TB132 K-P------
92BR020.4 KDP-D----
92US711.14 K-A------
91US712.4 -----M--I
92US714.1 ----N-T-I
92US715.6 ----QM---
92US716.6 K----M---
92US657.1 --TIK----
92HT593.1 --T------
92HT594.10 K---V----
92HT596.4 K---V----
92HT599.24 -KA-L----
SC K-A------
92TH026.6 ---------
92BR021.6 --T------
ACH9 ---------
ACP1 -K--K---I
JM -KT-V----
WM K-P-Q---I
P896 ----V----
VE1 -D--V----
VE2 ---------
VE3 ---------
VE4 ---------
VE5 ----V---I
VE6 -Q-I-----
VE7 K-A------
VE8 ---------
RJS4-6 ---IV----
ENVVA ----V----
ENVVB ----V----
ENVVE ----A----
US1 ----Q---I
US2 R-A------
US3 ---------
US4 --------I
92BR028.8 -T-I-----
91HT652.11 ---IA-T-I
3202A12 ----A----
3202A21 ----A----
MANC ---------
WEAU160 -V-I-----
SAL1 ----K----
94CU053 ----V----
93TH067A ---------
AD8 K--------

CONSENSUS-C ------v--
92BR025.9 ----G----
ETH2220 ------T--
BU910112 KDP---E--
BR911513 K-P------
93MW959.18 ------V--
93MW960.3 ------V--
93MW965.26 ------V--
UG268A2 -K------A
SM145A -Q----R--
D747 -Q----VY-
D760 -Q---VV--
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CONSENSUS-C ------v--

D1024 -Q----V--
ZAM18A ------V--
ZAM20A -K-I--V-A
DJ259A ----A----
DJ373A -Q-------
SE364A ---I--V-A
UIND1 -Q----V--
UIND2 -K--D-V--
UIND4 ------E--
UIND5 ------R-A
UIND6 -Q----V-A
UIND7 -Q----V--
UIND8 -Q----E--
BU910905A ----Q----
BU91007A K-P------
BU91003A K-P------
BU91002A KDP---E-I
BR91015A K-P------
BU91001A KDP---E--
BU91006B -K----V--
BU91008A DK----T--
BU91004A K-P--TE--

CONSENSUS-D ----t----
84ZR085 -Q-------
92UG021.16 ----P----
D2UG024W ----V----
UG-AMK-3 ----S----
93-43425-10 ----P-T-V
93-43424 ----Q----
43424E ----L-T-A
C971-416 ----T----
WHO15-726 ---IQ----
87TZ4622 ----T----
94UG1141 ----P---I
ELI ----K-T-A
Z2Z6 ----A----
Z6 ----A----
NDK -A-IV----
92UG046.8 ----P---S
92UG024.2 ----V----
92UG038.1 ----T-S-A
JY1 ---------
UG269A -A--T-T--
UG274A2 ----T-D-A
SE365A2 ----M----
CAR4020 K---N-S--
93ZR001.3 ----S----
GP120AA K---A----
GP120AB ----T----

CONSENSUS-E -k-------
92TH011A -K-------
KHO3 -K-------
KH08 -K--A----
93TH966.8 -K-------
93TH975.15 -K-------
92TH006.5 -K-------
TN235 -K-------
TN239 -K-------
TN241 -K-------
TN242 -K-------
TN243 -K--G----
TN244 -K--V----
92TH022.4 -K-------
93TH976.17 -K----S--
CM238X -K-------
CM240 -K-------
CARELO -K-------
CAR4017 -KA------
CAR4071 -K-------
CARMBA -KP------
AE_90CF402 -K-I-----
AE_93TH253 H--------

CONSENSUS-F ----q----
BF_93BR029.4 -V--P----
93BR020.1 ----Q----
BZ163A ----Q----
BZ126A ----Q----

CONSENSUS-G -k-i-----

92RU131.9 -K----T--
VI525A2 --T------
AG_92NG083.2 -N-I----I
AG_93NG003.1 -KTIG----
KI4803 K--------
LBV217 -K-ID-V--
RU511B -K----I--
RU570 -K----T--
94-47621-7 KTPIN-T-V
94-47622 KTPIN-T-V
92UG975.10 --T---I--
CAR4067 -K----I--

CONSENSUS-H K?P-?----
90CR056 KTP-N-T--

CONSENSUS-O -?tinmt-e
ANT70 -STLNMT-E
MVP5180 -TPINMT-I
VAU -TNIT-A-E
VI686 -S-ISMT-E

CONSENSUS-CPZ ?-?????-?
CPZGAB V-A-SL--H
CPZANT F-NLT-T-I
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gp120 Epitope 27-32

CONSENSUS-B rksihigpgrafyttgeiig
Epitope 27 KSIRIQRGPGRAFVTIG
Epitope 28 RIHIGPTKNIIGIT (DRB1*0101)
Epitope 29 EQRGPGRAFVTIGKI
Epitope 30 RIQRGPGRAFVTIGK
Epitope 31 RIQRGPGRAFVTIGK (DR)
Epitope 32 IQRGPGRAFVTIGKIGN
CONSENSUS-B rksihigpgr..afyttgeiig

CONSENSUS-A ---vr----q..---a--d---
U455 IRRYS--S-Q..---V--K-IG
SF1703 ---VR----Q..---A--D-IG
AG_IBNG --GV-----Q..---A--D-IG
92RW020.5 --GVR----Q..---A--G-IG
92UG031.7 ---VR----Q..---A--D-IG
92UG037.8 ---VR----Q..T--A--D-IG
TZ017 ---VR----Q..---A--D-IG
UG275A -T-VR----Q..S--A--D-IG
UG273A -T-VR----Q..---A--D-IG
DJ264A ---VR----Q..T--A--D-IG
DJ263A ---VR----Q..T--A--D-IG
DJ258A ---VR----Q..T--A--D-IG
KENYA -M--R----Q..---A--D-IG
CARGAN --RW---S-Q..---AIDG-TG
CARSAS -RRM------..--IA-DA-VG
CAR4054 --G------PGQ-I-A--D-IG
CAR286A IRIM------..S--AK-V-.G
CAR4023 -R-MR----Q..T--A--D-TG
CAR423A --M-PT---QGQVI-A--K-IG
VI191A --G-------..---A--Q-TG
Q23-17 ----R----Q..---A--D-IG

CONSENSUS-B ----------..----------
C18MBC .---SM----..-----.--IG
LW123 -IR-QR----..T-V-I-K.IG
WR27 -RR-------..----..DRVG
YU2 ----N-----..-L------IG
YU10 ----N-----..-L------IG
AC-3 --GV-L---S..-W-A--G-IG
JB --G-PM----..------Q-IG
M23470 ----P-----..---A--D-IG
M26864 KR-F------..--.L-.--VG
M30156 --R-SM----..VY------IG
M737677 ---------E..-LF--.D-IG
M737685 ----P-----..-W-A----IG
WB -R--T-----..--HA--R-IG
MA201 -R--PM----..---A--D-IG
SF128A ----N-----..-I----A-IG
BAL2A ----N-----..--------IG
GUNAA ----T--S--..--HAIEK-IG
CM237X -----L---K..-W----P-IG
MFA SIR-QR----..--V-I-K.IG
B1BR002W ----RM-L--.WSV-A--K-IG
BZ -----M-W--..---A--D-IG
92BR014.1 QRR-------..--HA--G-KG
168C --R-------..-----RQ-IG
LW851 -IR-QR----..--V-I-K.IG
MA202 ----PM----..---A--D-IG
IND9 ----------..---A--Q-IG
93-17305.3 ----------..------Q-IG
93-17305.18 ----------..------Q-IG
94-24612.17 --G------S..-L----G-VG
94-24612.13 --G------S..------G-VG

CONSENSUS-B ----------..----------
93-26807.2 GIR-GHIG--..S-----K-IG
94-27290.3 -RG-------..------Q-IG
94-27481.6 --G--M-L--..--------IG
94-4995.48 --G-R-----..---A--R-IG
93-08020.18 -R--S-----..-W------IG
QZ4589 ----------..----.---IG
91US006.10 ----T-----..------Q-IG
92TH014.12 -----L----..-W----Q-IG
91HT651.11 ----N-----..-W-A-NI-.G
SF2 ----Y-----..--H---R-IG
SF2B13 --G-------..-V----R-IG
LAI SIR-QR----..--V-I-K-.G
HXB2R -IR-QR----..--V-I-K-.G
GP160EN SIR-QR----..--V-I-K-.G
ENVB ----------..-------VIG
NY5CG --G-A-----..TL-AREK-IG
NL43 SIR-QR----..--V-I-K-.G
JRCSF ----------..--------IG
JRFL ----------..--------IG
ALA1 KGR-------..--H--RQ-IE
JH32 -RR-------..-----KQ-AG
BAL1 ----------..--------IG
BRVA --R-TM----..VY----Q-IG
91US005.11 ----P-----..---A--D-IG
BZ167A -RR-R-----..T--.--K-VG
MA208 ----PM----..--FA--D-IG
ETR --RVTM----..VY------IG
BA1A ----------..-L------IG
MN --R-------..-----KN-IG
CAM1 ----A-----..TV-A-DR-IG
ADA ----------..--------IG
JFL ----TL----..------D-IG
SIMI84 --TL-M--K-..---A--D-GG
BCSG3C --R-TT----..VY------VG
D31 S-R-R--AR-..----K-K-IG
SF162 ----T-----..---A--D-IG
OYI -NR-S-----..--H--KQ-IG
SF33 -RR-TS---K..VL------IG
CDC42 --RVTL----..VW------LG
HAN --G-------..-V----R-VG
RF ----TK----..VI-A--Q-IG
WMJ22 -R-LS-----..--.R-R--IG
92BR020.4 ----------..---A--D-IG
92US711.14 -----L----..---A----IG
91US712.4 ----------..------D-IG
92US714.1 -R---M-L--..---A--D-IG
92US715.6 ----------..--------IG
92US716.6 ----------..------Q-IG
92US657.1 --G-------..-------VIG
92HT593.1 S-R-S-----..--RA-.K-IG
92HT594.10 --R-S-----..VW----Q-IG
92HT596.4 --R-S-----..VW----Q-IG
92HT599.24 VH-G---G--..TLF--.H-VG
SC TR--------..---A--D-IG
92TH026.6 ----PL---Q..-W----Q-IG
92BR021.6 -----M-W--..---A----IG
ACH9 ----P-----..------D-IG
ACP1 --G-G-----..TV--AEK-IG
JM ------A---..------D-IG
WM --G------K..--------IG
P896 -RRLS-----..---ARRN-IG
VE1 -----M----..---A----IG
VE2 -QG-------..-I----RTIG
VE3 --G-G-----..V--A--G-IG
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CONSENSUS-B ----------..----------
VE4 -R---M-F--..-L--N---IG
VE5 --G-Y-----..-----EK-IG
VE6 --R-TM----..VL----Q-IG
VE7 -RG--L-L--..R----DI-.G
VE8 A-R-S-----..--R-K-R-IG
RJS4-6 IRH-------..---V--G-MG
ENVVA --G-------..-V----R-IG
ENVVB --G-------..-V----R-IG
ENVVE --G--M---K..---A--Q-IG
US1 ----------..-I-A--G-IG
US2 ----------..------N-IG
US3 ----P-----..---A--D-IG
US4 ----------..---A--D-IG
92BR028.8 --G--M-C--..T--A----IG
91HT652.11 ----P-----..---A--D-IG
3202A12 --G-------..---AARK-IG
3202A21 --G------K..---A--Q-IG
MANC ----Y-----..R-HV-RAVTG
WEAU160 --K-TL----..VL------IG
SAL1 ----P-----..Q-----Q-IG
94CU053 --N-YL-R--..SV-A-EK-IG
93TH067A ----PL---Q..-W----Q-IG
AD8 ----------..------D-IG

CONSENSUS-C ----r----Q..t--a--d---
92BR025.9 ----R----Q..---A----IG
ETH2220 -E--R----Q..T--A--D-IG
BU910112 ----R----Q..IL-A--D-IG
BR911513 ----R----Q..T--A--D-IG
93MW959.18 -R--R----Q..V--ANND-IG
93MW960.3 ----R----Q..T--A-N--IG
93MW965.26 ---VR----Q..T--A--A-IG
UG268A2 -E--R----Q..T--A--D-IG
SM145A ---VR----Q..T--.-ND-IG
D747 --GVR----Q..T--A--D-IG
D760 ----R----Q..T--A--D-IG
D1024 ----R----Q..T--A--D-IG
ZAM18A ----R----Q..---A--G-IG
ZAM20A ----R----Q..T-FA--A-IG
DJ259A -E--R----Q..T--A--D-IG
DJ373A -Q--R----Q..T--A--D-IG
SE364A ---MR----Q..T--A--D-IG
UIND1 ----R----Q..T--A--D-IG
UIND2 ----R----Q..T--A--D-IG
UIND4 ----R----Q..T--A--D-IG
UIND5 ----R----Q..--FA--D-IG
UIND6 ----R----Q..T--A--D-IG
UIND7 ----R----Q..T--A--D-IG
UIND8 ----R----Q..T--A--D-IG
BU910905A -T--R----Q..---A----IG
BU91007A --G-G----Q..T-FA-ED-IG
BU91003A -R--R----Q..T--A--D-IG
BU91002A -E--R----Q..T--AH-A-IG
BR91015A ----R----Q..T--A--D-IG
BU91001A ----R----Q..IL-A--D-IG
BU91006B KE--R----Q..T--A--D-IG
BU91008A -T--R----Q..---A----IG
BU91004A -E--R----Q..---A--D-IG

CONSENSUS-D -qrtp--l-q..-l---?r---
84ZR085 -QRTP--Q-Q..-L---RYTTR
92UG021.16 SYRTP--V--..-S---RIK.G
D2UG024W -QRTP--L-Q..-L---RR-.E
UG-AMK-3 -LKTS--Q-Q..-L---RVKV.
93-43425-10 -Q-T-----Q..-L--MKI-GD

CONSENSUS-D -qrtp--l-q..-l---?r---

93-43424 ----P-----..Q-----Q-IG
43424E -Q-T-----Q..-L----Q-IG
C971-416 -QKTS--L-Q..-V---.KRAG
WHO15-726 -QRT---T-Q..-L---.R-IG
87TZ4622 -QKTS--Q-Q..-L---.RLEP
94UG1141 -Q-TR----Q..-LF--.KVIG
ELI -QRTP--L-Q..SL---.RSRS
Z2Z6 -QRTS--L-Q..-L---.KTRS
Z6 -Q-TP--L-Q..-L---.RGRT
NDK -QRTS--LRQ..SL--I.TGKK
92UG046.8 -RRTP--L-Q..-Y---.KLKG
92UG024.2 -QRTP--L-Q..-L---.RRIE
92UG038.1 -QKTP--Q-Q..VL---.KKIG
JY1 -Q-TP--L-Q..-L---.R-KG
UG269A -HR...AQ--..-WW--.G-TG
UG274A2 -QRTP--T-Q..-L---.QGRK
SE365A2 -QRTP--L-Q..VLH--.RVKG
CAR4020 -QGTP--L-Q..-L---.RVIG
93ZR001.3 -LKTS--Q-Q..-L---.RVKV
GP120AA -Q-TQ----Q..-L---.R-IG
GP120AB -Q-TQ----Q..-L---.R-IG

CONSENSUS-E -t--t----q..v--r--d-iG
92TH011A -T--T----Q..V--R--D-IG
KHO3 -TPMR-----..V--K--N-MG
KH08 -T-MR-----..V-HR--A-LG
93TH966.8 -T-TT----Q..V--R--D-TG
93TH975.15 -T-VR----Q..V--R--D-IG
92TH006.5 -T--T----Q..V--R--D-IG
TN235 -T--P----Q..---R--D-IG
TN239 -T--T----Q..V--R--D-IG
TN241 -T--T----Q..V--R--D-IG
TN242 -T--T----Q..V--R--D-IG
TN244 -T--T----Q..V--R--D-IG
92TH022.4 -T--T----Q..V--R--D-IG
93TH976.17 -T--R----Q..V--R--D-TG
CM238X -T--T----Q..V--R--D-IG
CM240 -T--T----Q..V--R--D-IG
CARELO -T-AR----Q..V--K--S-TG
CAR4017 -T-VR----Q..V--K--DLIG
CAR4071 -T-VR-----..V--K--S-TG
CARMBA -T-VR----Q..V--G----IG
AE_90CF402 -I-AR-----..V-H---N-NG
AE_93TH253 -TRTS--Q--..VL-R--D-TG

CONSENSUS-F ----------..----------
BF_93BR029.4 ----P-----..--------IG
93BR020.1 --R-SL----..V-------IG
BZ163A --G-------..---A--D-IG
BZ126A ----YF----..--H-A-K-IG

CONSENSUS-G ----tf---q..---a--d-iG
92RU131.9 ----TFA--Q..-L-A----IG
VI525A2 ----KF-T--..VL-A--A-IG
AG_92NG083.2 ----P----Q..---A--D-IG
AG_93NG003.1 ----R----Q..---A----IG
KI4803 -RIM------..---K--GMEG
LBV217 ---------Q..-L-A--A-IG
RU511B ----SL---Q..--------IG
RU570 ----SF---Q..-I----N-IG
94-47621-7 -----F---Q..---A--D-IG
94-47622 -----F---Q..---A--D-IG
92UG975.10 ----NL---Q..-I-A--A-IG
CAR4067 ----SF---Q..---A--D-IG
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CONSENSUS-H -?--?----q..---A--d-IG

90CR056 -T---L----..---A--D-IG

CONSENSUS-O vQe-r---.M..-W-SM-ler-
ANT70 IQEMR---.M..-W-SM-IGGT
MVP5180 VQD-YT--.M..RWRSMTLKRS
VAU IQK-MA--.M..-W-SMALSNT
VI686 VQEMK---.M..-W-SM-LEEN

CONSENSUS-CPZ ????Q----M..T--N?E???G
CPZGAB -GEVQ----M..T--NIENVVG
CPZANT VRNLQ----M..T--NVEIATG

gp120 Epitope 33
Epitope 33 GRAFVTIGKIGNMRQ

CONSENSUS-B gr.?afyt.tgei???ig.dirq

CONSENSUS-A -q?----a.--d-...--.----
U455 -Q..---V.--K-...--.----
SF1703 -Q..---A.--D-...--.----
AG_IBNG -Q..---A.--D-...--.----
92RW020.5 -Q..---A.--G-...--.----
92UG031.7 -Q..---A.--D-...--.N---
92UG037.8 -Q..T--A.--D-...--.----
TZ017 -Q..---A.--D-...--.----
UG275A -Q..S--A.--D-...--.--K-
UG273A -Q..---A.--D-...--.----
DJ264A -Q..T--A.--D-...--.---K
DJ263A -Q..T--A.--D-...--.----
DJ258A -Q..T--A.--D-...--.----
KENYA -Q..---A.--D-...--.N---
CARGAN -Q..---A.IDG-...T-.---K
CARSAS --..--IA.-DA-...V-.----
CAR4054 -PGQ-I-A.--D-...--.----
CAR286A --..S--A.K-V-....-.----
CAR4023 -Q..T--A.--D-...T-.----
CAR423A -QGQVI-A.--K-...--.---K
VI191A --..---A.--Q-...T-.----
Q23-17 -Q..---A.--D-...--.----

CONSENSUS-B --.-----.---------.----
C18MBC --..----.-.--...--.----
LW123 --..T-V-.I-K....--.NM--
WR27 --..----...DR...V-.----
YU2 --..-L--.----...--.----
YU10 --..-L--.----...--.----
AC-3 -S..-W-A.--G-...--.----
JB --..----.--Q-...--.----
M23470 --..---A.--D-...--.----
M26864 --..--.L.-.--...V-.----
M30156 --..VY--.----...--.---K
M737677 -E..-LF-.-.D-...--.N---
M737685 --..-W-A.----...--.---K
WB --..--HA.--R-...--.---R
MA201 --..---A.--D-...--.---K
SF128A --..-I--.--A-...--.----
BAL2A --..----.----...--.----
GUNAA --..--HA.IEK-...--.N---
CM237X -K..-W--.--P-...--.----
MFA --..--V-.I-K....--.NM--
B1BR002W --.WSV-A.--K-...--.----
BZ --..---A.--D-...--.----
92BR014.1 --..--HA.--G-...K-.N--.
168C --..----.-RQ-...--.N---
LW851 --..--V-.I-K....--.NM--
MA202 --..---A.--D-...--.---K
IND9 --..---A.--Q-...--.----
93-17305.3 --..----.--Q-...--.----
93-17305.18 --..----.--Q-...--.----
94-24612.17 -S..-L--.--G-...V-.----
94-24612.13 -S..----.--G-...V-.----
93-26807.2 --..S---.--K-...--.--KK
94-27290.3 --..----.--Q-...--.---K
94-27481.6 --..----.----...--.----
94-4995.48 --..---A.--R-...--.----
93-08020.18 --..-W--.----...--.---K
QZ4589 --..----..---...--.----
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CONSENSUS-B --.-----.---------.----
91US006.10 --..----.--Q-...--.----
92TH014.12 --..-W--.--Q-...--.----
91HT651.11 --..-W-A.-NI-....-.----
SF2 --..--H-.--R-...--.---K
SF2B13 --..-V--.--R-...--.---K
LAI --..--V-.I-K-....-.NM--
HXB2R --..--V-.I-K-....-.NM--
GP160EN --..--V-.I-K-....-.NM--
ENVB --..----.---V...--.S---
NY5CG --..TL-A.REK-...--.----
NL43 --..--V-.I-K-....-.NM--
JRCSF --..----.----...--.----
JRFL --..----.----...--.----
ALA1 --..--H-.-RQ-...-E.N---
JH32 --..----.-KQ-...A-.-L--
BAL1 --..----.----...--.----
BRVA --..VY--.--Q-...--.---R
91US005.11 --..---A.--D-...--.----
BZ167A --..T--..--K-...V-.----
MA208 --..--FA.--D-...--.---K
ETR --..VY--.----...--.----
BA1A --..-L--.----...--.----
MN --..----.-KN-...--.T---
CAM1 --..TV-A.-DR-...--.----
ADA --..----.----...--.----
JFL --..----.--D-...--.----
SIMI84 K-..---A.--D-GGYT-.Y---
BCSG3C --..VY--.----...V-.----
D31 R-..----.K-K-...--.----
SF162 --..---A.--D-...--.----
OYI --..--H-.-KQ-...--.----
SF33 -K..VL--.----...--.---K
CDC42 --..VW--.----...L-.N---
HAN --..-V--.--R-...V-.---L
RF --..VI-A.--Q-...--.---K
WMJ22 --..--.R.-R--...--.I---
TB132 --..xx--.----...--.---R
92BR020.4 --..---A.--D-...--.----
92US711.14 --..---A.----...--.----
91US712.4 --..----.--D-...--.---K
92US714.1 --..---A.--D-...--.----
92US715.6 --..----.----...--.----
92US716.6 --..----.--Q-...--.----
92US657.1 --..----.---V...--.N---
92HT593.1 --..--RA.-.K-...--.N---
92HT594.10 --..VW--.--Q-...--.---K
92HT596.4 --..VW--.--Q-...--.N--K
92HT599.24 --..TLF-.-.H-...V-.---K
SC --..---A.--D-...--.----
92TH026.6 -Q..-W--.--Q-...--.N---
92BR021.6 --..---A.----...--.N---
ACH9 --..----.--D-...--.----
ACP1 --..TV--.AEK-...--.----
JM --..----.--D-...--.---K
WM -K..----.----...--.N---
P896 --..---A.RRN-...--.----
VE1 --..---A.----...--.----
VE2 --..-I--.--RT...--.----
VE3 --..V--A.--G-...--.----
VE4 --..-L--.N---...--.N---
VE5 --..----.-EK-...--.N--K
VE6 --..VL--.--Q-...--.--KK
VE7 --..R---.-DI-....-.-T--
VE8 --..--R-.K-R-...--.----

CONSENSUS-B --.-----.---------.----
RJS4-6 --..---V.--G-...M-.----
ENVVA --..-V--.--R-...--.----
ENVVB --..-V--.--R-...--.Y---
ENVVE -K..---A.--Q-...--.----
US1 --..-I-A.--G-...--.---R
US2 --..----.--N-...--.----
US3 --..---A.--D-...--.----
US4 --..---A.--D-...--.----
92BR028.8 --..T--A.----...--.----
91HT652.11 --..---A.--D-...--.----
3202A12 --..---A.ARK-...--.----
3202A21 -K..---A.--Q-...--.----
MANC --..R-HV.-RAV...T-.----
WEAU160 --..VL--.----...--.---R
SAL1 --..Q---.--Q-...--.----
94CU053 --..SV-A.-EK-...--.NVK-
93TH067A -Q..-W--.--Q-...--.----
AD8 --..----.--D-...--.----

CONSENSUS-C -Q..t--a.--d-...--.----
92BR025.9 -Q..---A.----...--.----
ETH2220 -Q..T--A.--D-...--.----
BU910112 -Q..IL-A.--D-...--.----
BR911513 -Q..T--A.--D-...--.----
93MW959.18 -Q..V--A.NND-...--.----
93MW960.3 -Q..T--A.-N--...--.N--E
93MW965.26 -Q..T--A.--A-...--.----
UG268A2 -Q..T--A.--D-...--.----
SM145A -Q..T--..-ND-...--.----
D747 -Q..T--A.--D-...--.----
D760 -Q..T--A.--D-...--.----
D1024 -Q..T--A.--D-...--.---R
ZAM18A -Q..---A.--G-...--.N---
ZAM20A -Q..T-FA.--A-...--.----
DJ259A -Q..T--A.--D-...--.----
DJ373A -Q..T--A.--D-...--.----
SE364A -Q..T--A.--D-...--.----
UIND1 -Q..T--A.--D-...--.---E
UIND2 -Q..T--A.--D-...--.----
UIND4 -Q..T--A.--D-...--.----
UIND5 -Q..--FA.--D-...--.----
UIND6 -Q..T--A.--D-...--.----
UIND7 -Q..T--A.--D-...--.----
UIND8 -Q..T--A.--D-...--.----
BU910905A -Q..---A.----...--.----
BU91007A -Q..T-FA.-ED-...--.----
BU91003A -Q..T--A.--D-...--.----
BU91002A -Q..T--A.H-A-...--.----
BR91015A -Q..T--A.--D-...--.----
BU91001A -Q..IL-A.--D-...--.----
BU91006B -Q..T--A.--D-...--.----
BU91008A -Q..---A.----...--.----
BU91004A -Q..---A.--D-...--.----

CONSENSUS-D -q..-l--?-?r------?----
84ZR085 -Q..-L--.-RYT...TR.I-G-
92UG021.16 --..-S--.-RIK....-.----
D2UG024W -Q..-L--.-RR-....E.---R
UG-AMK-3 -Q..-L--.-RVKV..T-.----
93-43425-10 -Q..-L--.MKI-...GD..---
93-43424 --..Q---.--Q-...--.----
43424E -Q..-L--.--Q-...--.----
C971-416 -Q..-V--.-.KR...A-.YAGP
WHO15-726 -Q..-L--.-.R-...--.---K
87TZ4622 -Q..-L--.-RLEPKPT-.K-EP
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CONSENSUS-D -q..-l--?-?r------?----

94UG1141 -Q..-LF-.-.KV...--.----
ELI -Q..SL--.-.RS...RS.I-G-
Z2Z6 -Q..-L--.-.KT...RS.I-G-
Z6 -Q..-L--.-.RG...RTKI-G-
NDK RQ..SL--I-.GKKKKT-.Y-G-
92UG046.8 -Q..-Y--.-.KL...K-.Y--P
92UG024.2 -Q..-L--.-.RR...-E.---R
92UG038.1 -Q..VL--.-.KK...--.R-G-
JY1 -Q..-L--.-.R-...K-.----
UG269A --..-WW-.-.G-...T-.----
UG274A2 -Q..-L--.-QGRKK.--.K-G-
SE365A2 -Q..VLH-.-.RV...K-.----
CAR4020 -Q..-L--.-.RV...--.---K
93ZR001.3 -Q..-L--.-.RVKV.T-.----
GP120AA -Q..-L--.-.R-...--.----
GP120AB -Q..-L--.-.R-...--.N---

CONSENSUS-E -q..v--r.--d-...--.---k
92TH011A -Q..V--R.--D-...--.N--K
KHO3 --..V--K.--N-...M-.-R-T
KH08 --..V-HR.--A-...L-.---K
93TH966.8 -Q..V--R.--D-...T-.N--K
93TH975.15 -Q..V--R.--D-...--.---K
92TH006.5 -Q..V--R.--D-...--.----
TN235 -Q..---R.--D-...--.---K
TN239 -Q..V--R.--D-...--.N--K
TN241 -Q..V--R.--D-...--.---K
TN242 -Q..V--R.--D-...--.---K
TN243 -Q..V--R.--D-...--.--xR
TN244 -Q..V--R.--D-...--.---K
92TH022.4 -Q..V--R.--D-...--.---R
93TH976.17 -Q..V--R.--D-...T-.---K
CM238X -Q..V--R.--D-...--.-T-K
CM240 -Q..V--R.--D-...--.N--K
CARELO -Q..V--K.--S-...T-.---K
CAR4017 -Q..V--K.--DL...--.---K
CAR4071 --..V--K.--S-...T-.---K
CARMBA -Q..V--G.----...--.---R
AE_90CF402 --..V-H-.--N-...N-.---K
AE_93TH253 --..VL-R.--D-...T-.N-GK

CONSENSUS-F --..----.----...--.---k
BF_93BR029.4 --..----.----...--.---K
93BR020.1 --..V---.----...--.---K
BZ163A --..---A.--D-...--.---K
BZ126A --..--H-.A-K-...--.---K

CONSENSUS-G -q..---a.--d-...--.----
92RU131.9 -Q..-L-A.----...--.----
VI525A2 --..VL-A.--A-...--.N---
AG_92NG083.2 -Q..---A.--D-...--.----
AG_93NG003.1 -Q..---A.----...--.....
KI4803 --..---K.--GM...E-.T---
LBV217 -Q..-L-A.--A-...--.----
RU511B -Q..----.----...--.----
RU570 -Q..-I--.--N-...--.----
94-47621-7 -Q..---A.--D-...--.----
94-47622 -Q..---A.--D-...--.----
92UG975.10 -Q..-I-A.--A-...--.----
CAR4067 -Q..---A.--D-...--.----

CONSENSUS-H -q..---A.--d-...--.----
90CR056 --..---A.--D-...--.----

CONSENSUS-O .m..-W-S.M-.lertk-?ss-a
ANT70 .M..-W-S.M-.-GGTA-NSS-A
MVP5180 .M..RWRS.MT.LKRSNNTSP-S
VAU .M..-W-S.MA.LSNTK-.-T-A
VI686 .M..-W-S.M-.LEENKT.NS-R

CONSENSUS-CPZ -M..T--N.?E??...?-.-T-?
CPZGAB -M..T--N.IENV...V-.-T-S
CPZANT -M..T--N.VEIA...T-.-T-K



    

HIV Helper T-cell Epitopes

II-130
DEC 97

gp120 Epitope 34
Epitope 34 RIIGDIRKAHCNISRY

CONSENSUS-B eiigdirqahCnisra

CONSENSUS-A d-----------v--t
U455 K-----------V--R
SF1703 D--------Y--V---
AG_IBNG D-----------V-KT
92RW020.5 G----------HV---
92UG031.7 D---N------TVK-S
92UG037.8 D-----------V-GS
TZ017 D-----------V---
UG275A D-----K---------
UG273A D-----------V--S
DJ264A D------K----V--S
DJ263A D-----------V--S
DJ258A D-----------V--S
KENYA D---N-------V---
CARGAN G-T----K-Y-EVNTT
CARSAS A-V------Y--V---
CAR4054 D-----------V-K-
CAR286A V-.--------T-NK-
CAR4023 D-T------Y--V-KE
CAR423A K------K-Y----K-
VI191A Q-T------------T
Q23-17 D-----------VT-S

CONSENSUS-B ----------------
C18MBC ---------Y----K-
LW123 K.--NM----------
WR27 DRV------Y----GT
YU2 ------------L-KT
YU10 ------------L-KT
AC-3 G--------------V
JB Q---------------
M23470 D-----------L-KT
M26864 --V------Y------
M30156 -------K-------E
M737677 D---N-------L--T
M737685 -------K---T-N--
WB R------R----L---
MA201 D------K--------
SF128A A----------TLNKT
BAL2A ------------L---
GUNAA K---N---------KE
CM237X P-----------L-ST
MFA K.--NM----------
B1BR002W K-----------L--R
BZ D-----------L---
92BR014.1 G-K-N--.PY-TLDSK
168C Q---N---------KT
LW851 K.--NM----------
MA202 D------K--------
IND9 Q---------------
93-17305.3 Q-------------EE
93-17305.18 Q-------------EE
94-24612.17 G-V-------------
94-24612.13 G-V------------T
93-26807.2 K-----KK-Y-D----
94-27290.3 Q------K-Y------
94-27481.6 --------------KT
94-4995.48 R--------------E
93-08020.18 -------K----L---
QZ4589 ------------L--T
91US006.10 Q--------Y--L--T
92TH014.12 Q-----------L-ST
91HT651.11 I-.---------L-G-
SF2 R------K--------
SF2B13 R------K----V--T
LAI K-.-NM----------
HXB2R K-.-NM----------
GP160EN K-.-NM----------
ENVB -V--S-------LRKT
NY5CG K-----------L---
NL43 K-.-NM----------
JRCSF ----------------
JRFL ----------------
ALA1 Q--EN-----------
JH32 Q-A--L-------N--

CONSENSUS-B ----------------

BAL1 ------------L---
BRVA Q------R----L--S
91US005.11 D-------------GK
BZ167A K-V------Y-D----
MA208 D------K--------
ETR ----------------
BA1A ------------L---
MN N---T-----------
CAM1 R-----------L-ST
ADA ---------------T
JFL D-----------L--V
SIMI84 GYT-Y-----------
BCSG3C --V---------L---
D31 K-------------G-
SF162 D-------------GE
OYI Q-----------L---
SF33 -------K-Y------
CDC42 --L-N-----------
HAN R-V----L--------
RF Q------K----L---
WMJ22 ----I-----------
TB132 -------R------ST
92BR020.4 D-----------L---
92US711.14 -----------TLNKT
91US712.4 D------K--------
92US714.1 D--------------T
92US715.6 ------------L--T
92US716.6 Q-----------L---
92US657.1 -V--N---------ST
92HT593.1 K---N-----------
92HT594.10 Q------K----L-ST
92HT596.4 Q---N--K----L-ST
92HT599.24 H-V----K----L-I-
SC D---------------
92TH026.6 Q---N-------L-ST
92BR021.6 ----N-------L-I-
ACH9 D-----------L---
ACP1 K--------------T
JM D------K------KE
WM ----N----------V
P896 N---------------
VE1 ---------Y-D---T
VE2 RT------------K-
VE3 G--------------V
VE4 ----N---------GT
VE5 K---N--K-Y-TLNKT
VE6 Q-----KK-Y------
VE7 I-.--T--------T-
VE8 R----------T-NK-
RJS4-6 G-M---------L---
ENVVA R-----------L---
ENVVB R---Y---------GV
ENVVE Q-----------L---
US1 G------R-Y-----T
US2 N--------------G
US3 D-----------V-K-
US4 D----------Y--K-
92BR028.8 --------------ND
91HT652.11 D-----------L-I-
3202A12 K-----------L---
3202A21 Q-----------L---
MANC AVT-----------K-
WEAU160 -------R----L--T
SAL1 Q-----------L---
94CU053 K---NVK---------
93TH067A Q-----------L-GT
AD8 D--------------T

CONSENSUS-C d-------------ed
92BR025.9 ---------------T
ETH2220 D-------------EE
BU910112 D------------NET
BR911513 D--------------T
93MW959.18 D-------------KD
93MW960.3 ----N--E------GS
93MW965.26 A-------------TI
UG268A2 D--------Y-----N
SM145A D-------------GD
D747 D-------------KH
D760 D-------------ED

CONSENSUS-C d-------------ed

D1024 D------R-Y----ED
ZAM18A G---N---------KE
ZAM20A A--------------S
DJ259A D--------------K
DJ373A D--------------Q
SE364A D-------------G.
UIND1 D------E------ED
UIND2 D-------RNL----D
UIND4 D-------------KK
UIND5 D--------------G
UIND6 D------------RED
UIND7 D-------------E-
UIND8 D-------------KD
BU910905A ---------Y----GE
BU91007A D-------------GT
BU91003A D--------------G
BU91002A A--------Y----K-
BR91015A D--------------T
BU91001A D------------NET
BU91006B D-------------GT
BU91008A --------------KT
BU91004A D--------Y-T-NGT

CONSENSUS-D r-------------g-
84ZR085 YTTRI-G--Y----GV
92UG021.16 IK.-----------GE
D2UG024W R-.E---R------E-
UG-AMK-3 KVT---------V-EI
93-43425-10 I-GD.---------A-
93-43424 Q-----------L--T
43424E Q-----------V-KK
C971-416 KRA-YAGP-Y----GI
WHO15-726 R------K------E-
87TZ4622 KPT-K-EP-Y----G-
94UG1141 KV------------G-
ELI RSRSI-G---------
Z2Z6 KTRSI-G--Y----KN
Z6 GRTKI-G-------KE
NDK KKT-Y-G----K----
92UG046.8 KLK-Y--P------G-
92UG024.2 RR-E---R------E-
92UG038.1 KK--R-G------TE-
JY1 R-K------Y----A-
UG269A G-T------Y----K-
UG274A2 KK--K-G-----V-K-
SE365A2 RVK-----------KE
CAR4020 RV-----K-------K
93ZR001.3 KVT---------V-EI
GP120AA R-------------G-
GP120AB R---N---------G-

CONSENSUS-E d------k-y-E-NgT
92TH011A D---N--K-Y-E-NGT
KHO3 N-M--R-T-Y-E-NGT
KH08 A-L----K-Y-E-NGT
93TH966.8 D-T-N--K-Y-E-NGT
93TH975.15 D------K-Y-E-NGT
92TH006.5 D--------Y-E-NET
TN235 D------K-Y-E-NGT
TN239 D---N--K-Y-E-NGT
TN241 D------K-Y-E-NGT
TN242 D------K-Y-E-N-T
TN243 D-----xR-Y-E-NGT
TN244 D------K-Y-E-NGT
92TH022.4 D------R-Y-E-NGT
93TH976.17 D-T----K-Y-E-NET
CM238X D----T-K-Y-E-NST
CM240 D---N--K-Y-E-NGT
CARELO S-T----K-Y-E-NGT
CAR4017 DL-----K-F-E-NGT
CAR4071 S-T----K-Y-E-NGT
CARMBA -------R-F-E-NGT
AE_90CF402 N-N----K-Y-E-NKT
AE_93TH253 D-T-N-GKPY-E-NGT

CONSENSUS-F -------k----v-gt
BF_93BR029.4 -------K----V-GT
93BR020.1 -------K----V-GT
BZ163A D------K----V-GT
BZ126A K------K----V-GT
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CONSENSUS-G d-----------v--?

92RU131.9 ------------V--K
VI525A2 A---N-------V-TE
AG_92NG083.2 D-----------V--I
AG_93NG003.1 ----.Q
KI4803 GME-T----------E
LBV217 A-----------V-ET
RU511B ------------V-GE
RU570 N-----------V--E
94-47621-7 D-----------VN-T
94-47622 D--------Y---N-T
92UG975.10 A-----------V-GG
CAR4067 D-----------V--T

CONSENSUS-H d--------------?
90CR056 D--------------T

CONSENSUS-O NT?-ss-a-Y--YnaT
ANT70 TAGNSS-A-Y-KYNAT
MVP5180 NTSPRS-V-Y-TYNKT
VAU NTK--T-A-Y--Y-AT
VI686 NKT.NS-R-Y-RYNAT

CONSENSUS-CPZ ???--T-?-?-??N?T
CPZGAB NVV--T-S-Y-K-NGT
CPZANT IAT--T-K-F-TVNKT

gp120 Epitope 35
Epitope 35 CNISRAQWNNTLEQI

CONSENSUS-B CnisrakWnntLkqi

CONSENSUS-A --v--te--e--q-v
U455 --V--RD--R-IQ-V
SF1703 --V---D--K--QGV
AG_IBNG --V-KTE--K--H-V
92RW020.5 -HV------D--RGV
92UG031.7 -TVK-SE--K--T-V
92UG037.8 --V-GSQ--RA-H-V
TZ017 --V---G--K--QEV
UG275A ------E--E--QKV
UG273A --V--SE-KE--QKV
DJ264A --V--S------Q-V
DJ263A --V--SE--R--Q-V
DJ258A --V--S---E--QKV
KENYA --V---E--T--QKV
CARGAN -EVNTTE--Q--Q-V
CARSAS --V---T--K--QMV
CAR4054 --V-K-E-D---Q-V
CAR286A -T-NK----Q--QKV
CAR4023 --V-KEE--T--QKV
CAR423A ----K-E-K-M-RKV
VI191A -----TE--K--H-V
Q23-17 --VT-SR--K--QEV

CONSENSUS-B ---------------
C18MBC ----K-N-TD--E--
LW123 ---------------
WR27 ----GT--K---EK-
YU2 --L-KTQ-E---E--
YU10 --L-KTQ-E---E--
AC-3 -----V------EK-
JB ------Q--------
M23470 --L-KTD--------
M26864 ------------H-V
M30156 -----ED--K-----
M737677 --L--TQ--------
M737685 -T-N-----------
WB --L---Q--------
MA201 ------------E-V
SF128A -TLNKTQ-D---R--
BAL2A --L------D--NK-
GUNAA ----KEN--------
CM237X --L-ST--T------
MFA --------MS-----
B1BR002W --L--RE-EK-----
BZ --L------------
92BR014.1 -TLDSK---------
168C ----KTR-----N--
LW851 ---------------
MA202 ------------E-V
IND9 ---------D--R--
93-17305.3 ----EE--K---QRV
93-17305.18 ----EE--K---QRV
94-24612.17 ------------E--
94-24612.13 -----T------E--
93-26807.2 -D-------------
94-27290.3 ------------E--
94-27481.6 ----KT------R--
94-4995.48 -----E--H------
93-08020.18 --L---D-----R--
QZ4589 --L--T---D-----
91US006.10 --L--TQ--------
92TH014.12 --L-ST------R--
91HT651.11 --L-G-E--KA---L
SF2 ------Q-----E--
SF2B13 --V--TQ-----E--
LAI ---------A-----
HXB2R ---------------
GP160EN ---------A-----
ENVB --LRKTE-D-A--K-
NY5CG --L------D-----
NL43 ---------A-----
JRCSF ------Q--------
JRFL ---------D-----
ALA1 --------ED-----
JH32 ---N--R--A-----

CONSENSUS-B ---------------

BAL1 --L------D--NK-
BRVA --L--S--E------
91US005.11 ----GKE-QK----V
BZ167A -D----------N--
MA208 ------------E-V
ETR ------E--K--E--
BA1A --L------D--NK-
MN ---------D--R--
CAM1 --L-ST---------
ADA -----T------N--
JFL --L--VQ--------
SIMI84 ---------D-----
BCSG3C --L------D--R--
D31 ----G---DS--R--
SF162 ----GE---------
OYI --L---T-EK--E--
SF33 ---------K--E-V
CDC42 ------Q-----Q--
HAN ------R--K--N--
RF --L---Q-------V
WMJ22 ---------------
TB132 ----ST------G--
92BR020.4 --L---Q--D--SK-
92US711.14 -TLNKT---EA----
91US712.4 ---------------
92US714.1 -----T---E--QR-
92US715.6 --L--T---E---R-
92US716.6 --L---S-----EN-
92US657.1 ----STD-GK--EKV
92HT593.1 ------T--S---K-
92HT594.10 --L-STQ--D--G--
92HT596.4 --L-STA-----G--
92HT599.24 --L-I-Q-----R-V
SC ---------------
92TH026.6 --L-ST------R--
92BR021.6 --L-I---S------
ACH9 --L---A--------
ACP1 -----TE--V--Q--
JM ----KEN-Y-----V
WM -----VT-------V
P896 ------------Q--
VE1 -D---T--K---M--
VE2 ----K---K-----V
VE3 -----V------G--
VE4 ----GT--------V
VE5 -TLNKTI-----EK-
VE6 ---------D--RKV
VE7 ----T---------V
VE8 -T-NK----E--GK-
RJS4-6 --L---E-ES----V
ENVVA --L-----E------
ENVVB ----GV---K--E--
ENVVE --L------------
US1 -----T---------
US2 -----G---------
US3 --V-K----S--E--
US4 -Y--K-N-T---E--
92BR028.8 ----ND--RT--E--
91HT652.11 --L-I-N-TD--NR-
3202A12 --L---Q--------
3202A21 --L------------
MANC ----K---EK-----
WEAU160 --L--TS--------
SAL1 --L---Q--K----V
94CU053 ---------D-----
93TH067A --L-GT--R---E--
AD8 -----T------N--

CONSENSUS-C ----ed---k--qrV
92BR025.9 -----TA--K--QEV
ETH2220 ----EE---K--QKV
BU910112 ---NET---K--QDV
BR911513 -----TA-KK--QEV
93MW959.18 ----KDV--S--QKV
93MW960.3 ----GS---K--Q-V
93MW965.26 ----TI---K--QGV
UG268A2 -----NE--I--QWV
SM145A ----GD---R--Q-V
D747 ----KH---E--QRV
D760 ----ED---E--QRV



    

HIV Helper T-cell Epitopes

II-132
DEC 97

CONSENSUS-C ----ed---k--qrV

D1024 ----ED---E--QRV
ZAM18A ----KEN--K--QKV
ZAM20A -----SE--E--PNV
DJ259A -----KE--E--RKV
DJ373A -----Q--KE--Q-V
SE364A ----G.N--A--EKV
UIND1 ----EDR--K--QRV
UIND2 L----DL--E-F-MV
UIND4 ----KKA--EA-QRV
UIND5 -----GE--K--QRV
UIND6 ---RED---E--QRV
UIND7 ----E----E--QRV
UIND8 ----KD---E--QMV
BU910905A ----GE---E---RV
BU91007A ----GT---H--E-V
BU91003A -----G---K--QEV
BU91002A ----K-T--K--QEV
BR91015A -----TA-KK--QEV
BU91001A ---NET---K--QDV
BU91006B ----GTN-SR--QEV
BU91008A ----KTA--D--QKV
BU91004A -T-NGT---K--QEV

CONSENSUS-D ----g----k--q-v
84ZR085 ----GV------R-V
92UG021.16 ----GE---K--Q-V
D2UG024W ----E-A-KK--E-V
UG-AMK-3 --V-EI---K--Q-V
93-43425-10 ----A-Q--K--Q-V
93-43424 --L--TQ--K--ER-
43424E --V-KKD-S---QRV
C971-416 ----GIA--K--Q-V
WHO15-726 ----E-G--K--Q-V
87TZ4622 ----G-E--K-IQ-V
94UG1141 ----G-G--K--Q-V
ELI ------Q-SK--Q-V
Z2Z6 ----KNE--K--Q-V
Z6 ----KED--K--QRV
NDK -K----E--KA-Q-V
92UG046.8 ----G-E--K--Q-V
92UG024.2 ----E-A-KK--E-V
92UG038.1 ---TE-D-KK--Q-V
JY1 ----A-A--K--Q-V
UG269A ----K---QE--Q-V
UG274A2 --V-K-G-EK--Q-V
SE365A2 ----KER--K--Q-V
CAR4020 -----KE-----QKV
93ZR001.3 --V-EI---K--Q-V
GP120AA ----G----K--Q-V
GP120AB ----G-E--K--Q-V

CONSENSUS-E -E-NgT---e?---v
92TH011A -E-NGT--YEV---V
KHO3 -E-NGT---RV---V
KH08 -E-NGT---KV---V
93TH966.8 -E-NGT---EA---V
93TH975.15 -E-NGT--DE----V
92TH006.5 -E-NET---E----V
TN235 -E-NGT---EV-T-V
TN239 -E-NGT---EA---V
TN241 -E-NGT---EV---V
TN242 -E-N-T---EA---V
TN243 -E-NGT---RV---V
TN244 -E-NGTE--KA---V
92TH022.4 -E-NGT---KA---V
93TH976.17 -E-NET---EA---V
CM238X -E-NSTR--EA---V
CM240 -E-NGT---KV---V
CARELO -E-NGTA-HE----M
CAR4017 -E-NGT---E---EV
CAR4071 -E-NGT---E--Q--
CARMBA -E-NGT---E----V
AE_90CF402 -E-NKT--KE----V
AE_93TH253 -E-NGT---KV-N-V

CONSENSUS-F --v-gtq--k--e-V
BF_93BR029.4 --V-GT---E--EKV
93BR020.1 --V-GTQ-R---AKV
BZ163A --V-GTQ--K--E-V
BZ126A --V-GTQ--K--ERV

CONSENSUS-G --v--?---em-qnv

92RU131.9 --V--KD--EM-QNV
VI525A2 --V-TE--GKM-QNV
AG_92NG083.2 --V--I--REM--NV
AG_93NG003.1 .QE-QEM-QKV
KI4803 -----E---------
LBV217 --V-ETD-RDM-QKV
RU511B --V-GEA--E--RNV
RU570 --V--EN--EM-RNV
94-47621-7 --VN-T--TEM--EV
94-47622 ---N-TS-TGM--EV
92UG975.10 --V-GGN-STM-QRV
CAR4067 --V--TA--QM-QNV

CONSENSUS-H -----?d--?--h?V
90CR056 -----TD--K--H-V

CONSENSUS-O --YnaTd-eka---t
ANT70 -KYNATD-GKI---T
MVP5180 -TYNKTV-E-A-Q-T
VAU --Y-ATD--KA--N-
VI686 -RYNATD-EKA---M

CONSENSUS-CPZ -??N?T?-???????
CPZGAB -K-NGTT--R-VEEV
CPZANT -TVNKTL-EQARNKT

gp120 Epitope 36-38

CONSENSUS-B tLkqivkklreqfgnk
Epitope 36 TLEQIVKKLREQFGNC
Epitope 37 QIVKKLREQFGNNK
Epitope 38 TLEQIVKKLREQFGNC

CONSENSUS-B tLkqivkklreqfgnk

CONSENSUS-A --q-vatq--ky-.??
U455 -IQ-VAEQ-KKK-.-N
SF1703 --QGVANQ-KSY-.SN
AG_IBNG --H-V-TQ-KTY-.KN
92RW020.5 --RGVA-----H-.KN
92UG031.7 --T-V--E--KYW.--
92UG037.8 A-H-V-GQ---YW.-T
TZ017 --QEVA-Q-STH-.EN
UG275A --QKV-SQ--TH-.GN
UG273A --QKV--Q--THW.--
DJ264A --Q-VAIQ--KHS.-T
DJ263A --Q-VATQ--KH-.--
DJ258A --QKVATQ--KH-.-T
KENYA --QKV-T----Y-.GN
CARGAN --Q-V-----TYW.--
CARSAS --QMVAEE--K--.--
CAR4054 --Q-VA---Y-V-.--
CAR286A --QKVAE---GI-.-N
CAR4023 --QKVA---GTI-.SN
CAR423A M-RKVAT--ESK-.--
VI191A --H-VAIQ---H-.IT
Q23-17 --QEVAE---TY-.GN

CONSENSUS-B ----------------
C18MBC --E--AR------E--
LW123 -----AS-----Y--N
WR27 --EK--A-I--IKQF-
YU2 --E--AI--K-----N
YU10 --E--AI--K-----N
AC-3 --EK--I---K-----
JB ------I------N-S
M23470 ------E----E----
M26864 --H-V-N--------R
M30156 -------------V--
M737677 -----AI--S---R--
M737685 ------G--G---V--
WB -----AT-------EN
MA201 --E-V-----------
SF128A --R--AI------K--
BAL2A --NK--I---------
GUNAA ------T---------
CM237X -----TE---------
MFA -----AS--------N
B1BR002W -----AV--Q---.-N
BZ ------M----H-.--
92BR014.1 ------T----K----
168C --N--A-----K----
LW851 -----AS--------N
MA202 --E-V-----------
IND9 --R--SI--E------
93-17305.3 --QRVA----KK-E--
93-17305.18 --QRVA-----K-E--
94-24612.17 --E--A---K-----N
94-24612.13 --E--A---K-----N
93-26807.2 ---------KV-YE--
94-27290.3 --E------G--Y-RN
94-27481.6 --R--AE------E--
94-4995.48 ------E----P-K--
93-08020.18 --R---------LQLE
QZ4589 ------I-------EN
91US006.10 ------G--------N
92TH014.12 --R--TE---------
91HT651.11 A---L-T---------
SF2 --E------------N
SF2B13 --E------------N
LAI -----AS--------N
HXB2R -----AS--------N
GP160EN -----AS--------N
ENVB A--K--G---------
NY5CG ------T--K---R--
NL43 -----AS--------N
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II-133
DEC 97

CONSENSUS-B ----------------

JRCSF ------E------N--
JRFL ------I------E--
ALA1 ------E------K--
JH32 ------G---K--V--
BAL1 --NK--I---------
BRVA ------T---V--K--
91US005.11 ----V-T-----Y-EN
BZ167A --N---T------K--
MA208 --E-V-----------
ETR --E--AN---K--E--
BA1A --NK--I---------
MN --R---S--K---K--
CAM1 ------T--K------
ADA --N--AT--K-----N
JFL ------I---------
SIMI84 ---------K----RN
BCSG3C --R---I------E--
D31 --R--------R----
SF162 ------T--QA-----
OYI --E--AT---K--R--
SF33 --E-VAT---------
CDC42 --Q--ATT--------
HAN --N--FR----IRQFE
RF ----V-T------D--
WMJ22 ------E------K--
TB132 --G------K---N-N
92BR020.4 --SK--T------E--
92US711.14 A-----M---G-----
91US712.4 -----AI--K---E--
92US714.1 --QR-----G---.--
92US715.6 ---R--I-----YE--
92US716.6 --EN-TI---------
92US657.1 --EKV-E---K---SN
92HT593.1 ---K--A---------
92HT594.10 --G---E---A-----
92HT596.4 --G---E---A-----
92HT599.24 --R-VA------L-DN
SC ------I---D--E--
92TH026.6 --R--TE---------
92BR021.6 -----ER--KA--.-N
ACH9 ------T---------
ACP1 --Q-------D----N
JM ----VAE--G---K-R
WM ----V--------K--
P896 --Q---I----K-R--
VE1 --M--A---------N
VE2 ----VA----------
VE3 --G--A----------
VE4 ----V-----------
VE5 --EK--N------V--
VE6 --RKVAI-------EN
VE7 ----V-ER-----.--
VE8 --GK--T------R--
RJS4-6 ----VAT---------
ENVVA ------T------R--
ENVVB --E---T------R--
ENVVE ------S---K-----
US1 -----T---Q----K-
US2 ------S---------
US3 --E------G-----N
US4 --E---E--------N
92BR028.8 --E--A---K---.--
91HT652.11 --NR-AT----KY-HN
3202A12 ------I----H----
3202A21 ------S---K-----
MANC ------E----K----
WEAU160 ------E----IKQF-
SAL1 ----VAI------.E-
94CU053 -------------R--
93TH067A --E--TE--K------
AD8 --N--AT--K-----N

CONSENSUS-C --qrVg---a-h-p??
92BR025.9 --QEVG---A-H-L--
ETH2220 --QKVKE--QKH-P--
BU910112 --QDVSE--AKY-P--
BR911513 --QEVG---A-H-P--
93MW959.18 --QKVG---K-H-P--
93MW960.3 --Q-VG---A-H-P-V
93MW965.26 --QGVE---K-H-P--

CONSENSUS-C --qrVg---a-h-p??

UG268A2 --QWVRE--KRH-P--
SM145A --Q-VG---A-H-P--
D747 --QRVG---A-H-P--
D760 --QRVG---A-H-P--
D1024 --QRVG---A-H-P--
ZAM18A --QKVG---A-H-P--
ZAM20A --PNVSR--AGH-P-R
DJ259A --RKVRE--KTL-RTA
DJ373A --Q-VKG--K-H-.--
SE364A --EKVKG--Q-H-PG-
UIND1 --QRVG---A-R-P--
UIND2 -F-MVG-----HLL--
UIND4 A-QRVS---A-H-P--
UIND5 --QRVSE--A-L-P--
UIND6 --QRVS-----H-P--
UIND7 --QRVR---A-H-P--
UIND8 --QMVS---A-H-P--
BU910905A ---RVKE--E-H-P--
BU91007A --E-VMEE-KKH-P--
BU91003A --QEVG---A-H-Q--
BU91002A --QEVG-E-AKH-P--
BR91015A --QEVG---A-H-P--
BU91001A --QDVSE--AKY-P--
BU91006B --QEVSR--A-H-P--
BU91008A --QKVRT--AGY-S-A
BU91004A --QEVG---A---NSS

CONSENSUS-D --q-va---g?ll.??
84ZR085 --R-VAR--GNLL.-Q
92UG021.16 --Q-VAV---DLL.-Q
D2UG024W --E-VA---KVL-.SR
UG-AMK-3 --Q-VAA--KGLL.-I
93-43425-10 --Q-VAI--GNLL.--
93-43424 --ER--T-------KN
43424E --QRVAI--KNLL.--
C971-416 --Q-VA---GNLL.-Q
WHO15-726 --Q-VA---GYLL.--
87TZ4622 -IQ-VT-R-KHL-P--
94UG1141 --Q-VAE--GNLL.-Q
ELI --Q-VAR--GTLL.--
Z2Z6 --Q-VAI--GNLL.--
Z6 --QRVAI--GNLL.--
NDK A-Q-VAT--GNLL.--
92UG046.8 --Q-VA---GDL-.-Q
92UG024.2 --E-VA---KVL-.-R
92UG038.1 --Q-VA----DLL.-I
JY1 --Q-VA---GDLL.-Q
UG269A --Q-VA---GDLL.--
UG274A2 --Q-VA-#-KDFL.RQ
SE365A2 --Q-V-R--KDL-.--
CAR4020 --QKVA-----L-.--
93ZR001.3 --Q-VAA--KGLL.-I
GP120AA --Q-VA---GGLL.-Q
GP120AB --Q-VA---GGLL.-Q

CONSENSUS-E ?---vte--k-H-n--
92TH011A V---VT---K-H-T--
KHO3 V---VMG--K-H-N--
KH08 V---VT---K-H-K--
93TH966.8 A---VT---K-H-N--
93TH975.15 ----VAE--K-H-.--
92TH006.5 ----VT---K-H-N--
TN235 V-T-VTE--K-H-N--
TN239 A---VTE--K-H-N--
TN241 V---VTGE-K-H-N--
TN242 A---VT---K-H-N--
TN243 V---VTE--K-H-N--
TN244 A---VTE--K-H-N--
92TH022.4 A---VTE--K-H-.--
93TH976.17 A---VAG--K-H-.--
CM238X A---VTG--K-H-N--
CM240 V---VTE--K-H-.--
CARELO ----M-G---KH-.--
CAR4017 ---EVTR---KH-.--
CAR4071 --Q--IR--E-H-N--
CARMBA ----VTE----H-.--
AE_90CF402 ----VTR----HL.-G
AE_93TH253 V-N-VTE--K-H-N-R

CONSENSUS-F --e-Vra--ksh-p-a

BF_93BR029.4 --EKVRA--KPH-P-A
93BR020.1 --AKVKA--GSY-P-A
BZ163A --E-VRA--KSH-P-A
BZ126A --ERVRA--KSH-P-T

CONSENSUS-G m-qnvta--k-i-???
92RU131.9 M-QNVTT--KGI-.-N
VI525A2 M-QNVAA--QKE-.--
AG_92NG083.2 M--NVTAQ--KIY.-N
AG_93NG003.1 M-QKVQAQ-EQV-.--
KI4803 ---------G----S-
LBV217 M-QKVKAQ-QGIY.--
RU511B --RNVTT--K-I-.--
RU570 M-RNVTT--K-I-.H-
94-47621-7 M--EVKD--ETIT.KT
94-47622 M--EVRE--KNIT.DT
92UG975.10 M-QRVKAQ-ART-.--
CAR4067 M-QNVTTR-K-T-RGE

CONSENSUS-H --h?V-tQ-g?Hln-?
90CR056 --H-V-TQ-GIHLN-R

CONSENSUS-O a---taeRYL-Lv.??
ANT70 I---TAERYL-LV.-N
MVP5180 A-Q-TAIRYLNLV.-Q
VAU A--N-TERYL-LV.EY
VI686 A---MTERYL-LV.-N

CONSENSUS-CPZ ??E?V????????.??
CPZGAB -VEEVK-A-ATSS.-R
CPZANT ..EHVLAEHWKKV..D
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gp120 Epitope 39
Epitope 39 FGNNKTII

CONSENSUS-B fg??nkt...ivf

CONSENSUS-A -?---------i-
U455 -..N---...-I-
SF1703 -..S---...-I-
AG_IBNG -..K-T-...-I-
92RW020.5 -..K---...-I-
92UG031.7 W...---...-I-
92UG037.8 W...-T-...-I-
TZ017 -..E---...-I-
UG275A -..G---...-I-
UG273A W...---...-I-
DJ264A S...-T-...-I-
DJ263A -...---...-I-
DJ258A -...-T-...-I-
KENYA -.GN---...-K-
CARGAN W...---...-N-
CARSAS -...---...-I-
CAR4054 -...---...Vx-
CAR286A -..N---...-I-
CAR4023 -..S---...-I-
CAR423A -...--S...-T-
VI191A -ITK-T-...-I-
Q23-17 -..G---...-I-

CONSENSUS-B -------..----
C18MBC -E..---...---
LW123 Y-N.---...-I-
WR27 -K..---...---
YU2 --N.---...-I-
YU10 --N.---...-I-
AC-3 -.G.---...---
JB -N..-S-...---
M23470 --..---...-A-
M26864 --..-R-...---
M30156 -V..---...---
M737677 -R..---...---
M737685 -V..---...---
WB --E.---...---
MA201 --..---...-I-
SF128A -K..---...-S-
BAL2A --..---...---
GUNAA --..---...---
CM237X --..---...---
MFA --N.---...VI-
B1BR002W -...-N-...-I-
BZ -...---...-I-
92BR014.1 --..---...--S
168C --..---...---
LW851 --N.---...-I-
MA202 --..---...-I-
IND9 --..---...---
93-17305.3 -E..---...-A-
93-17305.18 -E..---...-A-
94-24612.17 --N.---...---
94-24612.13 --N.---...---
93-26807.2 YE..---...-M-
94-27290.3 Y-R.---...-I-
94-27481.6 -E..---...-T-
94-4995.48 -K..---...-I-
93-08020.18 LQLE---...---
QZ4589 --E.---...---
91US006.10 --N.---...---
92TH014.12 --..---...---
91HT651.11 --..---...---
SF2 --N.---...---
SF2B13 --N.---...---
LAI --N.---...-I-
HXB2R --N.---...-I-
GP160EN --N.---...-I-
ENVB --..---...-I-
NY5CG -R..---...---
NL43 --N.---...-I-
JRCSF -N..---...---
JRFL -E..---...---
ALA1 -K..---...---
JH32 -V..---...---

CONSENSUS-B -------..----

BAL1 --..---...---
BRVA -K..---...---
91US005.11 Y-E.---...---
BZ167A -K..---...---
MA208 --..---...-I-
ETR -E..---...---
BA1A --..---...---
MN -K..---...---
CAM1 --..---...-I-
ADA --N.---...---
JFL --..---...---
SIMI84 --R.---...---
BCSG3C -E..---...---
D31 --..---...---
SF162 --..---...---
OYI -R..---...-A-
SF33 --..---...---
CDC42 --..---...-A-
HAN -E..---...---
RF -D..---...---
WMJ22 -K..---...---
TB132 -N..-N-...---
92BR020.4 -E..---...-K-
92US711.14 --..---...-I-
91US712.4 -E..---...---
92US714.1 -...---..P---
92US715.6 YE..---...---
92US716.6 --..---...---
92US657.1 --S.---...---
92HT593.1 --..---...---
92HT594.10 --..---...-R-
92HT596.4 --..---...-R-
92HT599.24 L-D.-R-...-I-
SC -E..---...-I-
92TH026.6 --..---...---
92BR021.6 -...-N-...---
ACH9 --..---...---
ACP1 --N.---...---
JM -K..-R-...---
WM -K..---...---
P896 -R..---...-A-
VE1 --N.-T-...---
VE2 --..---...---
VE3 --..---...---
VE4 --..---...---
VE5 -V..---...-I-
VE6 --E.---...-I-
VE7 -...---...--V
VE8 -R..---...---
RJS4-6 --..---...---
ENVVA -R..---...---
ENVVB -R..---...---
ENVVE --..---...---
US1 --..K--...---
US2 --..---...---
US3 --..-N-...---
US4 --N.---...-I-
92BR028.8 -...---...-N-
91HT652.11 Y-H.---...---
3202A12 --..---...-K-
3202A21 --..---...---
MANC --..---...-I-
WEAU160 -K..---...---
SAL1 -...E--...---
94CU053 -R..---...---
93TH067A --..---...---

CONSENSUS-C -p-----...-k-
92BR025.9 -L..--A...-K-
ETH2220 -P..---...-E-
BU910112 -P..---...-N-
BR911513 -P..---...-K-
93MW959.18 -P..---...-T-
93MW960.3 -P..-VS...-K-
93MW965.26 -P..---...-E-
UG268A2 -P..---...-N-
SM145A -P..---...-K-
D747 -P..---...-R-
D760 -P..---...-K-
D1024 -P..---...-N-

CONSENSUS-C -p-----...-k-

ZAM18A -P..---...-K-
ZAM20A -P..-R-...-I-
DJ259A -RTA-I-.....-
DJ373A -...---...-K-
SE364A -PGK-IS.....-
UIND1 -P..---...-K-
UIND2 LL..---...-K-
UIND4 -P..---...-I-
UIND5 -P..---...-K-
UIND6 -P..---...-K-
UIND7 -P..---...-N-
UIND8 -P..---...-Q-
BU910905A -P..---...-Q-
BU91007A -P..---...-E-
BU91003A -Q..---...-N-
BU91002A -P..---...-N-
BR91015A -P..---...-K-
BU91001A -P..---...-N-
BU91006B -P..--A...-K-
BU91008A -S..-A-...-E-
BU91004A -N..SSK...-K-

CONSENSUS-D l.-----?.t-i-
84ZR085 L...-Q-..K-I-
92UG021.16 L...-Q-..A-I-
D2UG024W -...SR-..T-D-
UG-AMK-3 L...-IS.ST-H-
93-43425-10 L...---..K-I-
93-43424 -.GK---...---
43424E L...---..T-I-
C971-416 L...-Q-..T-I-
WHO15-726 L...---..T-I-
87TZ4622 -..P---...-N-
94UG1141 L...-Q-..T-I-
ELI L...---..I-K-
Z2Z6 L...---..T-I-
Z6 L...---..T-I-
NDK L...---..T-T-
92UG046.8 -...-Q-..T-I-
92UG024.2 -...-R-..T-D-
92UG038.1 L...-I-..AVI-
JY1 L...-Q-..T-I-
UG269A L...---..Q-I-
UG274A2 L...RQ#..N-T-
SE365A2 -...---...-I-
CAR4020 -...--S..K-N-
93ZR001.3 L...-ISS.T-H-
GP120AA L...-Q-..T-I-
GP120AB L...-Q-..TM--

CONSENSUS-E -n..---.---i-
92TH011A -T..---...-I-
KHO3 -N..---...-T-
KH08 -K..---...-I-
93TH966.8 -N..---...-I-
93TH975.15 -...---...-I-
92TH006.5 -N..---...-I-
TN235 -N..---...-I-
TN239 -N..---...-I-
TN241 -N..---...-I-
TN242 -N..---...-L-
TN243 -N..---...-I-
TN244 -N..--P...-I-
92TH022.4 -...---...-I-
93TH976.17 -...---...-I-
CM238X -N..---...-I-
CM240 -...---...-I-
CARELO -...---...-I-
CAR4017 -...---...-H-
CAR4071 -N..---...-Q-
CARMBA -...---...---
AE_90CF402 L...-G-.MT-S-
AE_93TH253 -N..-RN...-S-

CONSENSUS-F -p..-a-..--k-
BF_93BR029.4 -P..-A-...-K-
93BR020.1 -P..-A-...-K-
BZ163A -P..-A-...-K-
BZ126A -P..-T-...-K-
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CONSENSUS-G -?-----?---t-

92RU131.9 -...-N-..N-TY
VI525A2 -...--N...-T-
AG_92NG083.2 Y...-N..KN-T-
AG_93NG003.1 -...--S...-T-
KI4803 --..S--...-I-
LBV217 Y...--S...-T-
RU511B -...--S...-T-
RU570 -.HK-I-.....-
94-47621-7 T.KT-I-.....-
94-47622 T.DK-I-.....-
92UG975.10 -.NK-I-..N-I-
CAR4067 -RGE-I-LEN-T-

CONSENSUS-H ln..-?-..--?-
90CR056 LN..-R-...-S-

CONSENSUS-B fg??nkt.??ivf

CONSENSUS-O v.---?-??????
ANT70 V...-N-GSINMT
MVP5180 V...-Q-ENVTII
VAU V.EY-Q-DVTMKF
VI686 V...-N-SNKTVT

CONSENSUS-CPZ ?...-?-?A-???
CPZGAB S...-R-AAN-TL
CPZANT D...---NAKTIW

gp120 Epitope 40
Epitope 40 SSGGKPEIVTHSFNC

CONSENSUS-B ssggdpeivmhsfnC

CONSENSUS-A -----l--tt-----
U455 -----I--TT-----
SF1703 -----L--TT-----
AG_IBNG PL---V--TT-----
92RW020.5 -----I--TT---I-
92UG031.7 -----L--TT-----
92UG037.8 -----L--TT-----
TZ017 -T---L--TT-----
UG275A -----I--TT-----
UG273A -----L--TT-----
DJ264A P----I--TT-----
DJ263A -----I--TT-----
DJ258A -----I--TT-----
KENYA -----L--TT-----
CARGAN P----L--TT-----
CARSAS P----V--TT-----
CAR4054 H----I--TT-----
CAR286A H----L-VTT-----
CAR4023 -----L-VTT-----
CAR423A P----I--TIY----
VI191A -----L--TT-----
Q23-17 -----L--TT-----

CONSENSUS-B ---------------
C18MBC ---------TQFYSF
LW123 -----L---T-----
WR27 ---------------
YU2 ---------T-----
YU10 ---------T-----
AC-3 ---------T-----
JB ---------------
M23470 --------E------
M26864 ---------T-M---
M30156 ---------T-----
M737677 -----L-L---T---
M737685 ---------------
WB -------V-L-I---
MA201 ---------------
SF128A ----------Q----
BAL2A ---------T-T---
GUNAA -----------T---
CM237X ---------------
MFA ---------T-----
B1BR002W ---------------
BZ -----------T---
92BR014.1 A----------T---
168C ---------------
LW851 ---------T-----
MA202 ---------------
IND9 ---------------
93-17305.3 P-------A-P----
93-17305.18 P-------A------
94-24612.17 ---------------
94-24612.13 ---------------
93-26807.2 P---E-VG---I---
94-27290.3 -------V---I---
94-27481.6 -----------N---
94-4995.48 ---------------
93-08020.18 -----------T---
QZ4589 ---------------
91US006.10 P-------E------
92TH014.12 ---------------
91HT651.11 -----L---------
SF2 ---------------
SF2B13 ---------------
LAI ---------T-----
HXB2R ---------T-----
GP160EN ---------T-----
ENVB ---------------
NY5CG ---------------
NL43 ---------T-----
JRCSF ---------------
JRFL ---------------
ALA1 ---------T-----
JH32 ---------------

CONSENSUS-B ---------------

BAL1 ---------T-----
BRVA ---------------
91US005.11 PT---------T---
BZ167A ---------------
MA208 ---------------
ETR -----------N---
BA1A ---------T-----
MN ---------------
CAM1 ---------------
ADA ---------------
JFL -----------T---
SIMI84 ---------------
BCSG3C ---------------
D31 ---------T-----
SF162 ---------------
OYI ---------------
SF33 ---------------
CDC42 ---------------
HAN ---------------
RF ---------L-----
WMJ22 ---------T-----
TB132 -------------I-
92BR020.4 P--------F-----
92US711.14 --------EQ-----
91US712.4 --------MTLM---
92US714.1 ---------R-----
92US715.6 ----------L----
92US716.6 ----------L-L--
92US657.1 ---------------
92HT593.1 ---------------
92HT594.10 P-E------L-----
92HT596.4 P--------L-----
92HT599.24 ---------T---T-
SC ---------------
92TH026.6 -----Q---------
92BR021.6 ---------------
ACH9 -----------T---
ACP1 ---------------
JM ---------R--#--
WM ---------------
P896 ---------------
VE1 ---------T-----
VE2 -----L--E------
VE3 -.-------------
VE4 -----L--TT-----
VE5 --------E------
VE6 ---------T-----
VE7 ---------------
VE8 ---------------
RJS4-6 ---------T-----
ENVVA ---------------
ENVVB ---------------
ENVVE PL-------------
US1 -------V-------
US2 ---------------
US3 ---------------
US4 ---------F-----
92BR028.8 -------VI--T---
91HT652.11 HA-------T-----
3202A12 ---------R-----
3202A21 PL-------------
MANC ---------T-----
WEAU160 ---------------
SAL1 ---------------
94CU053 --------T--T---
93TH067A ---------R-T---
AD8 ---------------

CONSENSUS-C -----l--tt-----
92BR025.9 H----L--TT-----
ETH2220 -----L--TT-----
BU910112 P----L---T-----
BR911513 H----L--TT-----
93MW959.18 H----L--TT-----
93MW960.3 -----L--TT-----
93MW965.26 -----L--TT-----
UG268A2 P----L--TT-----
SM145A -----L--TT-----
D747 -----L--TT-----
D760 -----L--TTY----
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CONSENSUS-C -----l--tt-----

D1024 -----L--TT-----
ZAM18A H----L--TT-----
ZAM20A -----L--TT-----
DJ259A -----L--TT-----
DJ373A -----I--TT-----
SE364A -----L--TT-----
UIND1 -----L--TT-----
UIND2 -----L--TT-----
UIND4 -----L--TT-----
UIND5 -----L--TT-----
UIND6 -----L--TT-----
UIND7 -----L--TT-----
UIND8 -----L--TT-----
BU910905A -----L--TT-----
BU91007A -----L--TT-----
BU91003A -----L--TQ-I---
BU91002A P----L--TT-----
BR91015A H----L--TT-----
BU91001A P----L---T-----
BU91006B -----L-V-T-----
BU91008A PA---L-VTT-----
BU91004A -----L-VTT-----

CONSENSUS-D --------tt-----
84ZR085 --------TT-----
92UG021.16 --------TT-----
D2UG024W --------TT-----
UG-AMK-3 --------TT-----
93-43425-10 --------TT---I-
93-43424 ---------------
43424E --------TT-----
C971-416 P-------TT-----
WHO15-726 --------TT-----
87TZ4622 --------TT-----
94UG1141 --------TT-----
ELI --------TT-----
Z2Z6 --------TT-----
Z6 -----A--TT-----
NDK --------TS-ML--
92UG046.8 H-------TT--L--
92UG024.2 --------TT-----
92UG038.1 -------LTT-----
JY1 PA------TT-----
UG269A -------VTK-----
UG274A2 --------TT-----
SE365A2 --------AT-----
CAR4020 H----L-VTT-----
93ZR001.3 --------TT-----
GP120AA --------TT-----
GP120AB --------TT-----

CONSENSUS-E p----l--t--h---
92TH011A P----L--TT-H---
KHO3 P----L--T--H---
KH08 P----L--T--H---
93TH966.8 P----L--T--H---
93TH975.15 P----LK-T--H---
92TH006.5 P----L--IT-H---
TN235 P----L--T--H---
TN239 P----L--T--H---
TN241 P----L--T--H---
TN242 P----L--T--H---
TN243 P----L--T--H---
TN244 P----L--T--H---
92TH022.4 P----L--T--H---
93TH976.17 P----L--T--H---
CM238X P----L--T--H---
CM240 P----L--T--H---
CARELO --------T--N---
CAR4017 -------TTN-I---
CAR4071 Y----L--T--H---
CARMBA P----L--T------
AE_90CF402 --------T--H---
AE_93TH253 P----L--T--H-I-

CONSENSUS-F -----l--T------
BF_93BR029.4 -----L--T------
93BR020.1 -----L--TR-N---
BZ163A -----L--T------
BZ126A -----L--T------

CONSENSUS-G -a---l--tt-----

92RU131.9 AA---L--TT-----
VI525A2 -----L--TT-----
AG_92NG083.2 -A---L--TT-----
AG_93NG003.1 -A---L--TT-----
KI4803 ---------------
LBV217 -----L--TA-----
RU511B AA---L--TT-----
RU570 PA---L--TA-----
94-47621-7 PA---L-VTTY----
94-47622 PA---L--MT-----
92UG975.10 -A---L--TT-----
CAR4067 PA---L-VTK-----

CONSENSUS-H -----m--?t-?---
90CR056 N----M-VRT-----

CONSENSUS-O -----a-vthlh---
ANT70 -----L-VTHLH---
MVP5180 T----A-VSHLH---
VAU H--E-A-VTNFF---
VI686 -ND----VTHLH---

CONSENSUS-CPZ ???----V??-?---
CPZGAB A------VTH-M---
CPZANT FQD----VKV-W---

gp120 Epitope 41
Epitope 41 QSSGGDPEIV?

CONSENSUS-B qssggdpeiv

CONSENSUS-A n-----l--t
U455 S-----I--T
SF1703 S-----L--T
AG_IBNG NPL---V--T
92RW020.5 K-----I--T
92UG031.7 N-----L--T
92UG037.8 N-----L--T
TZ017 N-T---L--T
UG275A N-----I--T
UG273A N-----L--T
DJ264A NP----I--T
DJ263A N-----I--T
DJ258A N-----I--T
KENYA N-----L--T
CARGAN KP----L--T
CARSAS NP----V--T
CAR4054 NH----I--T
CAR286A NH----L-VT
CAR4023 S-----L-VT
CAR423A KP----I--T
VI191A S-----L--T
Q23-17 N-----L--T

CONSENSUS-B ----------
C18MBC P---------
LW123 ------L---
WR27 H---------
YU2 P---------
YU10 P---------
AC-3 P---------
JB ----------
M23470 ---------E
M26864 N---------
M30156 ----------
M737677 ------L-L-
M737685 H---------
WB --------V-
MA201 ----------
SF128A ----------
BAL2A H---------
GUNAA K---------
CM237X ----------
MFA ----------
B1BR002W K---------
BZ ----------
92BR014.1 -A--------
168C ----------
LW851 ----------
MA202 ----------
IND9 S---------
93-17305.3 -P-------A
93-17305.18 -P-------A
94-24612.17 S---------
94-24612.13 S---------
93-26807.2 -P---E-VG-
94-27290.3 --------V-
94-27481.6 H---------
94-4995.48 ----------
93-08020.18 S---------
QZ4589 ----------
91US006.10 -P-------E
92TH014.12 ----------
91HT651.11 S-----L---
SF2 ----------
SF2B13 ----------
LAI ----------
HXB2R ----------
GP160EN ----------
ENVB ----------
NY5CG ----------
NL43 ----------
JRCSF H---------
JRFL H---------
ALA1 ----------
JH32 R---------
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CONSENSUS-B ----------

BAL1 H---------
BRVA R---------
91US005.11 -PT-------
BZ167A ----------
MA208 ----------
ETR ----------
BA1A H---------
MN ----------
CAM1 ----------
ADA ----------
JFL ----------
SIMI84 ----------
BCSG3C ----------
D31 ----------
SF162 ----------
OYI R---------
SF33 ----------
CDC42 ----------
HAN R---------
RF S---------
WMJ22 H---------
TB132 E---------
92BR020.4 PP--------
92US711.14 K--------E
91US712.4 ---------M
92US714.1 ----------
92US715.6 ----------
92US716.6 P---------
92US657.1 H---------
92HT593.1 P---------
92HT594.10 -P-E------
92HT596.4 -P--------
92HT599.24 ----------
SC R---------
92TH026.6 ------Q---
92BR021.6 H---------
ACH9 ----------
ACP1 ----------
JM H---------
WM ----------
P896 ----------
VE1 ----------
VE2 R-----L--E
VE3 --.-------
VE4 ------L--T
VE5 P--------E
VE6 P---------
VE7 H---------
VE8 ----------
RJS4-6 ----------
ENVVA ----------
ENVVB ----------
ENVVE -PL-------
US1 --------V-
US2 ----------
US3 ----------
US4 S---------
92BR028.8 --------VI
91HT652.11 PHA-------
3202A12 ----------
3202A21 -PL-------
MANC ----------
WEAU160 ----------
SAL1 R---------
94CU053 ---------T
93TH067A ----------
AD8 ----------

CONSENSUS-C p-----l--t
92BR025.9 KH----L--T
ETH2220 P-----L--T
BU910112 -P----L---
BR911513 NH----L--T
93MW959.18 PH----L--T
93MW960.3 P-----L--T
93MW965.26 P-----L--T
UG268A2 -P----L--T
SM145A P-----L--T
D747 S-----L--T
D760 A-----L--T

CONSENSUS-C p-----l--t

D1024 S-----L--T
ZAM18A -H----L--T
ZAM20A P-----L--T
DJ259A P-----L--T
DJ373A P-----I--T
SE364A P-----L--T
UIND1 S-----L--T
UIND2 S-----L--T
UIND4 P-----L--T
UIND5 A-----L--T
UIND6 S-----L--T
UIND7 S-----L--T
UIND8 S-----L--T
BU910905A N-----L--T
BU91007A P-----L--T
BU91003A K-----L--T
BU91002A -P----L--T
BR91015A NH----L--T
BU91001A -P----L---
BU91006B P-----L-V-
BU91008A -PA---L-VT
BU91004A P-----L-VT

CONSENSUS-D p--------t
84ZR085 P--------T
92UG021.16 P--------T
D2UG024W P--------T
UG-AMK-3 P--------T
93-43425-10 T--------T
93-43424 R---------
43424E T--------T
C971-416 PP-------T
WHO15-726 P--------T
87TZ4622 P--------T
94UG1141 P--------T
ELI P--------T
Z2Z6 P--------T
Z6 P-----A--T
NDK P--------T
92UG046.8 PH-------T
92UG024.2 P--------T
92UG038.1 P-------LT
JY1 PPA------T
UG269A P-------VT
UG274A2 P--------T
SE365A2 P--------A
CAR4020 PH----L-VT
93ZR001.3 P--------T
GP120AA P--------T
GP120AB P--------T

CONSENSUS-E ?p----l--t
92TH011A .P----L--T
KHO3 .P----L--T
KH08 .P----L--T
93TH966.8 .P----L--T
93TH975.15 .P----LK-T
92TH006.5 .P----L--I
TN235 .P----L--T
TN239 .P----L--T
TN241 .P----L--T
TN242 .P----L--T
TN243 .P----L--T
TN244 .P----L--T
92TH022.4 .P----L--T
93TH976.17 .P----L--T
CM238X .P----L--T
CM240 .P----L--T
CARELO .--------T
CAR4017 .-------TT
CAR4071 PY----L--T
CARMBA .P----L--T
AE_90CF402 P--------T
AE_93TH253 PP----L--T

CONSENSUS-F .-----l--T
BF_93BR029.4 .-----L--T
93BR020.1 .-----L--T
BZ163A .-----L--T
BZ126A .-----L--T

CONSENSUS-G s-a---l--t

92RU131.9 SAA---L--T
VI525A2 S-----L--T
AG_92NG083.2 S-A---L--T
AG_93NG003.1 S-A---L--T
KI4803 ----------
LBV217 S-----L--T
RU511B SAA---L--T
RU570 SPA---L--T
94-47621-7 TPA---L-VT
94-47622 TPA---L--M
92UG975.10 S-A---L--T
CAR4067 SPA---L-VT

CONSENSUS-H P-----m--?
90CR056 PN----M-VR

CONSENSUS-O ?-----a-vt
ANT70 H-----L-VT
MVP5180 RT----A-VS
VAU NH--E-A-VT
VI686 --ND----VT

CONSENSUS-CPZ ????----V?
CPZGAB RA------VT
CPZANT .FQD----VK
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gp120 Epitope 42
Epitope 42 PEIVTHSFNCGGEFF

CONSENSUS-B peivmhsfnCggeff

CONSENSUS-A l--tt----------
U455 I--TT----------
SF1703 L--TT----------
AG_IBNG V--TT----------
92RW020.5 I--TT---I------
92UG031.7 L--TT----------
92UG037.8 L--TT----------
TZ017 L--TT-------.S
UG275A I--TT------R---
UG273A L--TT----------
DJ264A I--TT----------
DJ263A I--TT----------
DJ258A I--TT-----R----
KENYA L--TT----------
CARGAN L--TT----------
CARSAS V--TT----------
CAR4054 I--TT-----R----
CAR286A L-VTT--------V-
CAR4023 L-VTT-----R----
CAR423A I--TIY----K----
VI191A L--TT----------
Q23-17 L--TT----------

CONSENSUS-B ---------------
C18MBC IVTQFY---------
LW123 L---T----------
WR27 ---------------
YU2 ----T----------
YU10 ----T----------
AC-3 ----T-----A----
JB ---------------
M23470 ---E-----------
M26864 ----T-M---A----
M30156 ----T----------
M737677 L-L---T--------
M737685 ---------------
WB --V-L-I--------
MA201 ---------------
SF128A -----Q---------
BAL2A ----T-T--------
GUNAA ------T--------
CM237X ---------------
MFA ----T----------
B1BR002W ---------------
BZ ------T--------
92BR014.1 ------T--------
168C ---------------
LW851 ----T----------
MA202 ---------------
IND9 ---------------
93-17305.3 ---A-P------K--
93-17305.18 ---A-----------
94-24612.17 ----------R----
94-24612.13 ----------R----
93-26807.2 -VG---I---R----
94-27290.3 --V---I--------
94-27481.6 ------N---R----
94-4995.48 ----------R----
93-08020.18 ------T--------
QZ4589 ---------------
91US006.10 ---E-----------
92TH014.12 ---------------
91HT651.11 L--------------
SF2 ----------R----
SF2B13 ----------R----
LAI ----T----------
HXB2R ----T----------
GP160EN ----T----------
ENVB ---------------
NY5CG ---------------
NL43 ----T----------
JRCSF ---------------
JRFL ---------------
ALA1 ----T----------
JH32 ---------------

CONSENSUS-B ---------------

BAL1 ----T----------
BRVA ---------------
91US005.11 ------T--------
BZ167A ----------R----
MA208 ---------------
ETR ------N--------
BA1A ----T----------
MN ---------------
CAM1 ---------------
ADA ---------------
JFL ------T--------
SIMI84 ---------------
BCSG3C ---------------
D31 ----T----------
SF162 ---------------
OYI ---------------
SF33 ----------R----
CDC42 ---------------
HAN ---------------
RF ----L----------
WMJ22 ----T----------
TB132 --------I-W----
92BR020.4 ----F----------
92US711.14 ---EQ----------
91US712.4 ---MTLM--------
92US714.1 ----R----------
92US715.6 -----L---------
92US716.6 -----L-L-------
92US657.1 ---------------
92HT593.1 ---------------
92HT594.10 ----L----------
92HT596.4 ----L----------
92HT599.24 ----T---T------
SC ---------------
92TH026.6 Q-----------K--
92BR021.6 ----------A----
ACH9 ------T--------
ACP1 ---------------
JM ----R--#---#-#-
WM ---------------
P896 ---------------
VE1 ----T----------
VE2 L--E------R----
VE3 ---------------
VE4 L--TT----------
VE5 ---E-----------
VE6 ----T----------
VE7 ---------------
VE8 ---------------
RJS4-6 ----T----------
ENVVA ---------------
ENVVB ---------------
ENVVE ---------------
US1 --V------------
US2 ---------------
US3 ---------------
US4 ----F----------
92BR028.8 --VI--T--------
91HT652.11 ----T----------
3202A12 ----R----------
3202A21 ---------------
MANC ----T----------
WEAU160 ---------------
SAL1 ---------------
94CU053 ---T--T--------
93TH067A ----R-T--------
AD8 ---------------

CONSENSUS-C l--tt-----r----
92BR025.9 L--TT-----R----
ETH2220 L--TT----------
BU910112 L---T-----R----
BR911513 L--TT-----R----
93MW959.18 L--TT-----R----
93MW960.3 L--TT-----R----
93MW965.26 L--TT-----R----
UG268A2 L--TT-----R----
SM145A L--TT-----R----
D747 L--TT-----R----
D760 L--TTY----R----

CONSENSUS-C l--tt-----r----

D1024 L--TT-----R----
ZAM18A L--TT-----R----
ZAM20A L--TT-----R----
DJ259A L--TT----------
DJ373A I--TT----------
SE364A L--TT-----R----
UIND1 L--TT-----R----
UIND2 L--TT-----R----
UIND4 L--TT-----R----
UIND5 L--TT-----R----
UIND6 L--TT-----R----
UIND7 L--TT-----R----
UIND8 L--TT-----R----
BU910905A L--TT-----R----
BU91007A L--TT-----R----
BU91003A L--TQ-I---R----
BU91002A L--TT-----R----
BR91015A L--TT-----R----
BU91001A L---T-----R----
BU91006B L-V-T-----R----
BU91008A L-VTT-----R----
BU91004A L-VTT-----R----

CONSENSUS-D ---tt----------
84ZR085 ---TT----------
92UG021.16 ---TT----------
D2UG024W ---TT----------
UG-AMK-3 ---TT----------
93-43425-10 ---TT---I------
93-43424 ---------------
43424E ---TT----------
C971-416 ---TT----------
WHO15-726 ---TT----------
87TZ4622 ---TT----------
94UG1141 ---TT----------
ELI ---TT----------
Z2Z6 ---TT----------
Z6 A--TT----------
NDK ---TS-ML----D--
92UG046.8 ---TT--L-------
92UG024.2 ---TT----------
92UG038.1 --LTT----------
JY1 ---TT----------
UG269A --VTK----------
UG274A2 ---TT----------
SE365A2 ---AT-----R----
CAR4020 L-VTT-----Q----
93ZR001.3 ---TT----------
GP120AA ---TT-------D--
GP120AB ---TT----------

CONSENSUS-E l--t--h---r----
92TH011A L--TT-H---R----
KHO3 L--T--H---R----
KH08 L--T--H---R----
93TH966.8 L--T--H---R----
93TH975.15 LK-T--H---R----
92TH006.5 L--IT-H---R----
TN235 L--T--H---K----
TN239 L--T--H---R----
TN241 L--T--H---R----
TN242 L--T--H---R----
TN243 L--T--H---R----
TN244 L--T--H---R----
92TH022.4 L--T--H---R----
93TH976.17 L--T--H---R----
CM238X L--T--H---R----
CM240 L--T--H---R----
CARELO ---T--N---R----
CAR4017 --TTN-I---R----
CAR4071 L--T--H---R----
CARMBA L--T------R----
AE_90CF402 ---T--H---R----
AE_93TH253 L--T--H-I-R----

CONSENSUS-F l--T------r----
BF_93BR029.4 L--T------R----
93BR020.1 L--TR-N---M----
BZ163A L--T------R----
BZ126A L--T------R----
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CONSENSUS-G l--tt-----r----

92RU131.9 L--TT-----R----
VI525A2 L--TT-----R----
AG_92NG083.2 L--TT-----R----
AG_93NG003.1 L--TT-----R----
KI4803 ---------------
LBV217 L--TA-----R----
RU511B L--TT-----R----
RU570 L--TA-----R----
94-47621-7 L-VTTY----R----
94-47622 L--MT-----R----
92UG975.10 L--TT----------
CAR4067 L-VTK----------

CONSENSUS-H m--?t-?---r----
90CR056 M-VRT-----R----

CONSENSUS-O a-vthlh---H----
ANT70 L-VTHLH---H----
MVP5180 A-VSHLH---H----
VAU A-VTNFF---H----
VI686 --VTHLH---H----

CONSENSUS-CPZ --V??-?---?----
CPZGAB --VTH-M--------
CPZANT --VKV-W---Q----

gp120 Epitope 43
Epitope 43 EFFYCNTTQLFNNTW

CONSENSUS-B effyCnttqLfnstw

CONSENSUS-A -------sg------
U455 -------SG----I-
SF1703 -----D-SG------
AG_IBNG -------SK------
92RW020.5 -------SG------
92UG031.7 -------SG----I-
92UG037.8 -------SG----N-
UG275A -----D-SG------
UG273A -------AG------
DJ264A -------SE------
DJ263A -------SE------
DJ258A -------SS------
KENYA ------SSG------
CARGAN -------SG----S-
CARSAS -------SG---K--
CAR4054 --------D------
CAR286A -V-----S#----S-
CAR4023 -----D-SR----I-
CAR423A -------SK------
VI191A -----S-SG------
Q23-17 -------SG------

CONSENSUS-B ---------------
C18MBC ------S-----G--
LW123 ------S--------
WR27 ------S--------
YU2 ------S----..--
YU10 ------S----..--
AC-3 ---F-KS--------
JB ---------------
M23470 --------K------
M26864 --------K----I-
M30156 -------K-------
M737677 ------S--------
M737685 ------S-P--SG--
WB ---------------
MA201 ---------------
SF128A --------K------
BAL2A ------S--------
GUNAA ---------------
CM237X -------S-------
MFA ------S--------
B1BR002W ---------------
BZ -----R---------
92BR014.1 -------------A-
168C --------G------
LW851 ------S--------
MA202 ---------------
IND9 --------K------
93-17305.3 K-----------N--
93-17305.18 ------------N--
94-24612.17 --------K------
94-24612.13 --------K------
93-26807.2 ---------------
94-27290.3 -------S-------
94-27481.6 --------K------
94-4995.48 --------K------
93-08020.18 --------K--D---
QZ4589 ------S--------
91US006.10 ---------------
92TH014.12 ---------------
91HT651.11 --------K------
SF2 ------------N--
SF2B13 -------A-------
LAI ------S--------
HXB2R ------S--------
GP160EN ------S--------
ENVB -----DS--------
NY5CG -----K---------
NL43 ------S--------
JRCSF ------S--------
JRFL ------S--------
ALA1 ------S--------
JH32 ------S--------
BAL1 ------S--------

CONSENSUS-B ---------------

BRVA ---F-----------
91US005.11 ---F----K------
BZ167A ------S--------
MA208 ---------------
ETR -----DSS------.
BA1A ------S--------
MN -------SP------
CAM1 ------------T--
ADA ------S--------
JFL ------S--------
SIMI84 ------S-K------
BCSG3C -----KS--------
D31 ------SA-------
SF162 ------S--------
OYI -------S-------
SF33 --------K------
CDC42 ------S------A-
HAN ------S-K------
RF ---------------
WMJ22 ------S--------
TB132 ---x----K------
92BR020.4 ---------------
92US711.14 ---------------
91US712.4 ------S--------
92US714.1 -----D--K------
92US715.6 ------S-K------
92US716.6 ------S--------
92US657.1 ---------------
92HT593.1 ---------------
92HT594.10 -------SK------
92HT596.4 -------SK------
92HT599.24 -------SK------
SC ------S----S---
92TH026.6 K------S-------
92BR021.6 -----------D-K-
ACH9 ------S-K------
ACP1 -----K-R--Y----
JM -#---DS----D---
WM ---F--A------I-
P896 -------A-------
VE1 ------S--------
VE2 ---------------
VE3 --------H----A-
VE4 ---F-S-A----T--
VE5 ------S--------
VE6 --------K------
VE7 -----S-A-------
VE8 ------SS-------
RJS4-6 ------S--------
ENVVA ---------------
ENVVB ---------------
ENVVE ------S--------
US1 --------N------
US2 ------S--------
US3 ------S--------
US4 -------S-------
92BR028.8 ------------NN-
91HT652.11 --------P---N--
3202A12 -----D---------
3202A21 ------S--------
MANC ------S--------
WEAU160 ------S--------
SAL1 ---------------
94CU053 ------S-R------
93TH067A -------S----G--
AD8 ------S--------

CONSENSUS-C -------sk-----y
92BR025.9 -------SS-----Y
ETH2220 -------SN-----K
BU910112 -------SK-----.
BR911513 -------SI---G-Y
93MW959.18 -------SG----NF
93MW960.3 -------SR-----Y
93MW965.26 ---C---SN--T-NL
UG268A2 -------SS----SD
SM145A -------SG-----Y
D747 -------SD---G-Y
D760 -------SG---G-Y
D1024 -------SN-----Y
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CONSENSUS-C -------sk-----y

ZAM18A -------SN-----Y
ZAM20A -------SI---RSH
DJ259A -------SD---...
DJ373A -------SA---DSI
SE364A -----D-SK---G-T
UIND1 -------SN---G-Y
UIND2 -------SD-----Y
UIND4 -------SG---G-L
UIND5 -------SR-----Y
UIND6 ----S--SK-----Y
UIND7 ------QSG---G-Y
UIND8 -------SG---G-Y
BU910905A -------SI---T-Y
BU91007A -------SK--KTSV
BU91003A -------SG-----Y
BU91002A -------SG-----Y
BR91015A -------SI---G-Y
BU91001A -------SK-----D
BU91006B -------SK---GAY
BU91008A -------S------Y
BU91004A --------K--S--Y

CONSENSUS-D -------sr------
84ZR085 -------SG----A-
92UG021.16 -------SG---NSV
D2UG024W -------SK---HSV
UG-AMK-3 -------SK---ISI
93-43425-10 -------SS---G--
93-43424 -----------S---
43424E -------SR---N--
C971-416 ---C---SK------
WHO15-726 -------SK------
87TZ4622 -------SE---I-.
94UG1141 --------R------
ELI -------SG------
Z2Z6 -------SG------
Z6 -------SG------
NDK D------SR------
92UG046.8 -----DASR---R-Y
92UG024.2 -------SK---HSV
92UG038.1 ---F---S-------
JY1 -------SR------
UG269A -----D-SR---DSY
UG274A2 -------SR---NSG
SE365A2 -------SG------
CAR4020 -------S----HK-
93ZR001.3 -------SK---ISI
GP120AA D------SK------
GP120AB -------SK------

CONSENSUS-E --------r---n-c
92TH011A ------------N-C
KHO3 --------R---N-C
KH08 --------K---N-C
93TH966.8 --------R---N-C
93TH975.15 --------K------
92TH006.5 -------PK---G-M
TN235 --------R---N-C
TN239 --------------C
TN241 --------------C
TN242 ------------N-C
TN243 --------R---N-C
TN244 --------R---N-C
92TH022.4 --------R--SN-C
93TH976.17 -----D------R--
CM238X --------K------
CM240 --------K---N-C
CARELO --------N------
CAR4017 ---------------
CAR4071 --------R---IST
CARMBA --------K------
AE_90CF402 --------A------
AE_93TH253 --------R---N-C

CONSENSUS-F -------sg--????
BF_93BR029.4 -------SG--....
93BR020.1 -------DE--....
BZ163A -------SG--....
BZ126A -------SG--....

CONSENSUS-G -------sg---ns?

92RU131.9 -------SG---NSE
VI525A2 -----K-SE------
AG_92NG083.2 -------SG---NNI
AG_93NG003.1 -------SG---ESG
KI4803 -----KS-P------
LBV217 -------SG----SI
RU511B -------SG---NSK
RU570 -------SD--RNNS
94-47621-7 --------G---N..
94-47622 -------SK--KIEL
92UG975.10 -------SK--....
CAR4067 -------SG----..

CONSENSUS-H -------sk------
90CR056 -------SG--....

CONSENSUS-O -------s?m--y-F
ANT70 -------AKM--Y-F
MVP5180 -------SGM--Y-F
VAU -------NR---H-F
VI686 -------SRM--YSF

CONSENSUS-CPZ -----?????-????
CPZGAB -------S-I-TD..
CPZANT -----DI-PW--A-Y
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gp120 Epitope 44-45
Epitope 44 FNNTWRLNHTEGTKGC
Epitope 45 TWFNSTWSTKGSNNT

NOTE: Epitopes 44 and 45 are in an extremely variable region
of Env, and are essentially unalignable due to frequent
insertions and deletions. A rough alignment spanning part of
this region is shown below.

CONSENSUS-B f.nstw???????????ngt??????????nnt??????????nd

CONSENSUS-A -.----n-----.....-s--..------s-d---------es--
U455 -.--I-...........--S........MS-DM........GP-G
SF1703 -.----GG.........-S-....DSIQES-S-........ES--
AG_IBNG -.----DNS........-S-.........A-H-........GS--
92RW020.5 -.----ES.........-S-........ES---........TS--
92UG031.7 -.--I-WE.........---......NNMP-S-........ET-G
92UG037.8 -.--N-TH.........-D-.....ASMKP-D-............
UG275A -.----NG.........-TS.......KQESSS.......TES-G
UG273A -.----NK.........-DS.......IKS-D-........KS--
DJ264A -.----DNSL.......-H-........ES-H-..........E-
DJ263A -.----...........-S-........WD-SSNHIE..SNHTEG
DJ258A -.----...........-SS......SIHT-YS.......SNDT-
KENYA -.----TNMQES.....-S-.....................ES--
CARGAN -.--S-KNE........-D-.........KSMK........GLKG
CARSAS -.-K--WGP........-S-........TN-Q-........IG--
CAR4054 -.----YNI........---.........G---.......QET-G
CAR286A -.--S-TDT........-S-..........-SS.....RTGNDT-
CAR4023 -.--I-K..........-D-.....GNITG-I-.....GWENF--
CAR423A -.----K..........---.......TEE-D-........ESE-
VI191A -.----E..........---.......QVA-D-........GS--
Q23-17 -.----YV.........-S-W.........-D-DSTQ....ES--

CONSENSUS-B ---------------------------------------------
C18MBC -.-G--...........---W........V-G-WSS..NNTTDTA
LW123 -.----F..........-S-W...STEGS.---EG........S-
WR27 -.----...........-S-......EG..-S-WS........DK
YU2 -...--...........-D-......RKL.---..........GR
YU10 -...--...........-D-......REL.---..........GR
AC-3 -.----K..........-D-......EVS.---K........G--
JB -.----...........---......EGSW-D-K........GPE
M23470 -.----TW.........-D-......EGS.DS-..........EG
M26864 -.--I-MP.........---.........W-S-DTS......NST
M30156 -.----...........-S-.......GS.QDGTAG.......SN
M737677 -.----..........N---.........R---EGG.....NIT-
M737685 -.SG--...........-TS........TW-D-TGS..NDTVG-N
WB -.----LS.........--ARK...EESNN-E-T...........
MA201 -.----TW........N---.......GES-V-GTEG......-S
SF128A -.----...........-D-R.......LF-S-WNNTIGSNNTEG
BAL2A -.----...........-V-EES.......---VE........-N
GUNAA -.----.........LV---#........#---KRS.......--
CM237X -.----...........-D-STW.......-D-........TG-S
MFA -.----..........F-S-WS....TEGS---EG........S-
B1BR002W -.----........QLN-I-........GS-G-T.........EG
BZ -.----...........---.....GTEG.-Y-E......GNS-E
92BR014.1 -.--A-ML.........---W....TGS..---...........K
168C -.----...........---..EEIVTERS-R-G........E--
LW851 -.----..........F-S-W....STEGS---........EGS-
MA202 -.----........TWN---.......GES-V-......GTEG-S
IND9 -.----......EAGKS-D-.......EG.-D-............
93-17305.3 -.-N--...........---DWT...YKWS-S-..........EK
93-17305.18 -.-N--...........---KWT...NEWS-S-..........EQ
94-24612.17 -.----.........GV---.....VKEE.-.D............
94-24612.13 -.----.........GV---.....VEEG.-.D............
93-26807.2 -.----.........GV-D-E.......EL-K-...........-
94-27290.3 -.----.........KM-D-G.......GV-D-EGLQ.....G-E
94-27481.6 -.----...........-S-W.......EM-S-EESK.....E--
94-4995.48 -.----E........NG-N-V........N---EI..........
93-08020.18 -.D---...........-V-......ERPN-A-.......GMQ-E
QZ4589 -.----.....NANGNG---......GGS............ND--
91US006.10 -.----PF.........-S-W.........-D-N......TEG-N
92TH014.12 -.----...........-D-.....STW.N---.........G-G
91HT651.11 -.----...........-S-.....EESKY-ES..........-I
SF2 -.-N--RL.........-H-.......EG...-K........G--
SF2B13 -.----NP.........-N-EG........---...........-
LAI -.----.F.........-S-W....STEGS---E........GS-
HXB2R -.----.F.........-S-W....STEGS---E........GS-
GP160EN -.----.F.........-S-W....STEES-S-E........GS-
ENVB -.----...........-V-.......EGS-D-AG........-I
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NY5CG -.----LF.........-S-W.........-D-E.....RSDN-E
NL43 -.----.F.........-S-W....STEGS---E........GS-
JRCSF -.----...........-D-.......EKSSG-E........G--
JRFL -.----N..........-N-.......EGS---E........G-.
ALA1 -.----...........-S-.E...GPKGS---E........E..
JH32 -.----LS.........-S-WN...DTEGS---G........G--
BAL1 -.----...........-V-.......EES---V........E-N
BRVA -.----YR.........-T-G.........-I-E........G-S
91US005.11 -.----NKY........-E-.........N-T-Y......AKG.E
BZ167A -.----NLS........-D-A........G-D-A........G--
MA208 -.----TWN........---......GESN-V-G......TEG-S
ETR -.---.HLS........---WW........-G-G........P.E
BA1A -.----...........-V-.......EES---V........E-N
MN -.----NG.........-N-W........N-T-G........S-N
CAM1 -.-T--LF.........---W.........-D-E..GLNNT..ER
ADA -.----NF.........---W.........-L-Q...SNGTEG--
JFL -.----LS.........---W.........-D-E...ESKDT.RE
SIMI84 -.----...........-D-.....STW..-D-.....TGSN.KG
BCSG3C -.----AG.........-N-W.........-SSA..ERSDDTG.G
D31 -.----...........-D-.....KES..---..........-G
SF162 -.----...........-N-.....IGP..---..........-G
OYI -.----...........-D-.....TRA..-S-..........EV
SF33 -.----NE.........-S-W.........-A-.........G--
CDC42 -.--A-...........-V-.........S-G-WSVTRKQKDTG-
HAN -.----...........-N-...........S-WND.....NG--
RF -.----...........-S-.......EGS---G........G--
WMJ22 -.----...........---D.IKGDNK..-S-............
TB132 -.----...........-S-.....EGN..DDGE.........ER
92BR020.4 -.----T..........-N-.....EGTS.-T-.........G--
92US711.14 -.----TTL........-N-.....GKS..-S-A..........G
91US712.4 -.----...........-S-....QLV...-D-G..........G
92US714.1 -.----VR........D-N-.NTWNMTKGL-S-D.......NTT-
92US715.6 -.----...........---....ESN...-TGD..........-
92US716.6 -.----...........YNN....GTN...STEG........N-T
92US657.1 -.----Y.........R---W....YW...-G-RIENGTEGLNDT
92HT593.1 -.----...........-S-....EES...-S-E.........EG
92HT594.10 -.----...........-D-....KRS....-ID..........G
92HT596.4 -.----...........-D-....KRS...SDID..........G
92HT599.24 -.----...........EFN....STW...-G-EGLDETNNGTGG
SC -.S---...........---.....EGS..---........GG--
92TH026.6 -.----.........NN---W.........-G-........TGYS
92BR021.6 -.D-K-.LNDT..WL..-A-.....DQP..--N............
ACH9 -.----...........-V-.....EET..-SNEGD...STIG--
ACP1 Y.----SD.........-S-W.........-D-.........GG-
JM -.D---QLNKSDGNW..-S-SS...IW...---EG......NITG
WM -.--I-...........---..NGTEGS..---..........G-
P896 -.----...........-V-.....GGT..-G-........EG--
VE1 -.----YANGTS.TW..-D-STN...GS..............AGG
VE2 -.----STTQLF.....-N-G...................NST-G
VE3 -.--A-...........-N-E.....GS..KD-........GEDA
VE4 -.-T--HSNNTW.....---E.....GS..-S-..........ER
VE5 -.----DI.........-N-WT....GS..---..........GE
VE6 -.----DTTQLA.....-S-W.........-S-EGS....NKT--
VE7 -.----...........MILY#SIYTED..-S-.......LIIEE
VE8 -.----...........-S-G.EDAIGP..-AN..........GE
RJS4-6 -.----MS.........-S-G.........-D-T.........GL
ENVVA -.----YA.........-D-EGS.......-D-..........KA
ENVVB -.----YA.........-D-RGS.......-DI..........KG
ENVVE -.----...........-D-G.........-V-ERS.....NNTE
US1 -.----...........---EE.......FDS-L.......SDAE
US2 -.----GA.........-D-.........WTES#.......#N-E
US3 -.----VNH........---W.........-S-WSSNNNT.DN-G
US4 -.----...........-I-E.......EV-K-K........E--
92BR028.8 -.-NN-L..........-D-........WM-D-IE.......A-E
91HT652.11 -.-N--..........F-S-E.NNGA...W-I-EGN.....NTVN
3202A12 -.----...........---E........G---EG........-S
3202A21 -.----...........-D-.........G-V-ER.....SNN-E
MANC -.----........NTG-D-R.......ES-D-NNT........G
WEAU160 -.----.........HA---.........WK--EGAD.......N
SAL1 -.----...........-A-EEPQYA..GE-D-............
94CU053 -.----...........-T-R.....STGL---EE..........
93TH067A -.-G--...........-N-IE.....................-S
AD8 -.----.........NF---W....NLTQS-G-EG........--

CONSENSUS-C -?---y------..-----------------s-----------?s
92BR025.9 -.---YTP.........-S-E.........-I-G.......TE-S
ETH2220 -.---KLELF.......-SSTNL......................
BU910112 -.---............DRSS.........STESA..........
BR911513 -.-G-Y...........-S-E.........-I-ETE.......-S
93MW959.18 -.--NF...........-D-EG........-S-...........L
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93MW960.3 -.---YNP.........---VS........-D-E........S-S
93MW965.26 -.T-NLF........TD-L-..........-T-............
UG268A2 -.--SDNN.........-S-.........................
SM145A -.---YNP.........-N-GSESN...................N
D747 -.-G-YMP.........---KS........-SS...........S
D760 -.-G-YMP.........---KS........-LN...........S
D1024 -.---YMP.........---KS........-SN...........S
ZAM18A -.---YKP.........-D-..........-S-.......YNP--
ZAM20A -.-RSHLGLF.......---E.........--S.........PQ.
DJ259A -.-..............-QSIT.....................-E
DJ373A -.-DSITNAPI......-NSST.....................DA
SE364A -.-G-THT.........ANS.........................
UIND1 -.-G-YMP.........---KSNL...................-S
UIND2 -.---Y..........NSs-ynstYMP...-G-KS........-A
UIND4 -.-G-L..........F---ynstDMH...-G-ES........-S
UIND5 -.---Y..........L---LITDMT....-D-G...........
UIND6 -.---Y.........IP---YMY.......-G-KS......NSTS
UIND7 -.-G-Y.........MH---KG........-SSS...........
UIND8 -.-G-Y.........MH---TS........-SSS...........
BU910905A -.-T-Y..........LVN..........N-L-EK........-S
BU91007A -.KTSVNP.........-I-.........................
BU91003A -.---YWP.........-S-R........EGK-TD........-S
BU91002A -.---YNS.........-S-D........NA-STD........-S
BR91015A -.-G-Y...........-S-.........E-I-ETE.......-S
BU91001A -.---D..........RSS............S-ESA.........
BU91006B -.-GAY..........N---Y.........-S-ENIE......-S
BU91008A -.---Y.........WF-S-HWFNSTES.A-G-E.........--
BU91004A -.S--Y.........IV-N-HDS.......-T-KIL.........

CONSENSUS-D -.----------------t------------s-----------??
84ZR085 -.--A-..........NISGHSTGL.....-D-............
92UG021.16 -.-NSV.......WTSNSTI........GA-G-............
D2UG024W -.-HSV........GEN-TL.....SISNGV--............
UG-AMK-3 -.-ISIG.........NSS.....ATSSTT-S-G..........G
93-43425-10 -.-G--NSTWNIR...N-TG........GA---...........Q
93-43424 -.S---..........N-T........RGP-G-........QG-E
43424E -.-N--HD.........-N-WNADSTWNDS---T..........A
C971-416 -.----........RNN-TS..........-S-...GVNSTGE-E
WHO15-726 -.----..........V---A.........-G-RPD........N
87TZ4622 -.-I-............-S-........GV-ES...........S
94UG1141 -.----...........KRN.....NSEWRSDNTP........DE
ELI -.----...........-IS.....AWN..-I-....ESNNST-T
Z2Z6 -.----...........DISKS...EWA..-S-....ESDDK...
Z6 -.----...........-INNS.....EGA-S-....ESDNK...
NDK -.----...........-Q-..........-S-.......GFN-G
92UG046.8 -.-R-Y...........-TS..........GS-.......GVN-S
92UG024.2 -.-HSV........GEN-TL.....SIS..-GV..........-T
92UG038.1 -.----G........SNDTS..........-S-.........Y-N
JY1 -.----...........-SS.......TWN-D-.......LNSEG
UG269A -.-DSY...........-TSAL...NSTQG-ES...........E
UG274A2 -.-NSGWENY.......-IS..........-S-........GG-E
SE365A2 -.----KT.........KSG........................-
CAR4020 -.-HK-...........-D-TGEM..SEQN---.........ESE
93ZR001.3 -.-ISI..........G-SS....ATSSTT-S-..........GG
GP120AA -.----...........-I-.......DTL-S-.......ELNDS
GP120AB -.----...........-I-.......DTL-S-.......ELNDS

CONSENSUS-E -.-n-c-.......-ig-e-......megc-g-..----...-??
92TH011A -.-N-C.........IG-E-......MKGC-D-............
KHO3 -.-N-C.........IG-E-......KEGC-G-............
KH08 -.-N-C.........IG-E-......MKGC-DA............
93TH966.8 -.-N-C.........IG-E-......IGGC-D-............
93TH975.15 -.----.........IG---......MEGR-SS..........DT
92TH006.5 -.-G-M........EGP-N-......EGPN-T-............
TN235 -.-N-C.........IE---......MGGC-G-............
TN239 -.---C.........IG-E-......MEGC-G-............
TN241 -.---C.........IG-E-......MKGC-G-............
TN242 -.-N-C.........IG-E-......MEGC-S-............
TN243 -.-N-C.........IG-E-......MNGC-G-............
TN244 -.-N-C.........IA---......IEGC-GN............
92TH022.4 -.SN-C.........IK-E-......MAGC-G-............
93TH976.17 -.-R--.........GE-E-......REGR...............
CM238X -.----.........TE--N......MEGH---............
CM240 -.-N-C.........LG-E-......MAGC-D-............
CARELO -.----.........EI-K-......MK.S-D-.........NLS
CAR4017 -.----.........RI-E-......MEKV-G-.........NSN
CAR4071 -.-IST...........---.........T-G-............
CARMBA -.----.........EM-K-......IEEL-G-............
AE_90CF402 -.----I..........---......MQEV-G-.........NSG
AE_93TH253 -.-N-CI.........G-K-...............MKEC....--
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CONSENSUS-F -.????------.....-d--......--.???-.......---g
BF_93BR029.4 -................-D-.....................VD-G
93BR020.1 -................-D-.......KF.-D-........GF-G
BZ163A -................-D-.....................GS-G
BZ126A -................-D-.....................GS-G

CONSENSUS-G -?-ns?----.......-n------------??------.---??
92RU131.9 -.-NSE...........-NSTI.......E-............-S
VI525A2 -.----LF.........-S-GLVNST...W-D-R..........K
AG_92NG083.2 -.-NNISNIN.......-E-.........................
AG_93NG003.1 -.-ESGG..........-D-T........................
KI4803 -.----NV.........-S-W.........-V-EGSNNT....GG
LBV217 -.--SILS.........-NNAPS.......-SS...........K
RU511B -.-NSK...........-NST........................
RU570 -R-NSK...........GDPT........................
94-47621-7 -.-N.............-N-.......ENE-D-............
94-47622 -.KIELS..........-NSTDSA.....E-G-............
92UG975.10 -................-DSIGSG.....................
CAR4067 -.--.............-S-KTT.......-D-KT........--

CONSENSUS-H -.--------.......-ss----n------g-........--??
90CR056 -................-SSWE.MHTNYTS-D-........KG-E

CONSENSUS-O -.-y-Fsc----------c--------q---i-n--......--g
ANT70 -.-Y-FSC.........---TC...SVS..-VSQG.......N-G
MVP5180 -.-Y-FI..........-C-KSGCQEIKGS-E-NK........-G
VAU -.-H-FSCKKNMTNNKI-C-..........-ISNNS.......-G
VI686 -.-YSFSCSGTSC....-SS.......QNN-A-H.........--

CONSENSUS-CPZ -.????---........?I-.......................-G
CPZGAB -.TD.............-I-.......................-G
CPZANT -.-A-YTGN........LI-.......................-G
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gp120 Epitope 46-47

CONSENSUS-B ?ndtitlpCrikqiinmwQe
Epitope 46 GSDTITLPCRIKQFINMWQE (DR4)
Epitope 47 GSDTITLPCRIKQFINMWQE (DR4 Dw10)

CONSENSUS-B ?ndtitlpCrikqiinmwQe

CONSENSUS-A s------q------v----r
U455 P-G----Q-----------R
SF1703 S----I-------------R
AG_IBNG S------Q------V----K
92RW020.5 S------T-----------K
92UG031.7 T-G------K---------R
92UG037.8 ....---------------R
UG275A S-GN---Q-----------R
UG273A S--I---Q-----------R
DJ264A .E-N---Q------V----K
DJ263A TEGN---Q------V----K
DJ258A DT-N---Q------V----K
KENYA S-----------.------R
CARGAN LKG----Q------V----R
CARSAS G-------------VR---R
CAR4054 T-G----Q-------R---R
CAR286A DT-I----------V-I--R
CAR4023 F--S-I--------V----R
CAR423A SE-P-V--------VH---R
VI191A S-------------VR---R
Q23-17 S------------------R

CONSENSUS-A s------q------v----r
C18MBC DTAN---------F------
LW123 .S------------------
WR27 .DKI-R--------------
YU2 .GRN----------------
YU10 .GRN----------------
AC-3 G-------------V----K
JB GPEN----------------
M23470 .EGN---------F------
M26864 NSTE-R--------V-----
M30156 .SNI----------------
M737677 IT------------------
M737685 G-N--I-Q--------LC-K
WB ....-I----------R---
MA201 .-S----Q-----F--L--K
SF128A TEGN----------------
BAL2A .-N----------------K
GUNAA .------Q--------S---
CM237X G-S-----------V-----
MFA .S-----------F------
B1BR002W .EGN------------R---
BZ S-E-------------R---
92BR014.1 ..KN------------R---
168C E---LI-Q-K-R--V-L--Q
LW851 GS------------------
MA202 G-S----Q-----F--L--K
IND9 ....----------------
93-17305.3 .EKN----------------
93-17305.18 .EQN----------------
94-24612.17 ...N----------------
94-24612.13 ...N----------------
93-26807.2 ..-----------F-----G
94-27290.3 G-E--I--------------
94-27481.6 E-------------------
94-4995.48 ....----------------
93-08020.18 Q-EN-------R--V-L---
QZ4589 D-------------V-----
91US006.10 G-N----------F------

92TH014.12 G-G-----------V-----
91HT651.11 .-I-L---------------
SF2 G----I--------------
SF2B13 ..-P-I--------------
LAI GS-----------F------
HXB2R GS-----------------K
GP160EN GS-----------F-----K
ENVB .-I----------------K
NY5CG N-E--I----------R---
NL43 GS-----------F------
JRCSF G----I--------------
JRFL G-.-----------------
ALA1 E..N----------V-----
JH32 G-------------------
BAL1 E-N-----------------
BRVA G-SP----------------
91US005.11 G.EN----------------
BZ167A G---LK-------FV-----
MA208 G-S----Q-----F--L--K
ETR P.EN----------V-----
BA1A E-N----------------K
MN S-NN---Q-K----------
CAM1 .ERN------------R---
ADA G-------------------
JFL .REP-I----------R---
SIMI84 .KGN---L--------R---
BCSG3C G.GN----------------
D31 .-G-----------------
SF162 .-G-------------R---
OYI .EV-----------V-----
SF33 G-------------------
CDC42 TG-I------------R--V
HAN G----I--------------
RF G-------------V-----
WMJ22 ...L---------------G
TB132 .ERN----------V-----
92BR020.4 G-------------VD----
92US711.14 ..GN-------R----V--K
91US712.4 ..GN---Q------------
92US714.1 TT-P-I--------------
92US715.6 ..-P-V-------V------
92US716.6 N-TI---Q-----------Q
92US657.1 NDTI----------------
92HT593.1 .EG-----------------
92HT594.10 ..G-----------V-----
92HT596.4 ..GI-I--------V-----
92HT599.24 TGGN----------V----R
SC G-----------E-------
92TH026.6 GYS-----------V-----
92BR021.6 ...-----------------
ACH9 G----V--------------
ACP1 GG-N----------------
JM ITGD---Q------V-----
WM .G-S----------------
P896 G--I---Q-----------K
VE1 AGGN---Q------V-----
VE2 T-G-----------VR----
VE3 EDAN------------L---
VE4 .ERI---Q------------
VE5 .GEN-I--------V-L---
VE6 T----V-G--------L---
VE7 IEEN------T----Y---#
VE8 .GEN---------V------
RJS4-6 .GLN------------R---
ENVVA .KAN----------------
ENVVB .KGN----------------
ENVVE NTEN---------------G
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CONSENSUS-A s------q------v----r

US1 DAEN---Q------------
US2 N-E--------------R--
US3 N-G--------R----R---
US4 E----I-----S-----C--
92BR028.8 A-EN------------R---
91HT652.11 TVN-----------------
3202A12 .-S----------------G
3202A21 N-EN---------------G
MANC ..GN----------L-L---
WEAU160 ..NN------------R---
SAL1 ....----------------
94CU053 ...I------------R---
93TH067A .-S--------R--V-----
AD8 .-------------------

CONSENSUS-C -?s---?-------------
92BR025.9 E-SI--I------------G
ETH2220 ...N---Q-----------G
BU910112 ...N--I------------G
BR911513 .-S---I-------------
93MW959.18 ..LS----------------
93MW960.3 S-S-----------------
93MW965.26 ...N---------------G
UG268A2 ...I---------------G
SM145A ..NN---Q------------
D747 ..S---I-------------
D760 ..S---I-------V-L---
D1024 ..S---IL-S----V-----
ZAM18A P------------------G
ZAM20A PQ.N--I----N--------
DJ259A .-EN---Q------------
DJ373A .DAN---Q------------
SE364A ...N--IQ-----------G
UIND1 .-S---I-------------
UIND2 .-A---I-------V-L---
UIND4 .-S---I-------------
UIND5 ...N--IQ-----------Q
UIND6 STSI--I-----------P-
UIND7 ...V--I------------G
UIND8 ...V--I-------------
BU910905A .-S--M--------------
BU91007A ....L---------------
BU91003A .-SN---Q-----------G
BU91002A .-S----------------G
BR91015A .-S---I-------------
BU91001A ...N--I------------G
BU91006B .-S----------------G
BU91008A .------------------G
BU91004A ...N--..-----------G

CONSENSUS-D -??----------------g
84ZR085 ...I--I-------------
92UG021.16 ....---------------G
D2UG024W ...N-----K----V--C-G
UG-AMK-3 ..G---I------------G
93-43425-10 ..QV---Q--------L--G
93-43424 G-E---------P-VT----
43424E ..AN---Q------------
C971-416 E-EI-K--------V----G
WHO15-726 ..NN--I-------------
87TZ4622 ..SI-R-------------G
94UG1141 .DE----Q------------
ELI T-TN---Q-------K---.
Z2Z6 ...P---Q-----------G
Z6 ...L---Q-----------G
NDK N-G-V---------V-L--R
92UG046.8 N-S--K-------------G
92UG024.2 .-TN-----K----V----G

CONSENSUS-D -??----------------g

92UG038.1 Y-N--KI----R----L---
JY1 SEG--K-------------G
UG269A ..EN----------------
UG274A2 G-E--R-Q------------
SE365A2 ..-N------------L--R
CAR4020 ESEN-------R---R---R
93ZR001.3 .GG---I------------G
GP120AA NDS---I------------G
GP120AB NDS---I------------G

CONSENSUS-E -???-----k---------g
92TH011A ....-I---K---------G
KHO3 ....-----K-----K---G
KH08 ....-I---K---------G
93TH966.8 ....-I---K---------G
93TH975.15 .DTP-V---K---------G
92TH006.5 ....-I---K----V--C-G
TN235 ....-I---K---------G
TN239 ....-I---K---------G
TN241 ....-----K---------G
TN242 ....--#--K-N-------G
TN243 ....-----K---------G
TN244 ....-----K---------G
92TH022.4 ....-I---K---------G
93TH976.17 ...N-----K----V----G
CM238X ...N-I---K----V----G
CM240 ....-----K---------G
CARELO NLSN----------G----G
CAR4017 NSNM-------R--V----R
CAR4071 ....---------V-K----
CARMBA ....----------V----G
AE_90CF402 NSGN----------V-----
AE_93TH253 .----I---K---------G

CONSENSUS-F --g-----------v-----
BF_93BR029.4 D-G-----------V-----
93BR020.1 F-G-----------V-----
BZ163A S-G----L-----MV-----
BZ126A S-G----L---R--V-----

CONSENSUS-G -???----------vr---r
92RU131.9 .-S------------R---R
VI525A2 ..KD---Q-K----VR---R
AG_92NG083.2 ....-----K----VR---K
AG_93NG003.1 ....-----K----VR---R
KI4803 .GGN---L-----F----E-
LBV217 ..KN----------VR---R
RU511B ....-----------R---R
RU570 ....----------VR---R
94-47621-7 ....----------VR---R
94-47622 ....-----K----VR---R
92UG975.10 ...N-----K----VR---R
CAR4067 .------Q------VK---R

CONSENSUS-H -???----------v----R
90CR056 G-EN----------V----R

CONSENSUS-O --g-??i---Lr-vVRs-mr
ANT70 N-G-..---KLR-VVRS-IR
MVP5180 .-G-..I--KLR-LVRS-MK
VAU .-G-QAI---LR-VVRD-MR
VI686 .---Q.I---L--VVRS-MR

CONSENSUS-CPZ .-G??I??---?--V??-??
CPZGAB .-GI-I-----R--VSS-MR
CPZANT .-GALIAH------V-H-GI
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gp120 Epitope 48
Epitope 48 LPCRIKQIINMWQEVY

CONSENSUS-B lpCrikqiinmwQevg

CONSENSUS-A -q------v----r--
U455 -Q-----------R--
SF1703 -------------R--
AG_IBNG -Q------V----K--
92RW020.5 -T-----------K--
92UG031.7 ---K---------R-E
92UG037.8 -------------R--
UG275A -Q-----------RA-
UG273A -Q-----------R--
DJ264A -Q------V----K--
DJ263A -Q------V----K--
DJ258A -Q------V----K--
KENYA ------------RA-
CARGAN -Q------V----RA-
CARSAS --------VR---R--
CAR4054 -Q-------R---R--
CAR286A --------V-I--R--
CAR4023 --------V----R--
CAR423A --------VH---R--
VI191A --------VR---R--
Q23-17 -------------RA-

CONSENSUS-B ----------------
C18MBC -------F--------
LW123 ----------------
WR27 ----------------
YU2 ----------------
YU10 ----------------
AC-3 --------V----K--
JB ----------------
M23470 -------F--------
M26864 --------V-------
M30156 ----------------
M737677 ----------------
M737685 -Q--------LC-K--
WB ----------R-----
MA201 -Q-----F--L--K--
SF128A ----------------
BAL2A -------------K--
GUNAA -Q--------S-----
CM237X --------V-------
MFA -------F--------
B1BR002W ----------R-----
BZ ----------R-----
92BR014.1 ----------R-----
168C -Q-K-R--V-L--Q--
LW851 ----------------
MA202 -Q-----F--L--K--
IND9 ----------------
93-17305.3 ----------------
93-17305.18 ----------------
94-24612.17 ----------------
94-24612.13 ----------------
93-26807.2 -------F-----G--
94-27290.3 ----------------
94-27481.6 ----------------
94-4995.48 ----------------
93-08020.18 -----R--V-L-----
QZ4589 --------V-------
91US006.10 -------F--------
92TH014.12 --------V-------
91HT651.11 ----------------
SF2 ----------------
SF2B13 ----------------
LAI -------F--------
HXB2R -------------K--
GP160EN -------F-----K--
ENVB -------------K--
NY5CG ----------R-----
NL43 -------F--------
JRCSF ----------------
JRFL ----------------
ALA1 --------V-------
JH32 ----------------
BAL1 ----------------

CONSENSUS-B ----------------

BRVA ----------------
91US005.11 ----------------
BZ167A -------FV-------
MA208 -Q-----F--L--K--
ETR --------V-------
BA1A -------------K--
MN -Q-K------------
CAM1 ----------R-----
ADA ----------------
JFL ----------R-----
SIMI84 -L--------R-----
BCSG3C ----------------
D31 ----------------
SF162 ----------R-----
OYI --------V-------
SF33 ----------------
CDC42 ----------R--V--
HAN ----------------
RF --------V-------
WMJ22 -------------G--
TB132 --------V------x
92BR020.4 --------VD------
92US711.14 -----R----V--K--
91US712.4 -Q--------------
92US714.1 ----------------
92US715.6 -------V--------
92US716.6 -Q-----------Q--
92US657.1 ----------------
92HT593.1 ----------------
92HT594.10 --------V-------
92HT596.4 --------V-------
92HT599.24 --------V----R--
SC ------E---------
92TH026.6 --------V-------
92BR021.6 ----------------
ACH9 ----------------
ACP1 ----------------
JM -Q------V-------
WM ----------------
P896 -Q-----------K--
VE1 -Q------V-------
VE2 --------VR------
VE3 ----------L-----
VE4 -Q--------------
VE5 --------V-L-----
VE6 -G--------L-----
VE7 ----T----Y---#.#
VE8 -------V--------
RJS4-6 ----------R-----
ENVVA ----------------
ENVVB ----------------
ENVVE -------------G--
US1 -Q--------------
US2 -----------R----
US3 -----R----R-----
US4 -----S-----C----
92BR028.8 ----------R-----
91HT652.11 ----------------
3202A12 -------------G--
3202A21 -------------G--
MANC --------L-L-----
WEAU160 ----------R-----
SAL1 ----------------
94CU053 ----------R-----
93TH067A -----R--V-------
AD8 ----------------

CONSENSUS-C ?---------------
92BR025.9 I------------G--
ETH2220 -Q-----------G--
BU910112 I------------G--
BR911513 I---------------
93MW959.18 ----------------
93MW960.3 ----------------
93MW965.26 -------------G--
UG268A2 -------------G--
SM145A -Q--------------
D747 I---------------
D760 I-------V-L-----
D1024 IL-S----V-------

CONSENSUS-C ?---------------

ZAM18A -------------G--
ZAM20A I----N----------
DJ259A -Q--------------
DJ373A -Q--------------
SE364A IQ-----------G--
UIND1 I---------------
UIND2 I-------V-L-----
UIND4 I---------------
UIND5 IQ-----------Q--
UIND6 I-----------P---
UIND7 I------------G--
UIND8 I---------------
BU910905A ----------------
BU91007A ----------------
BU91003A -Q-----------G--
BU91002A -------------G--
BR91015A I---------------
BU91001A I------------G--
BU91006B -------------G--
BU91008A -------------G--
BU91004A ..-----------G--

CONSENSUS-D -------------g--
84ZR085 I---------------
92UG021.16 -------------G--
D2UG024W ---K----V--C-G--
UG-AMK-3 I------------G--
93-43425-10 -Q--------L--G--
93-43424 ------P-VT------
43424E -Q--------------
C971-416 --------V----G--
WHO15-726 I---------------
87TZ4622 -------------G--
94UG1141 -Q--------------
ELI -Q-------K---.A-
Z2Z6 -Q-----------G--
Z6 -Q-----------G--
NDK --------V-L--R--
92UG046.8 -------------G--
92UG024.2 ---K----V----G--
92UG038.1 I----R----L-----
JY1 -------------G--
UG269A ----------------
UG274A2 -Q--------------
SE365A2 ----------L--R--
CAR4020 -----R---R---R--
93ZR001.3 I------------G--
GP120AA I------------G--
GP120AB I------------G--

CONSENSUS-E ---k---------ga-
92TH011A ---K---------G--
KHO3 ---K-----K---G--
KH08 ---K---------G--
93TH966.8 ---K---------GA-
93TH975.15 ---K---------GA-
92TH006.5 ---K----V--C-GA-
TN235 ---K---------GA-
TN239 ---K---------GA-
TN241 ---K---------GA-
TN242 #--K-N-------GA-
TN243 ---K---------GA-
TN244 ---K---------GA-
92TH022.4 ---K---------GA-
93TH976.17 ---K----V----GA-
CM238X ---K----V----GA-
CM240 ---K---------G--
CARELO --------G----G--
CAR4017 -----R--V----R--
CAR4071 -------V-K------
CARMBA --------V----G--
AE_90CF402 --------V-------
AE_93TH253 ---K---------G--

CONSENSUS-F --------v-------
BF_93BR029.4 --------V-------
93BR020.1 --------V-------
BZ163A -L-----MV-------
BZ126A -L---R--V-------
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CONSENSUS-G --------vr---r--

92RU131.9 ---------R---R--
VI525A2 -Q-K----VR---R--
AG_92NG083.2 ---K----VR---K--
AG_93NG003.1 ---K----VR---R--
KI4803 -L-----F----E---
LBV217 --------VR---R--
RU511B ---------R---R--
RU570 --------VR---R--
94-47621-7 --------VR---R--
94-47622 ---K----VR---R--
92UG975.10 ---K----VR---R--
CAR4067 -Q------VK---RT-

CONSENSUS-H --------v----R--
90CR056 --------V----R--

CONSENSUS-O i---Lr-vVRs-mrG-
ANT70 ---KLR-VVRS-IRGQ
MVP5180 I--KLR-LVRS-MKGE
VAU I---LR-VVRD-MRG-
VI686 I---L--VVRS-MRG-

CONSENSUS-CPZ ??---?--V??-??-?
CPZGAB -----R--VSS-MR--
CPZANT AH------V-H-GI-S

gp120 Epitope 49
Epitope 49 INMWQEVGKAMYAPP

CONSENSUS-B inmwQevgkamyapP

CONSENSUS-A v----r--q------
U455 -----R--Q------
SF1703 -----R--Q------
AG_IBNG V----K--Q------
92RW020.5 -----K--Q---P--
92UG031.7 -----R-EQ------
92UG037.8 -----R--Q-I----
UG275A -----RA---I----
UG273A -----R--R------
DJ264A V----K--R------
DJ263A V----K--L------
DJ258A V----K----I----
KENYA -----RA-Q------
CARGAN V----RA-Q------
CARSAS VR---R---------
CAR4054 -R---R--Q------
CAR286A V-I--R--Q------
CAR4023 V----R--Q----S-
CAR423A VH---R--Q---T--
VI191A VR---R--Q------
Q23-17 -----RA-Q------

CONSENSUS-B ---------------
C18MBC ---------------
LW123 ---------------
WR27 ---------------
YU2 ---------------
YU10 ---------------
AC-3 V----K---------
JB ---------------
M23470 ---------------
M26864 V--------------
M30156 ---------------
M737677 ---------------
M737685 --LC-K---------
WB --R------------
MA201 --L--K---------
SF128A ---------------
BAL2A -----K--R------
GUNAA --S------------
CM237X V--------------
MFA ---------------
B1BR002W --R------------
BZ --R------------
92BR014.1 --R------------
168C V-L--Q---------
LW851 ---------------
MA202 --L--K------D--
IND9 ---------------
93-17305.3 ---------------
93-17305.18 ---------------
94-24612.17 ---------------
94-24612.13 ---------------
93-26807.2 -----G---------
94-27290.3 ---------------
94-27481.6 ---------------
94-4995.48 ---------------
93-08020.18 V-L------------
QZ4589 V--------------
91US006.10 ---------------
92TH014.12 V--------------
91HT651.11 ---------------
SF2 ---------------
SF2B13 ---------------
LAI ---------------
HXB2R -----K---------
GP160EN -----K---------
ENVB -----K---------
NY5CG --R------------
NL43 ---------------
JRCSF ---------------
JRFL ---------------
ALA1 V--------------
JH32 ---------------
BAL1 --------R------

CONSENSUS-B ---------------

BRVA ---------------
91US005.11 ---------------
BZ167A V--------------
MA208 --L--K---------
ETR V--------------
BA1A -----K--R------
MN ---------------
CAM1 --R------------
ADA ---------------
JFL --R------------
SIMI84 --R------------
BCSG3C ---------------
D31 ---------------
SF162 --R------------
OYI V--------------
SF33 ---------------
CDC42 --R--V-------L-
HAN ---------------
RF V--------------
WMJ22 -----G---------
TB132 V------x--L-D--
92BR020.4 VD---------SV--
92US711.14 --V--K---------
91US712.4 ---------------
92US714.1 ---------------
92US715.6 ---------------
92US716.6 -----Q---------
92US657.1 ---------------
92HT593.1 ---------------
92HT594.10 V--------------
92HT596.4 V--------------
92HT599.24 V----R---------
SC ---------------
92TH026.6 V--------------
92BR021.6 ---------------
ACH9 ---------------
ACP1 ---------------
JM V--------------
WM ---------------
P896 -----K---------
VE1 V--------------
VE2 VR-------------
VE3 --L------------
VE4 ---------------
VE5 V-L-----Q------
VE6 --L------------
VE7 -Y---#.#P------
VE8 ---------------
RJS4-6 --R------------
ENVVA ---------------
ENVVB ---------------
ENVVE -----G---------
US1 ---------------
US2 ---R-----------
US3 --R------------
US4 ---C-----P-----
92BR028.8 --R------------
91HT652.11 ---------------
3202A12 -----G---------
3202A21 -----G---------
MANC L-L------------
WEAU160 --R------------
SAL1 ---------------
94CU053 --R-------I----
93TH067A V--------------
AD8 ---------------

CONSENSUS-C --------r------
92BR025.9 -----G--R------
ETH2220 -----G--R------
BU910112 -----G--R------
BR911513 --------R-I----
93MW959.18 --------R------
93MW960.3 --------R------
93MW965.26 -----G--R------
UG268A2 -----G--R------
SM145A --------Q------
D747 --------R------
D760 V-L-----R------
D1024 V-------R------
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CONSENSUS-C --------r------

ZAM18A -----G--Q------
ZAM20A ------------P--
DJ259A --------R------
DJ373A --------R------
SE364A -----G--R-I----
UIND1 --------R------
UIND2 V-L-----Q------
UIND4 --------R------
UIND5 -----Q--R------
UIND6 ----P---Q---P--
UIND7 -----G--R------
UIND8 --------Q------
BU910905A --------R------
BU91007A --------R------
BU91003A -----G--R-T----
BU91002A -----G--Q-I----
BR91015A --------R-I----
BU91001A -----G--R------
BU91006B -----G--Q------
BU91008A -----G--Q------
BU91004A -----G--R------

CONSENSUS-D -----g---------
84ZR085 ---------------
92UG021.16 -----G---------
D2UG024W V--C-G---------
UG-AMK-3 -----G---------
93-43425-10 --L--G--Q------
93-43424 VT-------------
43424E ---------------
C971-416 V----G---------
WHO15-726 ---------------
87TZ4622 -----G---------
94UG1141 ---------------
ELI -K---.A-#-I----
Z2Z6 -----G---------
Z6 -----G---------
NDK V-L--R---------
92UG046.8 -----G---------
92UG024.2 V----G---------
92UG038.1 --L------------
JY1 -----G---------
UG269A ---------------
UG274A2 ---------------
SE365A2 --L--R---------
CAR4020 -R---R--Q------
93ZR001.3 -----G---------
GP120AA -----G---------
GP120AB -----G---------

CONSENSUS-E -----ga-q------
92TH011A -----G--Q------
KHO3 -K---G--Q------
KH08 -----G--Q------
93TH966.8 -----GA-L------
93TH975.15 -----GA-Q------
92TH006.5 V--C-GA-Q------
TN235 -----GA-Q------
TN239 -----GA-Q------
TN241 -----GA-Q------
TN242 -----GA-QP-----
TN243 -----GA-Q------
TN244 -----GA-Q------
92TH022.4 -----GA-Q------
93TH976.17 V----GA-Q------
CM238X V----GA-Q------
CM240 -----G--Q------
CARELO G----G--R------
CAR4017 V----R--Q------
CAR4071 -K------Q------
CARMBA V----G--Q---N--
AE_90CF402 V-------R------
AE_93TH253 -----G--Q---N--

CONSENSUS-F v-------r----a-
BF_93BR029.4 V-------R----A-
93BR020.1 V-------R----N-
BZ163A V-------R----A-
BZ126A V-------R----A-

CONSENSUS-G vr---r--q------

92RU131.9 -R---R--Q------
VI525A2 VR---R--Q------
AG_92NG083.2 VR---K--Q----L-
AG_93NG003.1 VR---R--Q------
KI4803 ----E----------
LBV217 VR---R--Q------
RU511B -R---R--Q------
RU570 VR---R--Q------
94-47621-7 VR---R--Q------
94-47622 VR---R--Q------
92UG975.10 VR---R--Q------
CAR4067 VK---RT-Q---N--

CONSENSUS-H v----R--q------
90CR056 V----R--R------

CONSENSUS-O VRs-mrG-Sgl----
ANT70 VRS-IRGQSGL----
MVP5180 VRS-MKGESRI----
VAU VRD-MRG-SGL----
VI686 VRS-MRG-SGL----

CONSENSUS-CPZ V??-??-??GI-??-
CPZGAB VSS-MR--RGI----
CPZANT V-H-GI-S-GI-LA-

gp120 Epitope 50-51
Epitope 50 KQIINMWQEVGKAMYA
Epitope 51 KQIINMWQEVGKAMYA (DR)

CONSENSUS-B kqiinmwQevgkamya

CONSENSUS-A ---v----r--q----
U455 --------R--Q----
SF1703 --------R--Q----
AG_IBNG ---V----K--Q----
92RW020.5 --------K--Q---P
92UG031.7 --------R-EQ----
92UG037.8 --------R--Q-I--
UG275A --------RA---I--
UG273A --------R--R----
DJ264A ---V----K--R----
DJ263A ---V----K--L----
DJ258A ---V----K----I--
KENYA -.------RA-Q----
CARGAN ---V----RA-Q----
CARSAS ---VR---R-------
CAR4054 ----R---R--Q----
CAR286A ---V-I--R--Q----
CAR4023 ---V----R--Q----
CAR423A ---VH---R--Q---T
VI191A ---VR---R--Q----
Q23-17 --------RA-Q----

CONSENSUS-B ----------------
C18MBC --F-------------
LW123 ----------------
WR27 ----------------
YU2 ----------------
YU10 ----------------
AC-3 ---V----K-------
JB ----------------
M23470 --F-------------
M26864 ---V------------
M30156 ----------------
M737677 ----------------
M737685 -----LC-K-------
WB -----R----------
MA201 --F--L--K-------
SF128A ----------------
BAL2A --------K--R----
GUNAA -----S----------
CM237X ---V------------
MFA --F-------------
B1BR002W -----R----------
BZ -----R----------
92BR014.1 -----R----------
168C R--V-L--Q-------
LW851 ----------------
MA202 --F--L--K------D
IND9 ----------------
93-17305.3 ----------------
93-17305.18 ----------------
94-24612.17 ----------------
94-24612.13 ----------------
93-26807.2 --F-----G-------
94-27290.3 ----------------
94-27481.6 ----------------
94-4995.48 ----------------
93-08020.18 R--V-L----------
QZ4589 ---V------------
91US006.10 --F-------------
92TH014.12 ---V------------
91HT651.11 ----------------
SF2 ----------------
SF2B13 ----------------
LAI --F-------------
HXB2R --------K-------
GP160EN --F-----K-------
ENVB --------K-------
NY5CG -----R----------
NL43 --F-------------
JRCSF ----------------
JRFL ----------------
ALA1 ---V------------
JH32 ----------------
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CONSENSUS-B ----------------

BAL1 -----------R----
BRVA ----------------
91US005.11 ----------------
BZ167A --FV------------
MA208 --F--L--K-------
ETR ---V------------
BA1A --------K--R----
MN ----------------
CAM1 -----R----------
ADA ----------------
JFL -----R----------
SIMI84 -----R----------
BCSG3C ----------------
D31 ----------------
SF162 -----R----------
OYI ---V------------
SF33 ----------------
CDC42 -----R--V-------
HAN ----------------
RF ---V------------
WMJ22 --------G-------
TB132 ---V------x--L-D
92BR020.4 ---VD---------SV
92US711.14 R----V--K-------
91US712.4 ----------------
92US714.1 ----------------
92US715.6 --V-------------
92US716.6 --------Q-------
92US657.1 ----------------
92HT593.1 ----------------
92HT594.10 ---V------------
92HT596.4 ---V------------
92HT599.24 ---V----R-------
SC -E--------------
92TH026.6 ---V------------
92BR021.6 ----------------
ACH9 ----------------
ACP1 ----------------
JM ---V------------
WM ----------------
P896 --------K-------
VE1 ---V------------
VE2 ---VR-----------
VE3 -----L----------
VE4 ----------------
VE5 ---V-L-----Q----
VE6 -----L----------
VE7 ----Y---#.#P----
VE8 --V-------------
RJS4-6 -----R----------
ENVVA ----------------
ENVVB ----------------
ENVVE --------G-------
US1 ----------------
US2 ------R---------
US3 R----R----------
US4 S-----C-----P---
92BR028.8 -----R----------
91HT652.11 ----------------
3202A12 --------G-------
3202A21 --------G-------
MANC ---L-L----------
WEAU160 -----R----------
SAL1 ----------------
94CU053 -----R-------I--
93TH067A R--V------------
AD8 ----------------

CONSENSUS-C -----------r----
92BR025.9 --------G--R----
ETH2220 --------G--R----
BU910112 --------G--R----
BR911513 -----------R-I--
93MW959.18 -----------R----
93MW960.3 -----------R----
93MW965.26 --------G--R----
UG268A2 --------G--R----
SM145A -----------Q----
D747 -----------R----
D760 ---V-L-----R----

CONSENSUS-C -----------r----

D1024 ---V-------R----
ZAM18A --------G--Q----
ZAM20A N--------------P
DJ259A -----------R----
DJ373A -----------R----
SE364A --------G--R-I--
UIND1 -----------R----
UIND2 ---V-L-----Q----
UIND4 -----------R----
UIND5 --------Q--R----
UIND6 -------P---Q---P
UIND7 --------G--R----
UIND8 -----------Q----
BU910905A -----------R----
BU91007A -----------R----
BU91003A --------G--R-T--
BU91002A --------G--Q-I--
BR91015A -----------R-I--
BU91001A --------G--R----
BU91006B --------G--Q----
BU91008A --------G--Q----
BU91004A --------G--R----

CONSENSUS-D --------g-------
84ZR085 ----------------
92UG021.16 --------G-------
D2UG024W ---V--C-G-------
UG-AMK-3 --------G-------
93-43425-10 -----L--G--Q----
93-43424 -P-VT-----------
43424E ----------------
C971-416 ---V----G-------
WHO15-726 ----------------
87TZ4622 --------G-------
94UG1141 ----------------
ELI ----K---.A-#-I--
Z2Z6 --------G-------
Z6 --------G-------
NDK ---V-L--R-------
92UG046.8 --------G-------
92UG024.2 ---V----G-------
92UG038.1 R----L----------
JY1 --------G-------
UG269A ----------------
UG274A2 ----------------
SE365A2 -----L--R-------
CAR4020 R---R---R--Q----
93ZR001.3 --------G-------
GP120AA --------G-------
GP120AB --------G-------

CONSENSUS-E --------ga-q----
92TH011A --------G--Q----
KHO3 ----K---G--Q----
KH08 --------G--Q----
93TH966.8 --------GA-L----
93TH975.15 --------GA-Q----
92TH006.5 ---V--C-GA-Q----
TN235 --------GA-Q----
TN239 --------GA-Q----
TN241 --------GA-Q----
TN242 N-------GA-QP---
TN243 --------GA-Q----
TN244 --------GA-Q----
92TH022.4 --------GA-Q----
93TH976.17 ---V----GA-Q----
CM238X ---V----GA-Q----
CM240 --------G--Q----
CARELO ---G----G--R----
CAR4017 R--V----R--Q----
CAR4071 --V-K------Q----
CARMBA ---V----G--Q---N
AE_90CF402 ---V-------R----
AE_93TH253 --------G--Q---N

CONSENSUS-F ---v-------r----
BF_93BR029.4 ---V-------R----
93BR020.1 ---V-------R----
BZ163A --MV-------R----
BZ126A R--V-------R----

CONSENSUS-G ---vr---r--q----

92RU131.9 ----R---R--Q----
VI525A2 ---VR---R--Q----
AG_92NG083.2 ---VR---K--Q----
AG_93NG003.1 ---VR---R--Q----
KI4803 --F----E--------
LBV217 ---VR---R--Q----
RU511B ----R---R--Q----
RU570 ---VR---R--Q----
94-47621-7 ---VR---R--Q----
94-47622 ---VR---R--Q----
92UG975.10 ---VR---R--Q----
CAR4067 ---VK---RT-Q---N

CONSENSUS-H ---v----R--q----
90CR056 ---V----R--R----

CONSENSUS-O r-vVRs-mrG-Sgl--
ANT70 R-VVRS-IRGQSGL--
MVP5180 R-LVRS-MKGESRI--
VAU R-VVRD-MRG-SGL--
VI686 --VVRS-MRG-SGL--

CONSENSUS-CPZ ?--V??-??-??GI-?
CPZGAB R--VSS-MR--RGI--
CPZANT ---V-H-GI-S-GI-L
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gp120 Epitope 52
Epitope 52 FINMWQEVGKAMYAPPIS

CONSENSUS-B iinmwQevgkamyapPir

CONSENSUS-A -v----r--q-------q
U455 ------R--Q-------Q
SF1703 ------R--Q-------Q
AG_IBNG -V----K--Q-------Q
92RW020.5 ------K--Q---P---Q
92UG031.7 ------R-EQ-------Q
92UG037.8 ------R--Q-I-----Q
UG275A ------RA---I-----K
UG273A ------R--R-------K
DJ264A -V----K--R-------P
DJ263A -V----K--L-------S
DJ258A -V----K----I-----S
KENYA ------RA-Q-------Q
CARGAN -V----RA-Q-------T
CARSAS -VR---R----------K
CAR4054 --R---R--Q-------Q
CAR286A -V-I--R--Q-------Q
CAR4023 -V----R--Q----S--P
CAR423A -VH---R--Q---T---Q
VI191A -VR---R--Q-------Q
Q23-17 ------RA-Q-------P

CONSENSUS-B ------------------
C18MBC F----------------K
LW123 -----------------S
WR27 -----------------D
YU2 ------------------
YU10 ------------------
AC-3 -V----K----------G
JB -----------------S
M23470 F-----------------
M26864 -V---------------S
M30156 -----------------K
M737677 ------------------
M737685 ---LC-K-----------
WB ---R-------------S
MA201 F--L--K----------Q
SF128A ------------------
BAL2A ------K--R--------
GUNAA ---S-------------Q
CM237X -V---------------G
MFA F----------------S
B1BR002W ---R-------------Q
BZ ---R-------------S
92BR014.1 ---R-------------D
168C -V-L--Q----------Q
LW851 -----------------S
MA202 F--L--K------D---Q
IND9 ------------------
93-17305.3 -----------------S
93-17305.18 -----------------S
94-24612.17 -----------------S
94-24612.13 -----------------S
93-26807.2 F-----G----------S
94-27290.3 -----------------S
94-27481.6 -----------------S
94-4995.48 -----------------E
93-08020.18 -V-L-------------E
QZ4589 -V----------------
91US006.10 F----------------S
92TH014.12 -V----------------
91HT651.11 -----------------E
SF2 -----------------G
SF2B13 -----------------G
LAI F----------------S
HXB2R ------K----------S
GP160EN F-----K----------S
ENVB ------K-----------
NY5CG ---R-------------S
NL43 F----------------S
JRCSF -----------------K
JRFL ------------------
ALA1 -V---------------E
JH32 -----------------E
BAL1 ---------R--------

CONSENSUS-B ------------------

BRVA ------------------
91US005.11 ------------------
BZ167A FV---------------D
MA208 F--L--K----------Q
ETR -V----------------
BA1A ------K--R--------
MN -----------------E
CAM1 ---R-------------T
ADA ------------------
JFL ---R-------------N
SIMI84 ---R-------------E
BCSG3C -----------------S
D31 -----------------S
SF162 ---R--------------
OYI -V---------------S
SF33 -----------------E
CDC42 ---R--V-------L--K
HAN -----------------G
RF -V---------------S
WMJ22 ------G----------Q
TB132 -V------x--L-D---G
92BR020.4 -VD---------SV---K
92US711.14 ---V--K-----------
91US712.4 ------------------
92US714.1 ------------------
92US715.6 V-----------------
92US716.6 ------Q-----------
92US657.1 -----------------K
92HT593.1 -----------------E
92HT594.10 -V---------------S
92HT596.4 -V---------------S
92HT599.24 -V----R---------AS
SC -----------------K
92TH026.6 -V---------------K
92BR021.6 ------------------
ACH9 ------------------
ACP1 -----------------N
JM -V----------------
WM -----------------A
P896 ------K----------T
VE1 -V---------------T
VE2 -VR--------------Q
VE3 ---L-------------G
VE4 -----------------K
VE5 -V-L-----Q-------S
VE6 ---L-------------G
VE7 --Y---#.#P-------M
VE8 V----------------G
RJS4-6 ---R-------------E
ENVVA -----------------K
ENVVB -----------------K
ENVVE ------G----------S
US1 ------------------
US2 ----R------------A
US3 ---R--------------
US4 ----C-----P-------
92BR028.8 ---R--------------
91HT652.11 ------------------
3202A12 ------G----------S
3202A21 ------G----------S
MANC -L-L-------------S
WEAU160 ---R-------------E
SAL1 ------------------
94CU053 ---R-------I------
93TH067A -V----------------
AD8 ------------------

CONSENSUS-C ---------r-------a
92BR025.9 ------G--R-------E
ETH2220 ------G--R-------E
BU910112 ------G--R-------K
BR911513 ---------R-I-----N
93MW959.18 ---------R-------E
93MW960.3 ---------R-------A
93MW965.26 ------G--R-------A
UG268A2 ------G--R-------K
SM145A ---------Q-------K
D747 ---------R-------A
D760 -V-L-----R------FA
D1024 -V-------R-------E

CONSENSUS-C ---------r-------a

ZAM18A ------G--Q-------A
ZAM20A -------------P---A
DJ259A ---------R-------K
DJ373A ---------R-------Q
SE364A ------G--R-I-----A
UIND1 ---------R-------A
UIND2 -V-L-----Q-------A
UIND4 ---------R-------A
UIND5 ------Q--R-------E
UIND6 -----P---Q---P---A
UIND7 ------G--R-------E
UIND8 ---------Q-------A
BU910905A ---------R-------A
BU91007A ---------R-------S
BU91003A ------G--R-T-----A
BU91002A ------G--Q-I------
BR91015A ---------R-I-----N
BU91001A ------G--R-------K
BU91006B ------G--Q-------K
BU91008A ------G--Q-------K
BU91004A ------G--R-------A

CONSENSUS-D ------g----------e
84ZR085 -----------------E
92UG021.16 ------G----------E
D2UG024W -V--C-G----------Q
UG-AMK-3 ------G----------E
93-43425-10 ---L--G--Q-------E
93-43424 -VT---------------
43424E -----------------A
C971-416 -V----G----------E
WHO15-726 -----------------E
87TZ4622 ------G----------A
94UG1141 -----------------E
ELI --K---.A-#-I-----E
Z2Z6 ------G----------E
Z6 ------G----------E
NDK -V-L--R----------E
92UG046.8 ------G----------E
92UG024.2 -V----G----------Q
92UG038.1 ---L------------NE
JY1 ------G----------E
UG269A -----------------E
UG274A2 -----------------I
SE365A2 ---L--R----------E
CAR4020 --R---R--Q-------E
93ZR001.3 ------G----------E
GP120AA ------G----------E
GP120AB ------G----------E

CONSENSUS-E ------ga-q-------s
92TH011A ------G--Q-------S
KHO3 --K---G--Q-------S
KH08 ------G--Q-------E
93TH966.8 ------GA-L-------S
93TH975.15 ------GA-Q-------S
92TH006.5 -V--C-GA-Q-------S
TN235 ------GA-Q-------S
TN239 ------GA-Q--------
TN241 ------GA-Q-------S
TN242 ------GA-QP-------
TN243 ------GA-Q-------S
TN244 ------GA-Q-------S
92TH022.4 ------GA-Q--------
93TH976.17 -V----GA-Q-------S
CM238X -V----GA-Q-------S
CM240 ------G--Q-------S
CARELO -G----G--R-------S
CAR4017 -V----R--Q-------S
CAR4071 V-K------Q-------D
CARMBA -V----G--Q---N--VS
AE_90CF402 -V-------R-------S
AE_93TH253 ------G--Q---N---S

CONSENSUS-F -v-------r----a--a
BF_93BR029.4 -V-------R----A--A
93BR020.1 -V-------R----N--A
BZ163A MV-------R----A--S
BZ126A -V-------R----A--E
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CONSENSUS-G -vr---r--q-------a

92RU131.9 --R---R--Q-------A
VI525A2 -VR---R--Q-------A
AG_92NG083.2 -VR---K--Q----L--A
AG_93NG003.1 -VR---R--Q-------A
KI4803 F----E-----------E
LBV217 -VR---R--Q-------A
RU511B --R---R--Q-------A
RU570 -VR---R--Q-------A
94-47621-7 -VR---R--Q-------A
94-47622 -VR---R--Q-------A
92UG975.10 -VR---R--Q------RA
CAR4067 -VK---RT-Q---N---A

CONSENSUS-H -v----R--q-------?
90CR056 -V----R--R-------Q

CONSENSUS-O vVRs-mrG-Sgl-----?
ANT70 VVRS-IRGQSGL-----K
MVP5180 LVRS-MKGESRI-----P
VAU VVRD-MRG-SGL-----P
VI686 VVRS-MRG-SGL------

CONSENSUS-CPZ -V??-??-??GI-??-?-
CPZGAB -VSS-MR--RGI------
CPZANT -V-H-GI-S-GI-LA-R-

gp120 Epitope 53
Epitope 53 MWQEVGKAMYAPPIGC

CONSENSUS-B mwQevgkamyapPirg

CONSENSUS-A ---r--q-------q-
U455 ---R--Q-------Q-
SF1703 ---R--Q-------Q-
AG_IBNG ---K--Q-------Q-
92RW020.5 ---K--Q---P---Q-
92UG031.7 ---R-EQ-------Q-
92UG037.8 ---R--Q-I-----Q-
UG275A ---RA---I-----K-
UG273A ---R--R-------K-
DJ264A ---K--R-------P-
DJ263A ---K--L-------S-
DJ258A ---K----I-----S-
KENYA ---RA-Q-------Q-
CARGAN ---RA-Q-------T-
CARSAS ---R----------K-
CAR4054 ---R--Q-------Q-
CAR286A I--R--Q-------QR
CAR4023 ---R--Q----S--P-
CAR423A ---R--Q---T---Q-
VI191A ---R--Q-------Q-
Q23-17 ---RA-Q-------P-

CONSENSUS-B ----------------
C18MBC --------------K-
LW123 --------------S-
WR27 --------------D-
YU2 ----------------
YU10 ----------------
AC-3 ---K----------G-
JB --------------S-
M23470 ----------------
M26864 --------------S-
M30156 --------------K-
M737677 ----------------
M737685 LC-K------------
WB R-------------S-
MA201 L--K----------Q-
SF128A ----------------
BAL2A ---K--R---------
GUNAA S-------------Q-
CM237X --------------G-
MFA --------------S-
B1BR002W R-------------Q-
BZ R-------------S-
92BR014.1 R-------------D-
168C L--Q----------Q-
LW851 --------------S-
MA202 L--K------D---Q-
IND9 ----------------
93-17305.3 --------------S-
93-17305.18 --------------S-
94-24612.17 --------------S-
94-24612.13 --------------S-
93-26807.2 ---G----------S-
94-27290.3 --------------S-
94-27481.6 --------------S-
94-4995.48 --------------E-
93-08020.18 L-------------E-
QZ4589 ----------------
91US006.10 --------------S-
92TH014.12 ----------------
91HT651.11 --------------E-
SF2 --------------G-
SF2B13 --------------G-
LAI --------------S-
HXB2R ---K----------S-
GP160EN ---K----------S-
ENVB ---K------------
NY5CG R-------------S-
NL43 --------------S-
JRCSF --------------K-
JRFL ----------------
ALA1 --------------E-
JH32 --------------E-
BAL1 ------R---------

CONSENSUS-B ----------------

BRVA ----------------
91US005.11 ----------------
BZ167A --------------D-
MA208 L--K----------Q-
ETR ----------------
BA1A ---K--R---------
MN --------------E-
CAM1 R-------------T-
ADA ----------------
JFL R-------------N-
SIMI84 R-------------E-
BCSG3C --------------S-
D31 --------------S-
SF162 R---------------
OYI --------------S-
SF33 --------------E-
CDC42 R--V-------L--K-
HAN --------------G-
RF --------------S-
WMJ22 ---G----------Q-
TB132 -----x--L-D---G-
92BR020.4 ---------SV---K-
92US711.14 V--K------------
91US712.4 ----------------
92US714.1 ----------------
92US715.6 ----------------
92US716.6 ---Q------------
92US657.1 --------------K-
92HT593.1 --------------E-
92HT594.10 --------------S-
92HT596.4 --------------S-
92HT599.24 ---R---------AS-
SC --------------K-
92TH026.6 --------------K-
92BR021.6 ----------------
ACH9 ----------------
ACP1 --------------N-
JM ----------------
WM --------------A-
P896 ---K----------T-
VE1 --------------T-
VE2 --------------Q-
VE3 L-------------G-
VE4 --------------K-
VE5 L-----Q-------S-
VE6 L-------------G-
VE7 ---#.#P-------MR
VE8 --------------G-
RJS4-6 R-------------E-
ENVVA --------------K-
ENVVB --------------K-
ENVVE ---G----------S-
US1 ----------------
US2 -R------------A-
US3 R---------------
US4 -C-----P--------
92BR028.8 R---------------
91HT652.11 ----------------
3202A12 ---G----------S-
3202A21 ---G----------S-
MANC L-------------S-
WEAU160 R-------------E-
SAL1 ----------------
94CU053 R-------I-------
93TH067A ----------------
AD8 ----------------

CONSENSUS-C ------r-------a-
92BR025.9 ---G--R-------E-
ETH2220 ---G--R-------E-
BU910112 ---G--R-------K-
BR911513 ------R-I-----N-
93MW959.18 ------R-------E-
93MW960.3 ------R-------A-
93MW965.26 ---G--R-------A-
UG268A2 ---G--R-------K-
SM145A ------Q-------K-
D747 ------R-------A-
D760 L-----R------FAR
D1024 ------R-------E-
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CONSENSUS-C ------r-------a-

ZAM18A ---G--Q-------A-
ZAM20A ----------P---A-
DJ259A ------R-------K-
DJ373A ------R-------Q-
SE364A ---G--R-I-----A-
UIND1 ------R-------A-
UIND2 L-----Q-------A-
UIND4 ------R-------A-
UIND5 ---Q--R-------E-
UIND6 --P---Q---P---A-
UIND7 ---G--R-------E-
UIND8 ------Q-------A-
BU910905A ------R-------A-
BU91007A ------R-------S-
BU91003A ---G--R-T-----A-
BU91002A ---G--Q-I-------
BR91015A ------R-I-----N-
BU91001A ---G--R-------K-
BU91006B ---G--Q-------K-
BU91008A ---G--Q-------K-
BU91004A ---G--R-------A-

CONSENSUS-D ---g----------e-
84ZR085 --------------E-
92UG021.16 ---G----------E-
D2UG024W -C-G----------Q-
UG-AMK-3 ---G----------E-
93-43425-10 L--G--Q-------E-
93-43424 ----------------
43424E --------------A-
C971-416 ---G----------E-
WHO15-726 --------------E-
87TZ4622 ---G----------A-
94UG1141 --------------E-
ELI ---.A-#-I-----ER
Z2Z6 ---G----------E-
Z6 ---G----------E-
NDK L--R----------E-
92UG046.8 ---G----------E-
92UG024.2 ---G----------Q-
92UG038.1 L------------NE-
JY1 ---G----------E-
UG269A --------------E-
UG274A2 --------------I-
SE365A2 L--R----------E-
CAR4020 ---R--Q-------E-
93ZR001.3 ---G----------E-
GP120AA ---G----------E-
GP120AB ---G----------E-

CONSENSUS-E ---ga-q-------s-
92TH011A ---G--Q-------S-
KHO3 ---G--Q-------S-
KH08 ---G--Q-------E-
93TH966.8 ---GA-L-------S-
93TH975.15 ---GA-Q-------S-
92TH006.5 -C-GA-Q-------S-
TN235 ---GA-Q-------S-
TN239 ---GA-Q---------
TN241 ---GA-Q-------S-
TN242 ---GA-QP--------
TN243 ---GA-Q-------S-
TN244 ---GA-Q-------S-
92TH022.4 ---GA-Q---------
93TH976.17 ---GA-Q-------S-
CM238X ---GA-Q-------S-
CM240 ---G--Q-------S-
CARELO ---G--R-------SE
CAR4017 ---R--Q-------S-
CAR4071 ------Q-------DE
CARMBA ---G--Q---N--VS-
AE_90CF402 ------R-------SE
AE_93TH253 ---G--Q---N---S-

CONSENSUS-F ------r----a--a-
BF_93BR029.4 ------R----A--A-
93BR020.1 ------R----N--A-
BZ163A ------R----A--SE
BZ126A ------R----A--E-

CONSENSUS-G ---r--q-------a-

92RU131.9 ---R--Q-------A-
VI525A2 ---R--Q-------AA
AG_92NG083.2 ---K--Q----L--A-
AG_93NG003.1 ---R--Q-------A-
KI4803 --E-----------E-
LBV217 ---R--Q-------A-
RU511B ---R--Q-------A-
RU570 ---R--Q-------A-
94-47621-7 ---R--Q-------A-
94-47622 ---R--Q-------A-
92UG975.10 ---R--Q------RA-
CAR4067 ---RT-Q---N---A-

CONSENSUS-H ---R--q-------?-
90CR056 ---R--R-------Q-

CONSENSUS-O s-mrG-Sgl-----?-
ANT70 S-IRGQSGL-----K-
MVP5180 S-MKGESRI-----P-
VAU D-MRG-SGL-----P-
VI686 S-MRG-SGL-------

CONSENSUS-CPZ ?-??-??GI-??-?--
CPZGAB S-MR--RGI-------
CPZANT H-GI-S-GI-LA-R--

gp120 Epitope 54
Epitope 54 APPIGGQISCSSNITY

CONSENSUS-B apPirgqircssnItG

CONSENSUS-A ----q-v---e-----
U455 ----Q-V---E-----
SF1703 ----Q-V-K-I-----
AG_IBNG ----Q-I---D-----
92RW020.5 P---Q-V---E-----
92UG031.7 ----Q-I---D-----
92UG037.8 ----Q-V---E-----
UG275A ----K-V---V-----
UG273A ----K-V---E-----
DJ264A ----P-E---E-----
DJ263A ----S-E---K-----
DJ258A ----S-E---E-----
KENYA ----Q-I-K-V-----
CARGAN ----T-I---E-----
CARSAS ----K-A-N-R-----
CAR4054 ----Q-EL--D-----
CAR286A ----QRV---E-----
CAR4023 -S--P-E-S-N-----
CAR423A T---Q-E-K-E-----
VI191A ----Q-M---E-----
Q23-17 ----P-V-K-E-----

CONSENSUS-B ----------------
C18MBC ----K---K-T-----
LW123 ----S-----------
WR27 ----D-----------
YU2 ----------------
YU10 ----------------
AC-3 ----G-L---------
JB ----S-----------
M23470 ----------------
M26864 ----S-R---V-----
M30156 ----K-----------
M737677 ----------------
M737685 ------------K---
WB ----S-Y-N-------
MA201 ----Q-N-S-------
SF128A ----------------
BAL2A ----------------
GUNAA ----Q-----------
CM237X ----G---K-------
MFA ----S-----------
B1BR002W ----Q-----------
BZ ----S-R-S-L-----
92BR014.1 ----D-----L-H---
168C ----Q---S-------
LW851 ----S-----------
MA202 D---Q-N-S-------
IND9 ----------------
93-17305.3 ----S-----------
93-17305.18 ----S-----------
94-24612.17 ----S-P-S-------
94-24612.13 ----S-P-I-------
93-26807.2 ----S-P---------
94-27290.3 ----S-L---------
94-27481.6 ----S-P---------
94-4995.48 ----E-P---------
93-08020.18 ----E-----------
QZ4589 ------Y-N-------
91US006.10 ----S-----------
92TH014.12 ----------------
91HT651.11 ----E-----------
SF2 ----G---S-------
SF2B13 ----G---S-------
LAI ----S-----------
HXB2R ----S-----------
GP160EN ----S---------I-
ENVB ----------------
NY5CG ----S-----------
NL43 ----S-----------
JRCSF ----K-----------
JRFL ----------------
ALA1 ----E-----------
JH32 ----E-----------
BAL1 ----------------
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CONSENSUS-B ----------------

BRVA --------K-------
91US005.11 --------S-L-----
BZ167A ----D---S-------
MA208 ----Q-N-S-------
ETR ----------------
BA1A ----------------
MN ----E-----------
CAM1 ----T-T-S-------
ADA ----------------
JFL ----N-----------
SIMI84 ----E-H---------
BCSG3C ----S-----T-----
D31 ----S-----------
SF162 ----------------
OYI ----S-------K---
SF33 ----E-----------
CDC42 -L--K-L---------
HAN ----G-L---------
RF ----S---K-I-----
WMJ22 ----Q-----------
TB132 D---G-----T-----
92BR020.4 V---K-K-KS------
92US711.14 ------L---------
91US712.4 ----------------
92US714.1 ------P---------
92US715.6 ----------------
92US716.6 --------K-------
92US657.1 ----K---S-------
92HT593.1 ----E-----------
92HT594.10 ----S-----------
92HT596.4 ----S-----------
92HT599.24 ---AS---S---K---
SC ----K--VK-------
92TH026.6 ----K-------H---
92BR021.6 --------S-------
ACH9 --------N---K---
ACP1 ----N-----------
JM ----------------
WM ----A-----------
P896 ----T-----------
VE1 ----T---..WL----
VE2 ----Q---S-L-----
VE3 ----G-HLK-------
VE4 ----K-K---------
VE5 ----S---K-------
VE6 ----G-L-K-------
VE7 ----MRT-S---H---
VE8 ----G-L-K-------
RJS4-6 ----E-----------
ENVVA ----K-----------
ENVVB ----K-----------
ENVVE ----S-----------
US1 ------H---V-----
US2 ----A-----------
US3 ----------------
US4 --------I-------
92BR028.8 ----------------
91HT652.11 ------L-N-T-----
3202A12 ----S-----------
3202A21 ----S-----------
MANC ----S---S-------
WEAU160 ----E-----L-----
SAL1 --------N-------
94CU053 ------I---------
93TH067A ---------Y------
AD8 ----------------

CONSENSUS-C ----a-n-t-k-----
92BR025.9 ----E-I-T-R-----
ETH2220 ----E-I-M-R-----
BU910112 ----K-K-T-K-----
BR911513 ----N-I-T-K-----
93MW959.18 ----E-N-T-K-----
93MW960.3 ----A-N-T-K-----
93MW965.26 ----A-N-T-K-----
UG268A2 ----K-K-T-R-----
SM145A ----K-N-T-T-----
D747 ----A-N-T-K-----
D760 ---FARN-T-K-----
D1024 ----E-N-T-K-----

CONSENSUS-C ----a-n-t-k-----

ZAM18A ----A-N-T-K-----
ZAM20A P---A-N-T-I-----
DJ259A ----K-I-T-K--V--
DJ373A ----Q-I-A-K-----
SE364A ----A-N-T-K-----
UIND1 ----A-N-T-K-----
UIND2 ----A-N-T-R-----
UIND4 ----A-N-T-K-----
UIND5 ----E-N-T-I-----
UIND6 P---A-N-T-K-----
UIND7 ----E-N-T-K-----
UIND8 ----A-N-T-K-----
BU910905A ----A-L-Q-N-S---
BU91007A ----S-I-T-K-----
BU91003A ----A-K-T-N-----
BU91002A ------N-T-K-----
BR91015A ----N-I-T-K-----
BU91001A ----K-K-T-K-----
BU91006B ----K-N-T-K-----
BU91008A ----K-N-T-K-----
BU91004A ----A-N-T-K-----

CONSENSUS-D ----e-l-n-------
84ZR085 ----E---N-------
92UG021.16 ----E---N---T---
D2UG024W ----Q-L---------
UG-AMK-3 ----E-T---T-----
93-43425-10 ----E-L-I-T-----
93-43424 --------N---H---
43424E ----A-L-K-------
C971-416 ----E-L-N-------
WHO15-726 ----E-L-K-T-----
87TZ4622 ----A---N-------
94UG1141 ----E-F-N-------
ELI ----ERN-L-------
Z2Z6 ----E---N-------
Z6 ----E---N-------
NDK ----E-L-K-------
92UG046.8 ----E-L-K-------
92UG024.2 ----Q-L---------
92UG038.1 ---NE-L-N-T-----
JY1 ----E-L-K-T-----
UG269A ----E-I---------
UG274A2 ----I---K-------
SE365A2 ----E-V-S-------
CAR4020 ----E-V-N-T-----
93ZR001.3 ----E-T---T-----
GP120AA ----E-L-E-K-----
GP120AB ----E-L-E-R---R-

CONSENSUS-E ----s-r-n-v-----
92TH011A ----S-R-N-V-----
KHO3 ----S-I-N-L-----
KH08 ----E-R-N-V-----
93TH966.8 ----S-R-N-V-----
93TH975.15 ----S-K-N-V-----
92TH006.5 ----S-R-N-V-----
TN235 ----S-R-N-V-----
TN239 ------R-N-V-----
TN241 ----S-R-N-V-----
TN242 ------K-N-V-----
TN243 ----S-K-N-V-----
TN244 ----S-T-N-V-----
92TH022.4 ------R-N-V-----
93TH976.17 ----S-I-K-V-----
CM238X ----S-R-N-V-----
CM240 ----S-R-N-V-----
CARELO ----SELVN-V-----
CAR4017 ----S-VVN-V-----
CAR4071 ----DEA-N-V-----
CARMBA N--VS-V-N-V-----
AE_90CF402 ----SEV-N-V-----
AE_93TH253 N---S-N-N-V-----

CONSENSUS-F -a--a-n-t-n-----
BF_93BR029.4 -A--A-N-T-------
93BR020.1 -N--A-N-T-N-----
BZ163A -A--SEN-T-N-----
BZ126A -A--E-N-T-N-----

CONSENSUS-G ----a-n-t-k-----

92RU131.9 ----A-N-T-I-----
VI525A2 P-IRA-N-E-R-S---
AG_92NG083.2 -L--A-NLV-K-----
AG_93NG003.1 ----A-D-T-R-----
KI4803 ----E-----------
LBV217 ----A-N-T-K-----
RU511B ----A-N-T-R-----
RU570 ----A-N-I-K-----
94-47621-7 ----A-I---E-----
94-47622 ----A-N---E-----
92UG975.10 ---RA-N-T-K-----
CAR4067 N---A-N-T-I-----

CONSENSUS-H ----?-k-t-v-----
90CR056 ----Q-N-M-V-----

CONSENSUS-O ----?-NLt-r-----
ANT70 ----K-NLT-M-----
MVP5180 ----P-NLT-H-----
VAU ----P-NLV-R-----
VI686 ------NLT-I-H---

CONSENSUS-CPZ ??-?--N??-?-?---
CPZGAB ------N-T-N-----
CPZANT LA-R--NVS-T-S---
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gp120 Epitope 55
Epitope 55 SSNITGLLLTRDGGTC

CONSENSUS-B ssnItGllltrdggn?

CONSENSUS-A e-------------?-
U455 E-------------T.
SF1703 I-------------D.
AG_IBNG D-------------..
92RW020.5 E-------------..
92UG031.7 D-------------GD
92UG037.8 E------I------GN
UG275A V------I------G.
UG273A E-------------..
DJ264A E-------------S.
DJ263A K-------------S.
DJ258A E------I------S.
KENYA V------I------D.
CARGAN E-------------F.
CARSAS R-------------G.
CAR4054 D-------------V.
CAR286A E-------------L.
CAR4023 N-----x-------DD
CAR423A E-------------K.
VI191A E------I-----VG.
Q23-17 E-------------KD

CONSENSUS-B ----------------
C18MBC T------I-------.
LW123 ---------------N
WR27 ---------------S
YU2 --------------KD
YU10 --------------K.
AC-3 ------I-------KN
JB --------------KG
M23470 ---------------D
M26864 V--------------N
M30156 --------------..
M737677 --------------R.
M737685 --K-----------TD
WB -------I------TT
MA201 --------------IS
SF128A --------------ET
BAL2A --------------PE
GUNAA --------------..
CM237X ---------------N
MFA --------------KN
B1BR002W --------------I.
BZ L------I-----S-E
92BR014.1 L-H-----------..
168C ---------------.
LW851 ---------------N
MA202 --------------IS
IND9 -------I-------.
93-17305.3 ------M--V-----N
93-17305.18 ------I--A-----N
94-24612.17 ---------V----SN
94-24612.13 ---------V-----N
93-26807.2 ---------------.
94-27290.3 ---------V----EK
94-27481.6 ---------I-----N
94-4995.48 ---------------S
93-08020.18 -------I-------T
QZ4589 --------------IG
91US006.10 --------------I.
92TH014.12 ---------------S
91HT651.11 ---------------N
SF2 --------------T.
SF2B13 --------------I.
LAI ---------------N
HXB2R ---------------S
GP160EN ----I----------N
ENVB --------------S.
NY5CG --------------DK
NL43 ---------------N
JRCSF --------------K.
JRFL --------------IN
ALA1 --------------..
JH32 --------------DN
BAL1 --------------PE
BRVA ---------------N
91US005.11 L--------------R
BZ167A --------------..
MA208 --------------IN
ETR ---------------T
BA1A --------------PE
MN --------------KD
CAM1 --------------RG

CONSENSUS-B ----------------

ADA -------I------T.
JFL --------------KE
SIMI84 --------------K.
BCSG3C T-------------TS
D31 --------------KN
SF162 --------------KE
OYI --K-----------K.
SF33 --------------GD
CDC42 --------------GE
HAN -------I-------D
RF I-------------ED
WMJ22 --------------..
TB132 T--------------Q
92BR020.4 ---------------N
92US711.14 --------------SN
91US712.4 --------------I.
92US714.1 -------I-------N
92US715.6 ---------------S
92US716.6 --------------T.
92US657.1 ---------------T
92HT593.1 ---------------N
92HT594.10 --------------EN
92HT596.4 --------------EN
92HT599.24 --K------------V
SC ---------------S
92TH026.6 --H------------N
92BR021.6 --------------..
ACH9 --K------------.
ACP1 --------------DE
JM ---------------S
WM --------------IN
P896 --------------..
VE1 WL-------------.
VE2 L--------------.
VE3 --------------..
VE4 ---------------N
VE5 --------------VD
VE6 ---------------.
VE7 --H-----------TT
VE8 ---------------.
RJS4-6 --------------I.
ENVVA ---------------N
ENVVB --------------DN
ENVVE --------------KD
US1 V-------------MN
US2 ---------------K
US3 ---------------N
US4 --------------TN
92BR028.8 ------I--------E
91HT652.11 T-------------SN
3202A12 --------------KD
3202A21 --------------KD
MANC ---------------T
WEAU160 L-------------SS
SAL1 -------I------DD
94CU053 --------------ME
93TH067A ---------------N
AD8 -------I-------.

CONSENSUS-C k-------------t-
92BR025.9 R-------------TG
ETH2220 R------------AKE
BU910112 K-------------TT
BR911513 K-------------T.
93MW959.18 K----------G--PT
93MW960.3 K--------L----HT
93MW965.26 K-------------EN
UG268A2 R-------------ET
SM145A T--------L-----D
D747 K-----I--V----IE
D760 K--------V----ED
D1024 K--------V----TE
ZAM18A K-------------S.
ZAM20A I-------------ID
DJ259A K--V----------T.
DJ373A K-------------T.
SE364A K-------------TT
UIND1 K--------V----VG
UIND2 R--------V----RT
UIND4 K--------V----LK
UIND5 I--------E----T.
UIND6 K-----I--V----TT
UIND7 K--------V----LG
UIND8 K--------VAI--Ag
BU910905A N-S-----------VR
BU91007A K-------------G.
BU91003A N-------------I.
BU91002A K-----I-------S.

CONSENSUS-C k-------------t-

BR91015A K-------------T.
BU91001A K-------------TT
BU91006B K-------------SS
BU91008A K-----I--------L
BU91004A K-------------..

CONSENSUS-D --------------?-
84ZR085 --------------A.
92UG021.16 --T-----------VK
D2UG024W --------------..
UG-AMK-3 T-------------A.
93-43425-10 T-----II-------.
93-43424 --H----I------..
43424E ------II------..
C971-416 --------------A.
WHO15-726 T--------I----AN
87TZ4622 --------------A.
94UG1141 --------------AI
ELI --------------IN
Z2Z6 --------------TN
Z6 --------------TN
NDK --------------AN
92UG046.8 --------------..
92UG024.2 --------------..
92UG038.1 T-------------IG
JY1 T-------------VN
UG269A --------------IT
UG274A2 --------------V.
SE365A2 ---------L----IH
CAR4020 T-------------..
93ZR001.3 T-------------A.
GP120AA K-------------GA
GP120AB R---R---------GA

CONSENSUS-E v-----I-------a-
92TH011A V-----I-------DI
KHO3 L-----I-------PN
KH08 V-----I--A----P.
93TH966.8 V-----I-------A.
93TH975.15 V-----I-------D.
92TH006.5 V-----I-------A.
TN235 V-----I----N--A.
TN239 V-----I-------A.
TN241 V-----I-------A.
TN242 V-----I-------A.
TN243 V-----I-------A.
TN244 V-----I-------A.
92TH022.4 V-----I-------A.
93TH976.17 V-----I-------A.
CM238X V-----I-------A.
CM240 V-----I-------V.
CARELO V-----I-------P.
CAR4017 V-----I--I----..
CAR4071 V-----I--V----KI
CARMBA V-----I-------ML
AE_90CF402 V-----I-------IN
AE_93TH253 V-----I-------GG

CONSENSUS-F n-------------qn
BF_93BR029.4 --------------QN
93BR020.1 N-------------L.
BZ163A N-------------QN
BZ126A N-------------QN

CONSENSUS-G k---------------
92RU131.9 I--------------N
VI525A2 R-S----I-------N
AG_92NG083.2 K------I-------N
AG_93NG003.1 R-------------V.
KI4803 ---------------.
LBV217 K------I------..
RU511B R--------------G
RU570 K--------------.
94-47621-7 E-------------..
94-47622 E-------------RN
92UG975.10 K-------------Y.
CAR4067 I--------------.

CONSENSUS-H v------I--s-hv?-
90CR056 V------I--I-E--A

CONSENSUS-O r-----MI-Ql-?.pW
ANT70 M-----MI-QM-N.TW
MVP5180 H-----MI-QL-Q.PW
VAU R-----MI-QL-T.PW
VI686 I-H---MI-QM-M.PW

CONSENSUS-CPZ ?-?---??-??????-
CPZGAB N---------S-TPVT
CPZANT T-S---IM-E..-QIY
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gp120 Epitope 56
Epitope 56 RDGGTNVTNDTEVFRC

CONSENSUS-B rdggn?????net?.????????teiFRp

CONSENSUS-A ----?--...-ns-?...-----n-t---
U455 ----T.....-N-.........KN-T---
SF1703 ----D.....-NS.........AN-T---
AG_IBNG ----......-NS.........TN-T---
92RW020.5 ----......-NS.........TN-----
92UG031.7 ----GDA...-S-........NGN-T---
92UG037.8 ----GNI...--S...........Q----
UG275A ----G.....-NS.........EN-T---
UG273A ----......-GS........NTN-T---
DJ264A ----S.....-NST.........N-T---
DJ263A ----S.....-NST.........N-T-S-
DJ258A ----S.....-NST.........N-----
KENYA ----D.....-NSE.........S-T---
CARGAN ----F.....-NRT.......ND--T---
CARSAS ----G.....-NRS.........N-T---
CAR4054 ----V.....-N-Q.........NDT---
CAR286A ----L.....-S-Q.........N-T---
CAR4023 ----DD....-S-..........N-----
CAR423A ----K.....-T-..........NKT---
VI191A ---VG.....-NST.........N-T---
Q23-17 ----KD....-NV..........N-T---

CONSENSUS-B --------------.--------------
C18MBC -----.....-N-T.ND....NE--T---
LW123 -----NN...-GS...........-----
WR27 -----S....---..........------
YU2 ----KDT...-G-...........-----
YU10 ----K.....D.-........NG------
AC-3 ----KNGK..---........ND------
JB ----KG....-N-........NT------
M23470 -----D....-K-........NT--T---
M26864 -----N....---..........------
M30156 ----......-SS........ST--T---
M737677 ----R.....---........TT------
M737685 ----TD....-KN..........I-----
WB ----TT....-N-........NA------
MA201 ----IS....--S........KPN-----
SF128A ----ET....---..........--V---
BAL2A ----PED...-K-...........-V---
GUNAA ----......-GS........EN------
CM237X -----NKE..-K-..........--T---
MFA ----KNT...--S...........-V---
B1BR002W ----I.....-K-........NNN-T---
BZ ---S-E....-RS..........S-L---
92BR014.1 ----......-T-.......NRTE-----
168C -----.....-NS......SNNN------
LW851 -----NN...-GS...........-----
MA202 ----IS....--S........KPN-T---
IND9 -----.....-S-.........TN-T---
93-17305.3 -----N....-S-........NN------
93-17305.18 -----N....-S-........NN------
94-24612.17 ----SN....-D-..........------
94-24612.13 -----N....-S-.......NTA------
93-26807.2 -----.....-KDT......DNT------
94-27290.3 ----EK....-N-......NETTE-----
94-27481.6 -----N....-D-........NE------
94-4995.48 -----S....-R-..........N-T---
93-08020.18 -----T....---........KA--T---
QZ4589 ----IGT...-G-...........-----
91US006.10 ----I.....-QS........RTN-T---
92TH014.12 -----SE...-K-..........--T---
91HT651.11 -----N....-D-........TE--T---
SF2 ----T.....-V-........ND--V---
SF2B13 ----I.....-G-........ND--V---
LAI -----NN...-GS...........-----
HXB2R -----SN...--S...........-----
GP160EN -----NN...-GS...........-----
ENVB ----S.....-RS.......EPEV-----
NY5CG ----DKE...-S-..........------
NL43 -----NN...-GS...........-----
JRCSF ----K.....--S.........EI-----
JRFL ----INE...-G-...........-----
ALA1 ----......-SS........NN------
JH32 ----DNQ...---...........-T---
BAL1 ----PED...-K-...........-V---

CONSENSUS-B --------------.--------------

BRVA -----N....---........TD------
91US005.11 -----R....-D-........NG------
BZ167A ----......-N-........NE--T---
MA208 ----IN....-AS........KDN-T---
ETR -----TQN..-N-.......NSSI-----
BA1A ----PEA...-K-...........-V---
MN ----KDTDT.-D-...........-----
CAM1 ----RGE...---...........-T---
ADA ----T.....-SS.........GS-----
JFL ----KE....-GA...........-----
SIMI84 ----K.....--S........ET--T---
BCSG3C ----TSDT..-T-...........-T---
D31 ----KNKD..---...........-T---
SF162 ----KEIS..-T-...........-----
OYI ----K.....-T-........NGI-----
SF33 ----GDK...-S-..........------
CDC42 ----GE....-Q-..........------
HAN -----D....-SS.........T------
RF ----EDTT..-T-...........----L
WMJ22 ----......-SS........SRE-----
TB132 -----Q....-G-........NE------
92BR020.4 -----NEM..-T-...........-----
92US711.14 ----SNK...---...........-T---
91US712.4 ----I.....-KS.......ENG------
92US714.1 -----NNREI-T-...........-V---
92US715.6 -----S....---........NT------
92US716.6 ----T.....-A-..........N-T---
92US657.1 -----T....-K-.....GTENE------
92HT593.1 -----N....-K-........NG------
92HT594.10 ----EN....---...........-T---
92HT596.4 ----EN....-G-......ENNE--T---
92HT599.24 -----V....--S........KDN-T---
SC -----SK...-GS......KNEN------
92TH026.6 -----NE...-T-...........-----
92BR021.6 ----......-NS........SAN-T---
ACH9 -----.....---........TD--T---
ACP1 ----DE....--I........TNI-T---
JM -----SNS..-D-........NK--T---
WM ----IN....-N-.......NND------
P896 ----......-S-.......ETE------
VE1 -----.....-K-.......NNE--T---
VE2 -----.....---........NG--T---
VE3 ----......---.......STTN-T---
VE4 -----N....-D-........NG-A----
VE5 ----VDNS..-Q-...........-----
VE6 -----.....-N-.........NN-T---
VE7 ----TTN...---...........-T---
VE8 -----.....-N-.........NN-T---
RJS4-6 ----I.....-G-........ND--T---
ENVVA -----NE...-G-.....DENRTE-----
ENVVB ----DN....-V-...........-----
ENVVE ----KDE...-K-.........G------
US1 ----MN....-G-......KDNE--V---
US2 -----K....-DS........NG------
US3 -----N....-N-........NR------
US4 ----TNN...-R-........ND--T---
92BR028.8 -----E....-RS..........D-A---
91HT652.11 ----SN....-S-..........N-T---
3202A12 ----KDE...-K-.........G------
3202A21 ----KDE...-K-.........G------
MANC -----T....-T-.......GNT--T---
WEAU160 ----SSEE..-Q-...........-----
SAL1 ----DDT...---...........-V---
94CU053 ----ME....-S-..........--T---
93TH067A -----NGS..-T-...........-T---
AD8 -----.....-.H...NND....--T---

CONSENSUS-C ----t------d--?--------?-t---
92BR025.9 ----TGM...HD-...........-----
ETH2220 ---AKEP...HS-..........K-----
BU910112 ----TT....-DS..........--A---
BR911513 ----T.....-D-...........-T---
93MW959.18 -G--PT....-TK..........--T---
93MW960.3 ----HTNT..-N-...........-T---
93MW965.26 ----EN....-R-...........-T---
UG268A2 ----ETSET.-S-...........-T---
SM145A -----DP...KR-.....EEQNN--R---
D747 ----IEL...-D-.........K--T---
D760 ----EDT...-D-...........---S-
D1024 ----TES...-T-...........-T---
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CONSENSUS-C ----t------d--?--------?-t---

ZAM18A ----S.....-D-........TN--T---
ZAM20A ----IDT...-S-KITHETNGTRN-T---
DJ259A ----T.....-T-........TEG-----
DJ373A ----T.....-S-..........D-T---
SE364A ----TTN...-N-...........-----
UIND1 ----VGD...-TQ...........-V---
UIND2 ----RTDS..-D-...........-N---
UIND4 ----LK....-T-..........E-----
UIND5 ----T.....-N-S........T--T---
UIND6 ----TTES..---...........-T---
UIND7 ----LGPS..-D-.........E--T---
UIND8 AI--AgTEP.-D-...........-T---
BU910905A ----VRSDT.---.........E--T---
BU91007A ----G..QN.-GP...........-T---
BU91003A ----I.....-G-........NS--T---
BU91002A ----S...DA---...........-T---
BR91015A ----T.....-D-...........-T---
BU91001A ----TT....-DST..........-T---
BU91006B ----SSEA..-K-G..........-T---
BU91008A -----LT...-G-...........-T---
BU91004A ----......-K-ES......ND--T---

CONSENSUS-D ----?--..--ss-...------n-t---
84ZR085 ----A.....-N-.........QNDT---
92UG021.16 ----VK....-NS.........QN-T---
D2UG024W ----......-TS.........QN-T---
UG-AMK-3 ----A.....-S-..........N-T---
93-43425-10 -----.....-NS..........S-T---
93-43424 ----......-T-........NE--T---
43424E ----......-SS........NSS-T---
C971-416 ----A.....-NS.........QN-T---
WHO15-726 ----AN....-GS.........NN-T-G-
87TZ4622 ----A.....-SS..........D-T---
94UG1141 ----AI....-SS.........QN-T---
ELI ----IN....-S-..........N-T---
Z2Z6 ----TN....-SS..........N-T---
Z6 ----TN....-SS..........N-T---
NDK ----AN....-SS..........H-TI--
92UG046.8 ----......-N-R........QN-T---
92UG024.2 ----......-TS.........QN-T---
92UG038.1 ----IGK...-NS........QNNDT---
JY1 ----VN....-S-..........N-T---
UG269A ----IT....-NS..........N-T---
UG274A2 ----V....N-SS....NETSSKN-----
SE365A2 ----IH....-TS........NE--T---
CAR4020 ----......-TK....NGSKNDI-----
93ZR001.3 ----A.....-S-..........N-T---
GP120AA ----GAN..N-NS.........HN-T---
GP120AB ----GAN..N-NS.........HN-T---

CONSENSUS-E ----a--..--n--?......--n-T---
92TH011A ----DI....DK-..........N-T---
KHO3 ----PN....-M-..........N-T---
KH08 ----P.....-S-N.........S-T---
93TH966.8 ----A.....-N-S.........N-T---
93TH975.15 ----D.....-NST........TN-T---
92TH006.5 ----A.....-N-T.........N-T---
TN235 -N--A....I-T-..........N-T---
TN239 ----A.....-N-T.........N-T---
TN241 ----A....N-P-..........N-T---
TN242 ----A.....-N-N.........S-T---
TN243 ----A.....-T-T.........N-T---
TN244 ----A....T-N-.........NN-T---
92TH022.4 ----A.....-NA..........N-T---
93TH976.17 ----A.....-NSA.........S-T---
CM238X ----A.....-N-..........N-T---
CM240 ----V.....-N-.........DN-T---
CARELO ----P.....-TA..........N-T---
CAR4017 ----......---H........EN-T---
CAR4071 ----KIE...---..........I-T---
CARMBA ----ML....-N-Q.........N-T---
AE_90CF402 ----INQ...-Q-........NKN-T---
AE_93TH253 ----GG....-G-........NNE-T---

CONSENSUS-F ----qn-----q-......----?-t---
BF_93BR029.4 ----QN....-Q-..........E-T---
93BR020.1 ----L.....-S-..........N-T---
BZ163A ----QNN...-Q-...........-T---
BZ126A ----QNS...-Q-...........-T---

CONSENSUS-G -------...-n-.......---n-t---

92RU131.9 -----N....-NS........TNN-T---
VI525A2 -----N....-N-..........N-T---
AG_92NG083.2 -----N....-DS.........TE-T---
AG_93NG003.1 ----V.....-N-.........GN-T---
KI4803 -----.....-QS.......QNG--T---
LBV217 ----......-S-........NGN-T---
RU511B -----G....--S.........TN-T---
RU570 -----.....-N-..........N-T---
94-47621-7 ----......IDN.........TN-T---
94-47622 ----RN....-N-..........N-T---
92UG975.10 ----Y.....-N-..........N-T---
CAR4067 -----.....-S-.......ENR--T---

CONSENSUS-H s-hv?-....-?sae.......-nvT---
90CR056 I-E--A....SAE..........NYT---

CONSENSUS-O l-?.pW....-ss-?.....---n?Tl--
ANT70 M-N.TW....-SS........NNNVT---
MVP5180 L-Q.PW....-S-........GEN.TL--
VAU L-T.PW....-K-.......HPNSTTL--
VI686 M-M.PW....-KS..........NTT---

CONSENSUS-CPZ ?????-....-??.........-?????-
CPZGAB S-TPVT....-NS.........GNLT---
CPZANT ..-QIY....---...........VKVS-
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gp120 Epitope 57
Epitope 57 GNSNNESEIFRPGGG

CONSENSUS-B gn?????net?.????????teiFRpgGg

CONSENSUS-A -?--...-ns-?...-----n-t------
U455 -T.....-N-.........KN-T------
SF1703 -D.....-NS.........AN-T---T--
AG_IBNG -......-NS.........TN-T------
92RW020.5 -......-NS.........TN--------
92UG031.7 -GDA...-S-........NGN-T------
92UG037.8 -GNI...--S...........Q-------
UG275A -G.....-NS.........EN-T-----R
UG273A -......-GS........NTN-T------
DJ264A -S.....-NST.........N-T------
DJ263A -S.....-NST.........N-T-S----
DJ258A -S.....-NST.........N--------
KENYA -D.....-NSE.........S-T------
CARGAN -F.....-NRT.......ND--T------
CARSAS -G.....-NRS.........N-T---E--
CAR4054 -V.....-N-Q.........NDT---T--
CAR286A -L.....-S-Q.........N-T---T--
CAR4023 -DD....-S-..........N-----T--
CAR423A -K.....-T-..........NKT---I--
VI191A VG.....-NST.........N-T------
Q23-17 -KD....-NV..........N-T------

CONSENSUS-B -----------.-----------------
C18MBC --.....-N-T.ND....NE--T------
LW123 --NN...-GS...........--------
WR27 --S....---..........---------
YU2 -KDT...-G-...........--------
YU10 -K.....D.-........NG---------
AC-3 -KNGK..---........ND---------
JB -KG....-N-........NT---------
M23470 --D....-K-........NT--T------
M26864 --N....---..........---------
M30156 -......-SS........ST--T------
M737677 -R.....---........TT---------
M737685 -TD....-KN..........I--------
WB -TT....-N-........NA---------
MA201 -IS....--S........KPN--------
SF128A -ET....---..........--V------
BAL2A -PED...-K-...........-V------
GUNAA -......-GS........EN---------
CM237X --NKE..-K-..........--T------
MFA -KNT...--S...........-V------
B1BR002W -I.....-K-........NNN-T---A--
BZ S-E....-RS..........S-L------
92BR014.1 -......-T-.......NRTE--------
168C --.....-NS......SNNN---------
LW851 --NN...-GS...........--------
MA202 -IS....--S........KPN-T------
IND9 --.....-S-.........TN-T------
93-17305.3 --N....-S-........NN------A--
93-17305.18 --N....-S-........NN------A--
94-24612.17 -SN....-D-..........------E--
94-24612.13 --N....-S-.......NTA---------
93-26807.2 --.....-KDT......DNT---------
94-27290.3 -EK....-N-......NETTE--------
94-27481.6 --N....-D-........NE---------
94-4995.48 --S....-R-..........N-T------
93-08020.18 --T....---........KA--T------
QZ4589 -IGT...-G-...........--------
91US006.10 -I.....-QS........RTN-T------
92TH014.12 --SE...-K-..........--T------
91HT651.11 --N....-D-........TE--T------
SF2 -T.....-V-........ND--V------
SF2B13 -I.....-G-........ND--V------
LAI --NN...-GS...........--------
HXB2R --SN...--S...........--------
GP160EN --NN...-GS...........--------
ENVB -S.....-RS.......EPEV--------
NY5CG -DKE...-S-..........---------
NL43 --NN...-GS...........--------
JRCSF -K.....--S.........EI--------
JRFL -INE...-G-...........--------
ALA1 -......-SS........NN---------
JH32 -DNQ...---...........-T------
BAL1 -PED...-K-...........-V------

CONSENSUS-B -----------.-----------------

BRVA --N....---........TD---------
91US005.11 --R....-D-........NG---------
BZ167A -......-N-........NE--T------
MA208 -IN....-AS........KDN-T------
ETR --TQN..-N-.......NSSI--------
BA1A -PEA...-K-...........-V------
MN -KDTDT.-D-...........--------
CAM1 -RGE...---...........-T------
ADA -T.....-SS.........GS--------
JFL -KE....-GA...........--------
SIMI84 -K.....--S........ET--T------
BCSG3C -TSDT..-T-...........-T------
D31 -KNKD..---...........-T------
SF162 -KEIS..-T-...........--------
OYI -K.....-T-........NGI-----A--
SF33 -GDK...-S-..........------A--
CDC42 -GE....-Q-..........---------
HAN --D....-SS.........T---------
RF -EDTT..-T-...........----L---
WMJ22 -......-SS........SRE--------
TB132 --Q....-G-........NE---------
92BR020.4 --NEM..-T-...........--------
92US711.14 -SNK...---...........-T------
91US712.4 -I.....-KS.......ENG---------
92US714.1 --NNREI-T-...........-V------
92US715.6 --S....---........NT---------
92US716.6 -T.....-A-..........N-T------
92US657.1 --T....-K-.....GTENE---------
92HT593.1 --N....-K-........NG---------
92HT594.10 -EN....---...........-T------
92HT596.4 -EN....-G-......ENNE--T------
92HT599.24 --V....--S........KDN-T------
SC --SK...-GS......KNEN---------
92TH026.6 --NE...-T-...........--------
92BR021.6 -......-NS........SAN-T------
ACH9 --.....---........TD--T------
ACP1 -DE....--I........TNI-T------
JM --SNS..-D-........NK--T------
WM -IN....-N-.......NND---------
P896 -......-S-.......ETE---------
VE1 --.....-K-.......NNE--T------
VE2 --.....---........NG--T------
VE3 -......---.......STTN-T------
VE4 --N....-D-........NG-A-------
VE5 -VDNS..-Q-...........--------
VE6 --.....-N-.........NN-T------
VE7 -TTN...---...........-T---V--
VE8 --.....-N-.........NN-T------
RJS4-6 -I.....-G-........ND--T------
ENVVA --NE...-G-.....DENRTE--------
ENVVB -DN....-V-...........--------
ENVVE -KDE...-K-.........G---------
US1 -MN....-G-......KDNE--V------
US2 --K....-DS........NG---------
US3 --N....-N-........NR---------
US4 -TNN...-R-........ND--T------
92BR028.8 --E....-RS..........D-A------
91HT652.11 -SN....-S-..........N-T------
3202A12 -KDE...-K-.........G---------
3202A21 -KDE...-K-.........G---------
MANC --T....-T-.......GNT--T------
WEAU160 -SSEE..-Q-...........--------
SAL1 -DDT...---...........-V------
94CU053 -ME....-S-..........--T------
93TH067A --NGS..-T-...........-T-----R
AD8 --.....-.H...NND....--T------

CONSENSUS-C -t------d--?--------?-t------
92BR025.9 -TGM...HD-...........-----E--
ETH2220 AKEP...HS-..........K-----E--
BU910112 -TT....-DS..........--A---A--
BR911513 -T.....-D-...........-T------
93MW959.18 -PT....-TK..........--T------
93MW960.3 -HTNT..-N-...........-T------
93MW965.26 -EN....-R-...........-T------
UG268A2 -ETSET.-S-...........-T------
SM145A --DP...KR-.....EEQNN--R------
D747 -IEL...-D-.........K--T------
D760 -EDT...-D-...........---S----
D1024 -TES...-T-...........-T------
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CONSENSUS-C -t------d--?--------?-t------

ZAM18A -S.....-D-........TN--T------
ZAM20A -IDT...-S-KITHETNGTRN-T------
DJ259A -T.....-T-........TEG--------
DJ373A -T.....-S-..........D-T------
SE364A -TTN...-N-...........--------
UIND1 -VGD...-TQ...........-V------
UIND2 -RTDS..-D-...........-N------
UIND4 -LK....-T-..........E--------
UIND5 -T.....-N-S........T--T------
UIND6 -TTES..---...........-T------
UIND7 -LGPS..-D-.........E--T------
UIND8 -AgTEP.-D-...........-T------
BU910905A -VRSDT.---.........E--T---A--
BU91007A -G..QN.-GP...........-T------
BU91003A -I.....-G-........NS--T------
BU91002A -S...DA---...........-T------
BR91015A -T.....-D-...........-T------
BU91001A -TT....-DST..........-T---A--
BU91006B -SSEA..-K-G..........-T------
BU91008A --LT...-G-...........-T------
BU91004A -......-K-ES......ND--T---Q--

CONSENSUS-D -?--..--ss-...------n-t------
84ZR085 -A.....-N-.........QNDT------
92UG021.16 -VK....-NS.........QN-T------
D2UG024W -......-TS.........QN-T------
UG-AMK-3 -A.....-S-..........N-T------
93-43425-10 --.....-NS..........S-T------
93-43424 -......-T-........NE--T------
43424E -......-SS........NSS-T------
C971-416 -A.....-NS.........QN-T------
WHO15-726 -AN....-GS.........NN-T-G----
87TZ4622 -A.....-SS..........D-T------
94UG1141 -AI....-SS.........QN-T------
ELI -IN....-S-..........N-T------
Z2Z6 -TN....-SS..........N-T------
Z6 -TN....-SS..........N-T------
NDK -AN....-SS..........H-TI-----
92UG046.8 -......-N-R........QN-T------
92UG024.2 -......-TS.........QN-T------
92UG038.1 -IGK...-NS........QNNDT------
JY1 -VN....-S-..........N-T------
UG269A -IT....-NS..........N-T------
UG274A2 -V....N-SS....NETSSKN--------
SE365A2 -IH....-TS........NE--T------
CAR4020 -......-TK....NGSKNDI--------
93ZR001.3 -A.....-S-..........N-T------
GP120AA -GAN..N-NS.........HN-T------
GP120AB -GAN..N-NS.........HN-T------

CONSENSUS-E -a--..--n--?......--n-T------
92TH011A -DI....DK-..........N-T------
KHO3 -PN....-M-..........N-T------
KH08 -P.....-S-N.........S-T------
93TH966.8 -A.....-N-S.........N-T------
93TH975.15 -D.....-NST........TN-T------
92TH006.5 -A.....-N-T.........N-T------
TN235 -A....I-T-..........N-T------
TN239 -A.....-N-T.........N-T------
TN241 -A....N-P-..........N-T------
TN242 -A.....-N-N.........S-T------
TN243 -A.....-T-T.........N-T------
TN244 -A....T-N-.........NN-T------
92TH022.4 -A.....-NA..........N-T------
93TH976.17 -A.....-NSA.........S-T------
CM238X -A.....-N-..........N-T------
CM240 -V.....-N-.........DN-T------
CARELO -P.....-TA..........N-T------
CAR4017 -......---H........EN-T------
CAR4071 -KIE...---..........I-T------
CARMBA -ML....-N-Q.........N-T------
AE_90CF402 -INQ...-Q-........NKN-T------
AE_93TH253 -GG....-G-........NNE-T------

CONSENSUS-F -qn-----q-......----?-t------
BF_93BR029.4 -QN....-Q-..........E-T------
93BR020.1 -L.....-S-..........N-T------
BZ163A -QNN...-Q-...........-T------
BZ126A -QNS...-Q-...........-T------

CONSENSUS-G ----...-n-.......---n-t------

92RU131.9 --N....-NS........TNN-T------
VI525A2 --N....-N-..........N-T------
AG_92NG083.2 --N....-DS.........TE-T------
AG_93NG003.1 -V.....-N-.........GN-T------
KI4803 --.....-QS.......QNG--T------
LBV217 -......-S-........NGN-T---A--
RU511B --G....--S.........TN-T------
RU570 --.....-N-..........N-T------
94-47621-7 -......IDN.........TN-T------
94-47622 -RN....-N-..........N-T------
92UG975.10 -Y.....-N-..........N-T---A--
CAR4067 --.....-S-.......ENR--T------

CONSENSUS-H v?-....-?sae.......-nvT------
90CR056 --A....SAE..........NYT------

CONSENSUS-O .pW....-ss-?.....---n?Tl--v--
ANT70 .TW....-SS........NNNVT---I--
MVP5180 .PW....-S-........GEN.TL--V--
VAU .PW....-K-.......HPNSTTL-----
VI686 .PW....-KS..........NTT---V--

CONSENSUS-CPZ ??-....-??.........-?????-???
CPZGAB PVT....-NS.........GNLT---T--
CPZANT QIY....---...........VKVS-.AA
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gp120 Epitope 58
Epitope 58 FRPGGGDMRDNWRSEL

CONSENSUS-B FRpgGgdMrdnwRseL

CONSENSUS-A ----------------
U455 ------------K---
SF1703 ---T--N---------
AG_IBNG ----------------
92RW020.5 ------N---------
92UG031.7 ------N---------
92UG037.8 ----------------
UG275A -----R----------
UG273A -------------N--
DJ264A ----------------
DJ263A -S--------------
DJ258A ----------------
KENYA ----------------
CARGAN ----------------
CARSAS ---E--NT--------
CAR4054 ---T--N-K-------
CAR286A ---T-----N------
CAR4023 ---T-----N------
CAR423A ---I------------
VI191A ----------------
Q23-17 ----------------

CONSENSUS-B ----------------
C18MBC ----------------
LW123 ----------------
WR27 --------------x-
YU2 ----------------
YU10 ----------------
AC-3 ----------------
JB ----------------
M23470 ----------------
M26864 ----------------
M30156 ----------------
M737677 ------N-K-------
M737685 ----------------
WB ------N-K-------
MA201 ----------------
SF128A ----------------
BAL2A ----------------
GUNAA ----------------
CM237X --------------V-
MFA ----------------
B1BR002W ---A------------
BZ ----------------
92BR014.1 ----------------
168C ----------------
LW851 ----------------
MA202 ----------------
IND9 ----------------
93-17305.3 ---A------------
93-17305.18 ---A------K-----
94-24612.17 ---E------------
94-24612.13 ------N---------
93-26807.2 ----------------
94-27290.3 ------N-K-------
94-27481.6 ----------------
94-4995.48 ----------------
93-08020.18 ------E---------
QZ4589 ----------------
91US006.10 ------N-K-------
92TH014.12 ----------------
91HT651.11 ----------------
SF2 ----------------
SF2B13 ----------------
LAI ----------------
HXB2R ----------------
GP160EN ----------------
ENVB ----------------
NY5CG ----------------
NL43 ----------------
JRCSF ----------------
JRFL ----------------
ALA1 ----------------
JH32 ------N---------
BAL1 ----------------

CONSENSUS-B ----------------

BRVA ------N---------
91US005.11 ----------------
BZ167A ----------------
MA208 ----------------
ETR ----------------
BA1A ----------------
MN ----------------
CAM1 ----------------
ADA ----------------
JFL ------N-------K-
SIMI84 ----------------
BCSG3C ----------------
D31 ------N---------
SF162 ----------------
OYI ---A------------
SF33 ---A--N-K-------
CDC42 ----------------
HAN ------N------N--
RF --L---N---------
WMJ22 ------N---------
TB132 ------N---------
92BR020.4 ----------------
92US711.14 ----------------
91US712.4 ---------E------
92US714.1 ----------------
92US715.6 ------N-K-------
92US716.6 ------N---------
92US657.1 ----------------
92HT593.1 ----------------
92HT594.10 ----------------
92HT596.4 ----------------
92HT599.24 --------K-------
SC ----------------
92TH026.6 --------K-----K-
92BR021.6 ----------------
ACH9 ----------------
ACP1 ------N---------
JM ------N-K-------
WM ----------------
P896 ----------------
VE1 ----------------
VE2 ----------------
VE3 ----------------
VE4 -----------R----
VE5 ------A-------R-
VE6 ------N-K-------
VE7 ---V--N-K-------
VE8 ------N-K-------
RJS4-6 ----------------
ENVVA ----------------
ENVVB ----------------
ENVVE --------K-------
US1 ----------------
US2 ----------------
US3 ----------------
US4 ------N-K-------
92BR028.8 ------N-K-------
91HT652.11 ----------------
3202A12 --------K-------
3202A21 --------K-------
MANC ------N---------
WEAU160 ------N-K-------
SAL1 ----------------
94CU053 ----------------
93TH067A -----RN---------
AD8 ----------------

CONSENSUS-C ----------------
92BR025.9 ---E------------
ETH2220 ---E------------
BU910112 ---A----K-------
BR911513 ----------------
93MW959.18 ----------------
93MW960.3 ----------------
93MW965.26 --------K-------
UG268A2 ----------------
SM145A ----------------
D747 ------E---------
D760 -S--------------
D1024 ---------N------

CONSENSUS-C ----------------

ZAM18A ----------------
ZAM20A ----------------
DJ259A ----------------
DJ373A ----------------
SE364A ----------------
UIND1 ----------------
UIND2 -------S-N------
UIND4 ----------------
UIND5 ------N-K-------
UIND6 ---------N------
UIND7 ----------------
UIND8 ---------N------
BU910905A ---A------------
BU91007A ------N---------
BU91003A ------N-K-------
BU91002A ----------------
BR91015A ----------------
BU91001A ---A----K-------
BU91006B --------K-------
BU91008A -------------N--
BU91004A ---Q---------N--

CONSENSUS-D ----------------
84ZR085 ----------------
92UG021.16 -------------N--
D2UG024W ----------------
UG-AMK-3 ------N---------
93-43425-10 ----------------
93-43424 ------G---------
43424E ----------------
C971-416 ----------------
WHO15-726 -G--------------
87TZ4622 ----------------
94UG1141 ---------N------
ELI ----------------
Z2Z6 ----------------
Z6 ----------------
NDK I---------------
92UG046.8 ----------------
92UG024.2 ----------------
92UG038.1 ----------------
JY1 --------K----N--
UG269A ------N---------
UG274A2 ----------------
SE365A2 ----------------
CAR4020 ----------------
93ZR001.3 ------N---------
GP120AA ----------------
GP120AB -------V--------

CONSENSUS-E ------NiK-------
92TH011A ------NIK-------
KHO3 ------NIK----N--
KH08 ------NIK-------
93TH966.8 ------NIK-------
93TH975.15 ------NIK-------
92TH006.5 ------NIK-------
TN235 ------NIK--$--K-
TN239 ------NIK-------
TN241 ------NIK-------
TN242 ------NIK-------
TN243 ------NIK-------
TN244 ------NIK----N--
92TH022.4 ------NIK-------
93TH976.17 ------NIK-------
CM238X ------NIK-------
CM240 ------NIK-------
CARELO ------N-K-------
CAR4017 ------NIK-------
CAR4071 ------N-K-------
CARMBA ------NIK----N--
AE_90CF402 ------NIK-------
AE_93TH253 ------N-K----N--

CONSENSUS-F ------n-k-------
BF_93BR029.4 ------N-K-------
93BR020.1 ------N-K-------
BZ163A --------K-Y---V-
BZ126A ------N-K-------
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CONSENSUS-G ----------------

92RU131.9 ----------------
VI525A2 ---------G------
AG_92NG083.2 ----------------
AG_93NG003.1 ----------------
KI4803 ----------------
LBV217 ---A------------
RU511B ----------------
RU570 --------G-------
94-47621-7 ----------------
94-47622 ----------------
92UG975.10 ---A----K-------
CAR4067 ----------------

CONSENSUS-H ----------------
90CR056 ----------------

CONSENSUS-O l--v----k-I--T--
ANT70 ---I----K-I--T--
MVP5180 L--V----K-I--TK-
VAU L-------K-I--TQ-
VI686 ---V----K-I--T--

CONSENSUS-CPZ ??-??????-?--?--
CPZGAB ---T--N-K-I-----
CPZANT VS-.AARVA-Q--A--

gp120 Epitope 59
Epitope 59 DMRDNWRSELYKYKV

CONSENSUS-B dMrdnwRseLYkYKv

CONSENSUS-A ---------------
U455 ------K--------
SF1703 N--------------
AG_IBNG ---------------
92RW020.5 N--------------
92UG031.7 N--------------
92UG037.8 ---------------
UG275A ---------------
UG273A -------N-------
DJ264A ---------------
DJ263A ---------------
DJ258A ---------------
KENYA ---------------
CARGAN ---------------
CARSAS NT-------------
CAR4054 N-K------------
CAR286A ---N-----------
CAR4023 ---N-----------
CAR423A -----------R---
VI191A ---------------
Q23-17 ---------------

CONSENSUS-B ---------------
C18MBC ---------------
LW123 ---------------
WR27 --------x------
YU2 ---------------
YU10 ---------------
AC-3 ---------------
JB ---------------
M23470 ---------------
M26864 --------------L
M30156 ---------------
M737677 N-K------------
M737685 ---------------
WB N-K--------R---
MA201 ---------------
SF128A ---------------
BAL2A ---------------
GUNAA ---------------
CM237X --------V-----I
MFA ---------------
B1BR002W ---------------
BZ ---------------
92BR014.1 ---------------
168C ---------------
LW851 ---------------
MA202 ---------------
IND9 ---------------
93-17305.3 ---------------
93-17305.18 ----K----------
94-24612.17 ---------------
94-24612.13 N--------------
93-26807.2 ---------------
94-27290.3 N-K------------
94-27481.6 ---------------
94-4995.48 ---------------
93-08020.18 E--------------
QZ4589 ---------------
91US006.10 N-K------------
92TH014.12 ---------------
91HT651.11 ---------------
SF2 ---------------
SF2B13 ---------------
LAI ---------------
HXB2R ---------------
GP160EN ---------------
ENVB ---------------
NY5CG ---------------
NL43 ---------------
JRCSF ---------------
JRFL ---------------
ALA1 ---------------
JH32 N--------------
BAL1 ---------------

CONSENSUS-B ---------------

BRVA N--------------
91US005.11 ---------------
BZ167A ---------------
MA208 ---------------
ETR ---------------
BA1A ---------------
MN ---------------
CAM1 ---------------
ADA ---------------
JFL N-------K------
SIMI84 ---------------
BCSG3C ---------------
D31 N--------------
SF162 ---------------
OYI ---------------
SF33 N-K------------
CDC42 ---------------
HAN N------N-------
RF N--------------
WMJ22 N--------------
TB132 N--------------
92BR020.4 ---------------
92US711.14 ---------------
91US712.4 ---E-----------
92US714.1 ---------------
92US715.6 N-K------------
92US716.6 N--------------
92US657.1 ---------------
92HT593.1 ---------------
92HT594.10 ---------------
92HT596.4 ---------------
92HT599.24 --K------------
SC ---------------
92TH026.6 --K-----K------
92BR021.6 ---------------
ACH9 ---------------
ACP1 N--------------
JM N-K------------
WM ---------------
P896 ---------------
VE1 ---------------
VE2 ---------------
VE3 ---------------
VE4 -----R---------
VE5 A-------R------
VE6 N-K------------
VE7 N-K------------
VE8 N-K------------
RJS4-6 ---------------
ENVVA ---------------
ENVVB ---------------
ENVVE --K------------
US1 ---------------
US2 ---------------
US3 ---------------
US4 N-K------------
92BR028.8 N-K------------
91HT652.11 -----------R---
3202A12 --K------------
3202A21 --K------------
MANC N--------------
WEAU160 N-K------------
SAL1 ---------------
94CU053 ---------------
93TH067A N----------R---
AD8 ---------------

CONSENSUS-C ---------------
92BR025.9 ---------------
ETH2220 ---------------
BU910112 --K------------
BR911513 ---------------
93MW959.18 ---------------
93MW960.3 ---------------
93MW965.26 --K------------
UG268A2 ---------------
SM145A ---------------
D747 E--------------
D760 ---------------
D1024 ---N-----------
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CONSENSUS-C ---------------

ZAM18A ---------------
ZAM20A ---------------
DJ259A ---------------
DJ373A ---------------
SE364A ---------------
UIND1 ---------------
UIND2 -S-N-----------
UIND4 ---------------
UIND5 N-K------------
UIND6 ---N-----------
UIND7 ---------------
UIND8 ---N-----------
BU910905A ---------------
BU91007A N--------------
BU91003A N-K------------
BU91002A ---------------
BR91015A ---------------
BU91001A --K------------
BU91006B --K------------
BU91008A -------N-------
BU91004A -------N-------

CONSENSUS-D ---------------
84ZR085 ---------------
92UG021.16 -------N-------
D2UG024W ---------------
UG-AMK-3 N--------------
93-43425-10 ---------------
93-43424 G--------------
43424E ---------------
C971-416 ---------------
WHO15-726 ---------------
87TZ4622 ---------------
94UG1141 ---N-----------
ELI ---------------
Z2Z6 ---------------
Z6 ---------------
NDK ---------------
92UG046.8 ---------------
92UG024.2 ---------------
92UG038.1 ---------------
JY1 --K----N-------
UG269A N--------------
UG274A2 ---------------
SE365A2 ---------------
CAR4020 ---------------
93ZR001.3 N--------------
GP120AA ---------------
GP120AB -V-------------

CONSENSUS-E NiK------------
92TH011A NIK------------
KHO3 NIK----N-------
KH08 NIK------------
93TH966.8 NIK------------
93TH975.15 NIK------------
92TH006.5 NIK------------
TN235 NIK--$--K------
TN239 NIK------------
TN241 NIK------------
TN242 NIK------------
TN243 NIK------------
TN244 NIK----N-------
92TH022.4 NIK------------
93TH976.17 NIK------------
CM238X NIK------------
CM240 NIK------------
CARELO N-K------------
CAR4017 NIK------------
CAR4071 N-K------------
CARMBA NIK----N-------
AE_90CF402 NIK------------
AE_93TH253 N-K----N-------

CONSENSUS-F n-k------------
BF_93BR029.4 N-K------------
93BR020.1 N-K------------
BZ163A --K-Y---V------
BZ126A N-K------------

CONSENSUS-G ---------------

92RU131.9 ---------------
VI525A2 ---G-----------
AG_92NG083.2 --------------T
AG_93NG003.1 --------------I
KI4803 ---------------
LBV217 ---------------
RU511B ---------------
RU570 --G------------
94-47621-7 ---------------
94-47622 ---------------
92UG975.10 --K------------
CAR4067 ---------------

CONSENSUS-H ---------------
90CR056 ---------------

CONSENSUS-O --k-I--T--f----
ANT70 --K-I--T--FN---
MVP5180 --K-I--TK--N---
VAU --K-I--TQ-F----
VI686 --K-I--T--F----

CONSENSUS-CPZ ???-?--?--??-?-
CPZGAB N-K-I----------
CPZANT RVA-Q--A--SR-Q-

gp120 Epitope 60
Epitope 60 RDNWRSELYKYKVVK

CONSENSUS-B rdnwRseLYkYKvvk

CONSENSUS-A ---------------
U455 ----K----------
SF1703 ---------------
AG_IBNG ---------------
92RW020.5 ---------------
92UG031.7 ---------------
92UG037.8 --------------R
UG275A ---------------
UG273A -----N--------Q
DJ264A ---------------
DJ263A ---------------
DJ258A ---------------
KENYA ---------------
CARGAN ---------------
CARSAS ---------------
CAR4054 K-------------E
CAR286A -N------------E
CAR4023 -N------------E
CAR423A ---------R----E
VI191A ---------------
Q23-17 --------------E

CONSENSUS-B ---------------
C18MBC --------------Q
LW123 ---------------
WR27 ------x-------x
YU2 ---------------
YU10 ---------------
AC-3 ---------------
JB --------------R
M23470 ---------------
M26864 ------------LI-
M30156 ---------------
M737677 K--------------
M737685 ---------------
WB K--------R-----
MA201 ---------------
SF128A ---------------
BAL2A ---------------
GUNAA ---------------
CM237X ------V-----I--
MFA ---------------
B1BR002W ---------------
BZ ---------------
92BR014.1 ---------------
168C ---------------
LW851 ---------------
MA202 ---------------
IND9 ---------------
93-17305.3 ---------------
93-17305.18 --K------------
94-24612.17 --------------R
94-24612.13 --------------R
93-26807.2 --------------R
94-27290.3 K-------------R
94-27481.6 --------------R
94-4995.48 ---------------
93-08020.18 ---------------
QZ4589 --------------E
91US006.10 K--------------
92TH014.12 ---------------
91HT651.11 ---------------
SF2 -------------I-
SF2B13 ---------------
LAI ---------------
HXB2R ---------------
GP160EN ---------------
ENVB --------------E
NY5CG ---------------
NL43 ---------------
JRCSF ---------------
JRFL ---------------
ALA1 ---------------
JH32 ---------------
BAL1 ---------------



   

HIV Helper T-cell Epitopes

II-163
DEC 97

CONSENSUS-B ---------------

BRVA ---------------
91US005.11 ---------------
BZ167A ---------------
MA208 ---------------
ETR ---------------
BA1A ---------------
MN --------------T
CAM1 ---------------
ADA ---------------
JFL ------K--------
SIMI84 ---------------
BCSG3C ---------------
D31 ---------------
SF162 ---------------
OYI ---------------
SF33 K--------------
CDC42 ---------------
HAN -----N---------
RF --------------R
WMJ22 --------------R
TB132 ---------------
92BR020.4 --------------R
92US711.14 ---------------
91US712.4 -E-------------
92US714.1 ---------------
92US715.6 K-------------R
92US716.6 ---------------
92US657.1 ---------------
92HT593.1 ---------------
92HT594.10 ---------------
92HT596.4 ---------------
92HT599.24 K--------------
SC ---------------
92TH026.6 K-----K--------
92BR021.6 --------------R
ACH9 ---------------
ACP1 ---------------
JM K--------------
WM ---------------
P896 --------------R
VE1 ---------------
VE2 ---------------
VE3 -------------I-
VE4 ---R-----------
VE5 ------R--------
VE6 K--------------
VE7 K-------------Q
VE8 K--------------
RJS4-6 ---------------
ENVVA ---------------
ENVVB ---------------
ENVVE K--------------
US1 ---------------
US2 ---------------
US3 --------------R
US4 K-------------R
92BR028.8 K--------------
91HT652.11 ---------R----R
3202A12 K--------------
3202A21 K--------------
MANC ---------------
WEAU160 K--------------
SAL1 ---------------
94CU053 ---------------
93TH067A ---------R-----
AD8 ---------------

CONSENSUS-C --------------e
92BR025.9 --------------E
ETH2220 --------------E
BU910112 K-------------E
BR911513 --------------E
93MW959.18 --------------E
93MW960.3 --------------E
93MW965.26 K-------------E
UG268A2 --------------E
SM145A --------------E
D747 --------------E
D760 --------------E
D1024 -N------------E

CONSENSUS-C --------------e

ZAM18A --------------E
ZAM20A --------------E
DJ259A --------------E
DJ373A --------------E
SE364A --------------E
UIND1 --------------E
UIND2 -N------------E
UIND4 --------------E
UIND5 K-------------E
UIND6 -N------------E
UIND7 ---------------
UIND8 -N------------E
BU910905A --------------E
BU91007A --------------E
BU91003A K-------------E
BU91002A --------------E
BR91015A --------------E
BU91001A K-------------E
BU91006B K-------------E
BU91008A -----N--------E
BU91004A -----N--------E

CONSENSUS-D ---------------
84ZR085 ---------------
92UG021.16 -----N--------R
D2UG024W -------------I-
UG-AMK-3 ---------------
93-43425-10 ---------------
93-43424 ---------------
43424E ---------------
C971-416 ---------------
WHO15-726 ---------------
87TZ4622 --------------R
94UG1141 -N-------------
ELI --------------Q
Z2Z6 ---------------
Z6 ---------------
NDK ---------------
92UG046.8 --------------R
92UG024.2 -------------I-
92UG038.1 --------------R
JY1 K----N--------R
UG269A --------------R
UG274A2 --------------R
SE365A2 --------------R
CAR4020 --------------R
93ZR001.3 ---------------
GP120AA --------------R
GP120AB --------------R

CONSENSUS-E K-------------q
92TH011A K-------------Q
KHO3 K----N--------R
KH08 K-------------Q
93TH966.8 K-------------Q
93TH975.15 K-------------Q
92TH006.5 K-------------Q
TN235 K--$--K-------Q
TN239 K-------------Q
TN241 K-------------Q
TN242 K-------------Q
TN243 K-------------Q
TN244 K----N--------Q
92TH022.4 K-------------Q
93TH976.17 K-------------Q
CM238X K-------------Q
CM240 K-------------Q
CARELO K-------------Q
CAR4017 K-------------Q
CAR4071 K-------------Q
CARMBA K----N--------Q
AE_90CF402 K-------------Q
AE_93TH253 K----N--------E

CONSENSUS-F k-------------e
BF_93BR029.4 K-------------E
93BR020.1 K-------------E
BZ163A K-Y---V-------E
BZ126A K-------------E

CONSENSUS-G ---------------

92RU131.9 --------------R
VI525A2 -G-------------
AG_92NG083.2 ------------T--
AG_93NG003.1 ------------I--
KI4803 ---------------
LBV217 -------------I-
RU511B --------------R
RU570 G------------AR
94-47621-7 --------------E
94-47622 -------------I-
92UG975.10 K--------------
CAR4067 -------------I-

CONSENSUS-H ---------------
90CR056 ---------------

CONSENSUS-O k-I--T--f-----r
ANT70 K-I--T--FN----R
MVP5180 K-I--TK--N----Q
VAU K-I--TQ-F-----R
VI686 K-I--T--F-----R

CONSENSUS-CPZ ?-?--?--??-?--?
CPZGAB K-I-----------R
CPZANT A-Q--A--SR-Q--E
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gp120 Epitope 61
Epitope 61 YKYKVVKIEPLGVAP

CONSENSUS-B YkYKvvkieplgvAp

CONSENSUS-A ---------------
U455 ---------------
SF1703 ---------------
AG_IBNG ---------------
92RW020.5 ---------------
92UG031.7 ---------------
92UG037.8 ------R--------
UG275A ---------------
UG273A ------Q--------
DJ264A ------------I--
DJ263A ---------------
DJ258A ---------------
KENYA ---------------
CARGAN -------L#---#R-
CARSAS ------------I--
CAR4054 ------E-K---I--
CAR286A ------E-N------
CAR4023 ------E--------
CAR423A -R----E--------
VI191A ---------------
Q23-17 ------E--------

CONSENSUS-B ---------------
C18MBC ------QV-------
LW123 ---------------
WR27 ------x--------
YU2 ---------------
YU10 ---------------
AC-3 ---------------
JB ------R--------
M23470 ---------------
M26864 ----LI------I--
M30156 ---------------
M737677 ---------------
M737685 ------------L--
WB -R-------------
MA201 ---------------
SF128A ---------------
BAL2A ---------------
GUNAA ----------I----
CM237X ----I----------
MFA ---------T-----
B1BR002W ------------I--
BZ --------D------
92BR014.1 ---------------
168C ------------L--
LW851 ---------------
MA202 ---------------
IND9 ---------------
93-17305.3 --------V------
93-17305.18 --------V------
94-24612.17 ------R-----I--
94-24612.13 ------R-----I-S
93-26807.2 ------R--------
94-27290.3 ------R--------
94-27481.6 ------R--------
94-4995.48 -------V-------
93-08020.18 ---------------
QZ4589 ------E--------
91US006.10 --------K---I--
92TH014.12 ---------------
91HT651.11 ---------------
SF2 -----I------I--
SF2B13 ------------I--
LAI ---------------
HXB2R ---------------
GP160EN ---------------
ENVB ------EV-------
NY5CG ---------------
NL43 ---------------
JRCSF ---------------
JRFL ---------------
ALA1 ---------------
JH32 ---------L-----
BAL1 ---------------

CONSENSUS-B ---------------

BRVA ---------------
91US005.11 ------------I--
BZ167A ---------------
MA208 ---------------
ETR ---------------
BA1A ---------------
MN ------T--------
CAM1 ---------------
ADA ---------------
JFL ---------------
SIMI84 ---------------
BCSG3C ---------------
D31 ---------------
SF162 ---------------
OYI ---------------
SF33 ---------------
CDC42 ---------------
HAN ---------------
RF ------R--------
WMJ22 ------R--------
TB132 ---------------
92BR020.4 ------R-----I--
92US711.14 ------------I--
91US712.4 ---------------
92US714.1 ---------------
92US715.6 ------R-----I--
92US716.6 ---------------
92US657.1 ---------------
92HT593.1 ---------------
92HT594.10 ---------------
92HT596.4 ---------------
92HT599.24 ---------------
SC ---------------
92TH026.6 ---------------
92BR021.6 ------R--------
ACH9 ---------------
ACP1 ---------------
JM ---------------
WM ---------------
P896 ------R---I----
VE1 ---------------
VE2 ---------------
VE3 -----I---------
VE4 ------------I--
VE5 ------------I--
VE6 ---------------
VE7 ------Q--------
VE8 ---------------
RJS4-6 ---------------
ENVVA ---------------
ENVVB ---------------
ENVVE ---------------
US1 ---------------
US2 ------------I--
US3 ------R--------
US4 ------R--------
92BR028.8 ------------I--
91HT652.11 -R----R--------
3202A12 ---------------
3202A21 ---------------
MANC -------V----I--
WEAU160 ---------------
SAL1 ---------------
94CU053 ---------------
93TH067A -R-------------
AD8 ---------------

CONSENSUS-C ------e-k------
92BR025.9 ------E-K---I--
ETH2220 ------E-K------
BU910112 ------E-K------
BR911513 ------E-K---I--
93MW959.18 ------E-K------
93MW960.3 ------E-K------
93MW965.26 ------E-K------
UG268A2 ------EVK------
SM145A ------E-K---I--
D747 ------E-K------
D760 ------E-K------
D1024 ------E-K------

CONSENSUS-C ------e-k------

ZAM18A ------E-K---I--
ZAM20A ------E-K---I--
DJ259A ------E-K-V-I--
DJ373A ------E-K---L--
SE364A ------E-K---I--
UIND1 ------E-K------
UIND2 ------E-K---I--
UIND4 ------E-K------
UIND5 ------E-S---I--
UIND6 ------E-K------
UIND7 --------K---I--
UIND8 ------E-K------
BU910905A ------E-Q---I--
BU91007A ------E-K---I--
BU91003A ------E-N------
BU91002A ------EVK---L--
BR91015A ------E-K---I--
BU91001A ------E-K------
BU91006B ------E-K---I--
BU91008A ------E-K------
BU91004A ------EVN---I--

CONSENSUS-D ---------------
84ZR085 ---------------
92UG021.16 ------R-----L--
D2UG024W -----I------L--
UG-AMK-3 ---------------
93-43425-10 ---------------
93-43424 ---------------
43424E ---------------
C971-416 -------L----L--
WHO15-726 ------------I--
87TZ4622 ------RL--I-L--
94UG1141 -------L--I-L--
ELI ------Q--------
Z2Z6 ---------------
Z6 ---------------
NDK ----------I----
92UG046.8 ------R-----L--
92UG024.2 -----I------L--
92UG038.1 ------R-----I--
JY1 ------R-----I--
UG269A ------R-----L--
UG274A2 ------R-----R--
SE365A2 ------RL-------
CAR4020 ------R-K---I--
93ZR001.3 ---------------
GP120AA ------R-----I--
GP120AB ------R-----I--

CONSENSUS-E ------q-----i--
92TH011A ------Q-----I--
KHO3 ------R-----I--
KH08 ------Q--------
93TH966.8 ------Q-----I--
93TH975.15 ------Q-----I--
92TH006.5 ------Q-----I--
TN235 ------Q-----I--
TN239 ------Q-----I--
TN241 ------Q-----I--
TN242 ------Q-----I--
TN243 ------Q-----I--
TN244 ------Q--------
92TH022.4 ------Q-----I--
93TH976.17 ------Q-----I--
CM238X ------Q--------
CM240 ------Q-----I--
CARELO ------Q-----I--
CAR4017 ------Q--------
CAR4071 ------Q-----I--
CARMBA ------Q-----I--
AE_90CF402 ------Q-----I--
AE_93TH253 ------E-----I--

CONSENSUS-F ------e--------
BF_93BR029.4 ------E--------
93BR020.1 ------E--------
BZ163A ------E--------
BZ126A ------E--------
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CONSENSUS-G --------k------

92RU131.9 ------R-K------
VI525A2 --------KS-----
AG_92NG083.2 ----T---KS-----
AG_93NG003.1 ----I---K---I--
KI4803 ---------------
LBV217 -----I--K------
RU511B ------R-K------
RU570 -----AR-K-----L
92UG975.10 --------K------
CAR4067 -----I--K---I--

CONSENSUS-H ------------?--
90CR056 ------------I--

CONSENSUS-O f-----rvK-FS---
ANT70 FN----RVK-FS---
MVP5180 -N----Q-K-FS---
VAU F-----RVK-FS---
VI686 F-----RVK-FS---

CONSENSUS-CPZ ??-?--?-?--S---
CPZGAB ------R----S---
CPZANT SR-Q--E-x--S---

gp120 Epitope 62-63
Epitope 62 KYKVIKIEPLGIAPTC
Epitope 63 YKVVKIEPL (DRB*W201)

CONSENSUS-B kYKvvkieplgvAptk

CONSENSUS-A ---------------r
U455 ---------------R
SF1703 ---------------P
AG_IBNG ---------------R
92RW020.5 --------------SR
92UG031.7 ---------------R
92UG037.8 -----R----------
UG275A ---------------R
UG273A -----Q---------P
DJ264A -----------I---H
DJ263A ---------------R
DJ258A ---------------R
KENYA ----------------
CARGAN ------L#---#R--R
CARSAS -----------I---R
CAR4054 -----E-K---I---R
CAR286A -----E-N-------R
CAR4023 -----E---------R
CAR423A R----E---------R
VI191A --------------SR
Q23-17 -----E---------R

CONSENSUS-B ----------------
C18MBC -----QV---------
LW123 ----------------
WR27 -----x----------
YU2 ----------------
YU10 ---------------R
AC-3 ----------------
JB -----R----------
M23470 ----------------
M26864 ---LI------I----
M30156 ----------------
M737677 ----------------
M737685 -----------L----
WB R---------------
MA201 ---------------T
SF128A ---------------R
BAL2A ----------------
GUNAA ---------I------
CM237X ---I------------
MFA --------T-------
B1BR002W -----------I----
BZ -------D------AT
92BR014.1 ---------------R
168C -----------L----
LW851 ----------------
MA202 ---------------T
IND9 ---------------Q
93-17305.3 -------V--------
93-17305.18 -------V--------
94-24612.17 -----R-----I---R
94-24612.13 -----R-----I-S-R
93-26807.2 -----R----------
94-27290.3 -----R----------
94-27481.6 -----R---------R
94-4995.48 ------V---------
93-08020.18 ----------------
QZ4589 -----E----------
91US006.10 -------K---I----
92TH014.12 ----------------
91HT651.11 ----------------
SF2 ----I------I----
SF2B13 -----------I----
LAI ----------------
HXB2R ----------------
GP160EN ----------------
ENVB -----EV---------
NY5CG ----------------
NL43 ----------------
JRCSF ----------------
JRFL ----------------
ALA1 ---------------R
JH32 --------L-------

CONSENSUS-B ----------------

BAL1 ----------------
BRVA ----------------
91US005.11 -----------I----
BZ167A ----------------
MA208 ---------------T
ETR ---------------R
BA1A ----------------
MN -----T----------
CAM1 ----------------
ADA ----------------
JFL ----------------
SIMI84 ----------------
BCSG3C ---------------T
D31 ----------------
SF162 ----------------
OYI ----------------
SF33 ----------------
CDC42 ----------------
HAN ----------------
RF -----R---------R
WMJ22 -----R----------
TB132 ---------------x
92BR020.4 -----R-----I---R
92US711.14 -----------I----
91US712.4 ----------------
92US714.1 ----------------
92US715.6 -----R-----I---R
92US716.6 ---------------R
92US657.1 ---------------R
92HT593.1 ----------------
92HT594.10 ---------------R
92HT596.4 ----------------
92HT599.24 ----------------
SC ----------------
92TH026.6 ---------------R
92BR021.6 -----R----------
ACH9 ---------------R
ACP1 ---------------R
JM ---------------R
WM ---------------R
P896 -----R---I-----R
VE1 ----------------
VE2 ----------------
VE3 ----I----------T
VE4 -----------I----
VE5 -----------I--S-
VE6 ----------------
VE7 -----Q--------N-
VE8 ----------------
RJS4-6 ----------------
ENVVA ----------------
ENVVB ----------------
ENVVE ---------------R
US1 ----------------
US2 -----------I----
US3 -----R---------R
US4 -----R---------Q
92BR028.8 -----------I---R
91HT652.11 R----R----------
3202A12 ---------------R
3202A21 ---------------R
MANC ------V----I----
WEAU160 ----------------
SAL1 ----------------
94CU053 ---------------R
93TH067A R---------------
AD8 ----------------

CONSENSUS-C -----e-k--------
92BR025.9 -----E-K---I----
ETH2220 -----E-K--------
BU910112 -----E-K--------
BR911513 -----E-K---I----
93MW959.18 -----E-K--------
93MW960.3 -----E-K-------E
93MW965.26 -----E-K-------G
UG268A2 -----EVK--------
SM145A -----E-K---I---G
D747 -----E-K-------T
D760 -----E-K-------T
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CONSENSUS-C -----e-k--------

D1024 -----E-K-------A
ZAM18A -----E-K---I---A
ZAM20A -----E-K---I---G
DJ259A -----E-K-V-I----
DJ373A -----E-K---L----
SE364A -----E-K---I----
UIND1 -----E-K-------T
UIND2 -----E-K---I---T
UIND4 -----E-K-------E
UIND5 -----E-S---I---G
UIND6 -----E-K-------T
UIND7 -------K---I---T
UIND8 -----E-K-------A
BU910905A -----E-Q---I----
BU91007A -----E-K---I--S-
BU91003A -----E-N-------G
BU91002A -----EVK---L----
BR91015A -----E-K---I----
BU91001A -----E-K--------
BU91006B -----E-K---I----
BU91008A -----E-K-------A
BU91004A -----EVN---I----

CONSENSUS-D ---------------r
84ZR085 ----------------
92UG021.16 -----R-----L----
D2UG024W ----I------L---R
UG-AMK-3 ---------------R
93-43425-10 ---------------R
93-43424 ---------------R
43424E ----------------
C971-416 ------L----L---R
WHO15-726 -----------I---T
87TZ4622 -----RL--I-L----
94UG1141 ------L--I-L---A
ELI -----Q---------R
Z2Z6 ---------------R
Z6 ----------------
NDK ---------I------
92UG046.8 -----R-----L---E
92UG024.2 ----I------L---R
92UG038.1 -----R-----I---M
JY1 -----R-----I---R
UG269A -----R-----L---T
UG274A2 -----R-----R---R
SE365A2 -----RL--------T
CAR4020 -----R-K---I---R
93ZR001.3 ---------------R
GP120AA -----R-----I---T
GP120AB -----R-----I---T

CONSENSUS-E -----q-----i---r
92TH011A -----Q-----I---R
KHO3 -----R-----I---R
KH08 -----Q----------
93TH966.8 -----Q-----I---R
93TH975.15 -----Q-----I---R
92TH006.5 -----Q-----I---R
TN235 -----Q-----I---R
TN239 -----Q-----I---R
TN241 -----Q-----I---R
TN242 -----Q-----I---R
TN243 -----Q-----I---R
TN244 -----Q---------R
92TH022.4 -----Q-----I---R
93TH976.17 -----Q-----I---R
CM238X -----Q---------R
CM240 -----Q-----I---R
CARELO -----Q-----I---R
CAR4017 -----Q---------R
CAR4071 -----Q-----I---R
CARMBA -----Q-----I---R
AE_90CF402 -----Q-----I----
AE_93TH253 -----E-----I----

CONSENSUS-F -----e---------r
BF_93BR029.4 -----E----------
93BR020.1 -----E----------
BZ163A -----E---------R
BZ126A -----E---------R

CONSENSUS-G -------k-------r

92RU131.9 -----R-K-------R
VI525A2 -------KS------R
AG_92NG083.2 ---T---KS------R
AG_93NG003.1 ---I---K---I----
KI4803 ----------------
LBV217 ----I--K--------
RU511B -----R-K-------R
RU570 ----AR-K-----L-R
92UG975.10 -------K-------R
CAR4067 ----I--K---I---R

CONSENSUS-H -----------?----
90CR056 -----------I----

CONSENSUS-O -----rvK-FS-----
ANT70 N----RVK-FS----R
MVP5180 N----Q-K-FS-----
VAU -----RVK-FS-----
VI686 -----RVK-FS-----

CONSENSUS-CPZ ?-?--?-?--S----?
CPZGAB -----R----S-----
CPZANT R-Q--E-x--S----T

gp120 Epitope 64
Epitope 64 TKAKRRVVEREKR (DR)

CONSENSUS-B tk.akrRvv..qrekr

CONSENSUS-A -r.------..e----
U455 -R.------..E----
SF1703 -P.------..-----
AG_IBNG -R.------..E----
92RW020.5 SR.------..E----
92UG031.7 -R.------..E----
92UG037.8 --.------..E----
UG275A -R.-R----..E----
UG273A -P.------..-----
DJ264A -H.--G---..E----
DJ263A -R.------..E----
DJ258A -R.------..E----
KENYA --.------..E----
VI191A SR.------..A----
Q23-17 -R.------..E----

CONSENSUS-B --.------..-----
C18MBC --.------..-----
LW123 --.------..-----
YU2 --.------..-----
YU10 -R.------..-----
AC-3 --.------..-----
JB --.------..---R-
M23470 --.SR----..-----
M26864 --.------..-----
M30156 --.------..-----
M737677 --.------..----K
M737685 --.------..-----
WB --.------..-----
MA201 -T.------..-----
SF128A -R.------..-----
BAL2A --.------..-----
GUNAA --.------..-----
CM237X --.------..-----
MFA --.------..-----
BZ --.-R----..-----
92BR014.1 -R.------..---R-
168C --.------..-----
LW851 --.------..-----
MA202 -T.------..-----
IND9 -Q.------....---
93-17305.3 --.-R----..-----
93-17305.18 --.-R----..-----
94-24612.17 -R.------..-----
94-24612.13 -R.------..-----
93-26807.2 --.-N----..K----
94-27290.3 --.------..-----
94-27481.6 -R.------..-----
94-4995.48 --.------..-----
93-08020.18 --.------..-----
QZ4589 --.------..-----
91US006.10 --.------..-----
92TH014.12 --.P-----..-----
91HT651.11 --.------..-----
SF2 --.------..-----
SF2B13 --.------..-----
LAI --.------..-----
HXB2R --.------..-----
GP160EN --.------..-----
ENVB --.------..-----
NY5CG --.------..-----
NL43 --.------..-----
JRCSF --.------..-----
JRFL --.------..-----
ALA1 -R.------..-----
JH32 --.------..-----
BAL1 --.------..-----
BRVA --.------..-----
91US005.11 --.-R----..-----
BZ167A --.------..R----
MA208 -T.-----M..-----
ETR -R.------..-----
BA1A --.------..-----
MN --.------..-----
CAM1 --.------..-----
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CONSENSUS-B --.------..-----

ADA --.------..-----
JFL --.------..--K--
SIMI84 --.------..-----
BCSG3C -T.------..-----
D31 --.------..-----
SF162 --.------..-----
OYI --.-R----..-----
SF33 --.------..-----
CDC42 --.------..-----
HAN --.------..-----
RF -R.------..-----
WMJ22 --.------..-----
TB132 -x.------..-----
92BR020.4 -R.------..-----
92US711.14 --.------..-----
91US712.4 --.------..-----
92US714.1 --.-R----..-----
92US715.6 -R.------..-----
92US716.6 -R.------..-----
92US657.1 -R.------..-----
92HT593.1 --.------..-----
92HT594.10 -R.------..-----
92HT596.4 --.--K---..-----
92HT599.24 --.--S---..-----
SC --.------..-----
92TH026.6 -R.------..-----
92BR021.6 --.------..-G---
ACH9 -R.------..-----
ACP1 -R.------..-----
JM -R.------..-----
WM -R.------..-----
P896 -R.----T-..-----
VE1 --.------..-----
VE2 --.------..-----
VE3 -T.------..-----
VE4 --.------..-----
VE5 S-.------..-----
VE6 --.------..-----
VE7 N-.------..-----
VE8 --.------..-----
RJS4-6 --.------..-----
ENVVA --.------..-----
ENVVB --.------..-----
ENVVE -R.------..-----
US1 --.------..-----
US2 --.------..-----
US3 -R.------..-----
US4 -Q.P-----..-----
92BR028.8 -R.------...---R
91HT652.11 --.------..-----
3202A12 -R.------..-----
3202A21 -R.------..-----
MANC --.------..-----
WEAU160 --.------..-----
SAL1 --.------..R----
94CU053 -R.------.....--
93TH067A --.------..-----
AD8 --.------..-----

CONSENSUS-C --.------??e----
92BR025.9 --.------..E----
ETH2220 --.P-----..E----
BU910112 --.------..E----
BR911513 --.------..E----
93MW959.18 --.------..E----
93MW960.3 -E.------..E----
93MW965.26 -G.-N----..E----
UG268A2 --.------..E----
SM145A -G.------..E----
D747 -T.------..E----
D760 -T.------..E----
D1024 -A.------..E----
ZAM18A -A.------E.T----
ZAM20A -G.P-----EK-I---
DJ259A --.------..G----
DJ373A --.------..E----
SE364A --.------..E----
UIND1 -T.------....E--
UIND2 -T.------....E--
UIND4 -E.------....E--

CONSENSUS-C --.------??e----

UIND5 -G.------....E-G
UIND6 -T.------....E--
UIND7 -T.------....E--
UIND8 -A.-R----....E--
BU910905A --.------..E----
BU91007A S-.------..E----
BU91003A -G.------..E----
BU91002A --.------..E----
BR91015A --.------..E----
BU91001A --.------..E----
BU91006B --.------..E----
BU91008A -A.------..E----
BU91004A --.------..D----

CONSENSUS-D -r.------..e----
84ZR085 --.------..E----
92UG021.16 --.-R----..E----
D2UG024W -R.------..A----
UG-AMK-3 -R.------..E----
93-43425-10 -R.------..G----
93-43424 -R.------..-----
43424E --.------..E----
C971-416 -R.------..E----
WHO15-726 -T.------..E----
87TZ4622 --.------..E----
94UG1141 -A.------..E----
ELI -R.------..E----
Z2Z6 -R.------..E----
Z6 --.------..E----
NDK --.-R----..E----
92UG046.8 -E.------..E----
92UG024.2 -R.------..A----
92UG038.1 -M.------..E----
JY1 -R.------..E----
UG269A -T.------..E----
UG274A2 -R.------..E----
SE365A2 -T.------..K----
93ZR001.3 -R.------..E----
GP120AA -T.--G---..E----
GP120AB -T.------..E----

CONSENSUS-E -r.------..E----
92TH011A -R.------..E----
KHO3 -R.------..E----
KH08 --.------..E----
93TH966.8 -R.------..E----
93TH975.15 -R.------..E----
92TH006.5 -R.------..E----
TN235 -R.------..E----
TN239 -R.P-----..E----
TN241 -R.------..E----
TN242 -R.P-----..E----
TN243 -R.------..E----
TN244 -R.------..E----
92TH022.4 -R.------..E----
93TH976.17 -R.------..E----
CM238X -R.------..E----
CM240 -R.------..E----
AE_90CF402 --.-R----..E----
AE_93TH253 --.------..E----

CONSENSUS-F -r.---q--..k----
BF_93BR029.4 --.---Q--..K----
93BR020.1 --.---Q--..K--R-
BZ163A -R.---Q--..R----
BZ126A -R.---Q--..K----

CONSENSUS-G -r.-r----..e----

92RU131.9 -R.-R----..G----
VI525A2 -R.-R----..E----
AG_92NG083.2 -R.-R----..E----
AG_93NG003.1 --.-R----..E-G--
KI4803 --.------..-----
LBV217 --.-R----..G----
92UG975.10 -R.-R----..G----

CONSENSUS-H --.-r----..e----
90CR056 --.TR----..E----

CONSENSUS-O --i-.-P?I..gtrth
ANT70 -RI-.-P-I..STRTH
MVP5180 --MS.-PII..NIHTP
VAU --I-.-PTI..GTRSH
VI686 --I-.-P-I..GTGTH

CONSENSUS-CPZ -?.??-???..?????
CPZGAB --.-R-HT-..ARQKD
CPZANT -T.x--PEI..KQHSR


